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V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few
sequences were removed because they were too short to be in-
formative (especially in Nef), had many stop codons or a prob-
lematic segment of amino acids. As with the other alignments
in this compendium, they are intended to display the genetic
variation of the world-wide HIV epidemic in a compact form.
They are annotated in more detail than the complete genome
nucleotide alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 322
membrane binding Gag 1-30 322
phosphorylation site Gag 112 322
p17 end Gag 132 324
p24 start Gag 133 324
CyPA binding Gag 205-241 324
major homology region Gag 285-304 326
p24 end Gag 364 326
p2 start Gag 365 326
p2 end Gag 377 326
p7 start Gag 378 326
Zn motif Gag 392-404 326
Zn motif Gag 413-425 326
p7 end Gag 432 326
p1 start Gag 433 328
p1 end Gag 448 328
p6 start Gag 449 328
Vpr binding Gag 455-460 328
Vpr binding Gag 489-494 328
p6 end, Gag end Gag 501 328
Pol start Pol 1 330
Gag-Pol TF start Pol 1 330
Gag-Pol TF end Pol 56 330
protease start Pol 57 330
protease end Pol 155 332
p66, p51 RT start Pol 156 332
M41L Pol 196 332
D67N Pol 222 332
K70R Pol 225 332
D110 catalytic site Pol 265 332
polymerase motif Pol 337-342 334
T215Y Pol 370 334
K219Q Pol 374 334
p51 RT end Pol 595 336
p15 RNase H start Pol 596 336
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 338
p31 Integrase start Pol 716 338
p31 Integrase end Pol 1004 342
Pol end Pol 1004 342
Vif start Vif 1 344
Vif end Vif 193 346
Vpr start Vpr 1 348
oligomerization Vpr 1-41 348
amphipathic α-helix Vpr 17-33 348
H(S/N)RIG motifs Vpr 71-83 348
frameshift in HXB2 Vpr 72 348
Vpr end in HXB2 Vpr 79 348
Vpr end Vpr 98 348
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Tat start Tat 1 350
C-rich region Tat 22-37 350
nuclear localization Tat 49-57 350
exon 1 end Tat 72 350
exon 2 start Tat 73 350
Tat end Tat 102 350
Rev start Rev 1 352
exon 1 end Rev 25 352
exon 2 start Rev 26 352
NLS Rev 34-49 352
Leu-rich effector domain Rev 75-83 352
Rev end Rev 117 352
Vpu start Vpu 1 354
transmembrane domain Vpu 1-27 354
cytoplasmic domain Vpu 28-82 354
α-helix Vpu 43-51 354
phos Vpu 53 354
phos Vpu 57 354
α-helix Vpu 58-70 354
Vpu end Vpu 83 354
Env start Env 1 356
signal peptide end Env 30 356
gp120 start Env 31 356
glycosylation NVT Env 88-90 356
CD4 binding Env 124 356
V1 Env 131-156 356
glycosylation NDT Env 136-138 356
glycosylation NSS Env 141-143 356
glycosylation NCS Env 156-158 358
V2 Env 158-196 358
glycosylation NIS Env 160-162 358
glycosylation NDT Env 186-188 358
glycosylation NTS Env 197-199 358
CD4 binding Env 196 358
glycosylation NKT Env 230-232 358
glycosylation NGT Env 234-236 358
glycosylation NVS Env 241-243 358
glycosylation NGS Env 262-264 360
glycosylation NFT Env 276-278 360
CD4 binding Env 279 360
glycosylation NTS Env 289-291 360
glycosylation NCT Env 295-297 360
V3 Env 296-331 360
glycosylation NNT Env 301-303 360
V3 tip Env 312-315 360
glycosylation NNT Env 339-341 360
glycosylation NKT Env 356-358 360
CD4 binding Env 365 360
V4 Env 385-418 362
glycosylation NST Env 386-388 362
glycosylation NST Env 392-394 362
glycosylation NST Env 397-399 362
glycosylation NNT Env 406-408 362
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CD4 binding Env 425 362
glycosylation NIT Env 448-450 362
CD4 binding Env 455 362
V5 Env 460-471 362
glycosylation NES Env 463-465 362
CD4 binding Env 469 362
fusion peptide Env 512-527 364
gp120 end Env 511 364
gp41 start Env 512 364
immunodominant region Env 588-607 364
glycosylation NAS Env 611-613 364
glycosylation NKS Env 616-618 364
glycosylation NHT Env 624-626 364
glycosylation NYT Env 637-639 366
transmembrane domain Env 685-704 366
gp41 cytoplasmic tail start Env 705 366
glycosylation NGS Env 750-752 366
glycosylation NAT Env 816-818 368
cytoplasmic tail end Env 857 368
gp41 end Env 857 368
Env end Env 857 368
Nef start Nef 1 370
myristoylation Nef 2-7 370
acidic cluster Nef 62-65 370
poly-P helix Nef 69-78 370
phosphorylation Nef 77-81 370
HXB2 premature Nef end Nef 124 370
normal Nef end Nef 207 372

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.CD.97.97CD_KCC2 AM000053 All Vidal, N. ARHR 22(2):182-187 (2006)
A1.CM.08.886_24 KP718928 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
A1.CY.08.CY236 JF683783 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 KT152839 All Pandey, S.S. ARHR 32(5); 489-502 (2016)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 All Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.SN.01.DDI579 AY521629 All Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
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A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 KT183312 All Hertz, T. Unpublished
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39

doi: 101186/1742-4690-7-39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.BR.10.10BR_RJ032 KJ849801 All Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 All Castro, E. AIDS 28(12); 1840-4 (2014)
B.CN.12.DEMB12CN006 KP109511 All Hora, B. Unpublished
B.CU.14.14CU005 KR914676 All Blanco, M. Unpublished
B.ES.14.ARP1195 KT276255 All Cuevas, M.T. Unpublished
B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 KJ140263 All Kim, B.-R. Haemophilia 21(1); e1-11 (2015)
B.RU.11.11RU21n JX500708 All Baryshev, P.B. Unpublished
B.SE.12.SE600057 KP411828 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

B.TH.10.DEMB10TH002 KP109514 All Hora, B. Unpublished
B.US.13.RV_1 KT284371 All Rassler, S. Unpublished
B.ZA.09.DEMB09ZA022 KP109515 All Hora, B. Unpublished
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

C.BW.00.00BW5031_1 AF443115 All Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.10.YNFL19 KC870038 All Wei, H. Unpublished
C.CY.09.CY260 JF683803 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.14.ARP1198 KT276258 All Cuevas, M.T. Unpublished
C.ET.02.02ET_288 AY713417 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 All Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.KE.05.05KE369195V4 KT022371 All Billings, E. PLoS ONE 10(8):E0135124 (2015)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 All Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.SE.13.SE600311 KP411835 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 All Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33
(2013)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109515
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411835
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C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 All Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.YE.02.02YE511 AY795906 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.12.DEMC12ZA096 KP109517 All Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 All Takekawa, N. Unpublished
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.10.DEMD10UG004 KF716479 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 All Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG32 FJ900266 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 All Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.BR.10.10BR_PE107 KJ849782 All Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
F1.BR.10.10BR_RJ015 KJ849791 All Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
F1.CY.08.CY222 JF683771 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.02.ES_X845_4 FJ670516 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F1.ES.11.VA0053_nfl KJ883138 All Delgado, E. PLoS ONE 10(11):E0143325
(2015)

F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 All Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.02.02CM_0016BBY AY371158 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
F2.CM.10.DEMF210CM001 JX140672 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CM.07.920_49 KP718923 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723
(2015)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900266
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849791
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
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G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CM.10.DEURF10CM020 KP109502 All Hora, B. Unpublished
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 All Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za

Zhi 34(1); 53-6 (2013)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.ES.14.ARP1201 KT276261 All Cuevas, M.T. Unpublished
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa, N. Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 All Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
G.PT.x.PT3306 FR846409 All Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
H.BE.93.VI991 AF190127 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 All Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CM.11.1156_26 KP718930 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
01_AE.CN.12.DE00112CN011 KP109508 All Hora, B. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AB703616 All Jahanbakhsh, F. ARHR 29(1); 198-203 (2013)
01_AE.JP.11.DE00111JP003 KF859741 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

01_AE.SE.11.SE601018 KP411841 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun
25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

01_AE.TH.10.DE00110TH001 KP109513 All Hora, B. Unpublished
01_AE.TH.90.CM240 U54771 All Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.US.05.306163_FL JX863920 All Heipertz, R.A. Jr. ARHR 29(10):1310-1320 (2013)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

02_AG.ES.06.P1423 EU884501 All Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.GW.05.CC_0048 FJ694792 All Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
02_AG.KR.12.12MHR9 KF561435 All Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Baesi, K. PLoS One 9(9); e105098 (2014)
02_AG.NG.09.09NG_SC61 JN248592 All Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
02_AG.NG.x.IBNG L39106 All Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
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02_AG.SE.11.SE602024 KP411845 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun
25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 All Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 All Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 27(1); 97-102 (2011)
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.06.luBF_18_06 EU170139 All Struck, D. ARHR 31(5); 554-8 (2015)
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 All Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 All Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69 doi:

101186/1742-4690-5-69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74 doi:

101186/1743-422X-7-74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 All Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
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49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
50_A1D.GB.10.12792 JN417240 All Foster, G.M. PLoS One 9(1); e83337 (2014)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 All Ng, O.T. ARHR 28(5); 527-30 (2012)
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 All Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 All Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 All Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 All Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A JN882655 All Leoz, M. AIDS 25(11):1371-1377 (2011)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 All Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
58_01B.MY.09.09MYPR37 KC522031 All Chow, W.Z. PLoS ONE 9(1):E85250 (2014)
59_01B.CN.09.09LNA423 JX960635 All An, M. J Virol 86(22); 12402-6 (2012)
60_BC.IT.11.BAV499 KC899079 All Simonetti, F.R. Infect Genet Evol 2014

Apr;23:176-81 doi:
101016/jmeegid201402007 Epub
2014 Mar 3

61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 All Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)
pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

62_BC.CN.10.YNFL13 KC870034 All Wei, H. ARHR 30(4):380-383 (2014)
63_02A1.RU.10.10RU6637 JN230353 All Baryshev, P.B. Arch Virol 157(12); 2335-41 (2012)
64_BC.CN.09.YNFL31 KC870042 All Hsi, J. ARHR 30(4); 389-93 (2014)
65_cpx.CN.10.YNFL01 KC870027 All Feng, Y. ARHR 30(6); 598-602 (2014)
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 KC183779 All Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 KC183782 All Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420 LC027100 All Kusagawa, S. Genome Announc 2015 May

28;3(3) pii: e00196-15 doi:
101128/genomeA00196-15

70_BF1.BR.10.10BR_PE004 KJ849758 All Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 KJ849759 All Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 KJ671534 All Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00386-14

(2014)
74_01B.MY.10.10MYPR268 KR019771 All Cheong, H.T. PLoS ONE 10(7):E0133883 (2015)
O.BE.87.ANT70 L20587 All Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.98.98CMA104 AY169802 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB141 AY169807 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB212 AY169804 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMU5337 AY169808 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 All Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 All Liegeois, F. ARHR 29(7); 1085-90 (2013)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 All Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 All Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 All Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.02.SJGddd GQ324959 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 All Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14296 GQ324962 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 All Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 All Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 All Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849758
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849759
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ671534
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR019771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169808
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX245015
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN571034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324962
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN572926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU111555
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Name Accession Proteins Author Reference

CPZ.CD.90.ANT U42720 All Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 All Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 FR686511 All Etienne, L. Retrovirology 8(1):4 (2011)
CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 All Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 All Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 All Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 KP004991 All D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52

(2015)
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 KP004990 All D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52

(2015)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373064
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR686511
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091691
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP004991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP004990
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HIV-1Proteins
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A
lignm

ents
Gag start, p17 start

membrane binding phosphorylation site

B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ................NKSK.....KKA.....QQA.....AADT.....GHS..N...... 126
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----------K--S--------------RM--L--------K--L-------A---Q--MR---SA----T---K--------------K---------------L-................---Q.....Q-T.....---.....--SA.....-D-..S...... 126
A1.CM.08.886_24 -----------K--A--------------R---L-----------L--S----T---Q---K----A-N--T------------------K--V------------M-................D-N-.....Q-T.....---.....----.....-S-..S...... 126
A1.CY.08.CY236 -----------K--A--R-----------RM--L-----------L-------A---Q--ME----A-N------K--F-------------DV------------IK................----.....Q-T.....---.....----.....-N-..ST..GNS 130
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------K--A---T----------RI--L-----------L-------P---Q--IE-I--A-K--T------F-A--V---------V------------I-................----.....Q-T.....---.....--A-.....-NN..S...... 126
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------K--E--R-----------RM--L-----------L--S----K---Q--I-----A-K--T---K--F-----------Q-KV------------M-................---N.....-ET.....---.....--A-.....-D-..S...... 126
A1.RU.11.11RU6950 -----------K--A--------------RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K-----FK------------------------------I-................----.....Q-T.....---.....-TG-.....-........... 123
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------K--A------------Q-R---L-----------L------SA---Q---E----A----T--VK-----I----------AVR-----------I-................K---.....Q-TT....-A-.....----.....-N-..S...... 127
A1.SN.01.DDI579 .#---------K-NK------------Q-RI--L-----------L--S----T---Q--MQ----A-K--T--------------------DV------------I-................--N-.....Q-T.....---.....-T--.....-N-..R...... 124
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------K--K------------T-----L------M----L-------A---Q-VME---SA-K--T------F-----------K---R-----------I-................----.....Q-E.....---.....----.....-NNS.S...... 127
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----------K--K------------Q-R---L-----------L-------G---Q--MD----A-K--T------F-------------DVR-----------I-................----.....Q--.....---.....----.....-NN..SQASQNY 132
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------K-EA--------------R---L--------K-SI--S----ET---R-F-----A-E--T---------I-V--F---K--V--------------................--C-.....Q-T.....---.....----.....-S-..SS..QNY 130
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---------K--A----------R---RM--L--------KYSI-----------K--IR--HSA-PV-T---K-----I-V--Y---K--V---------L----................--Y-.....Q-T.....---.....--A-.....-N-..S...... 124
A2.CY.94.94CY017_41 ------I----K--A--------------R---L--------K-SI-------P------IR----A----T---K------VV--W----VDV--------------..................N-.....Q-T.....-H-.....----.....-N-..S...... 124
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------K-G------------R------------------------------IE----T-----------F--I-V-H----K--V--------------................----.....---.....---AAA..----.....KN-..-...... 129
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------------------------A------I-----------------F----V-----------------E------................S---.....--V.....---AA...T---.....-N-..S...... 128
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------------------R------------------------G--K---I------K------K--------------K-DV--------------................--C-.....-RE.....---.....---I.....KDN..S...... 126
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------K--K--R-----------C-----------------------A---------------------K--F-A--V------G-DV--------------................-R--.....--T.....---.....----.....-NN..S...... 126
B.CU.14.14CU005 -----------Q-----N-----------Q----------I---SI--------------------A-------F------IVV--------DV---------V----................--C-.....--I.....---.....----.....--R..K...... 126
B.ES.14.ARP1195 -----------------R-------N-------------------L-------A---K------H---K------K------VV---------V---------V----................--V-.....--T.....---.....T---.....-SGS.S...... 127
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------G------E-------V-----------I-V------K--V-------E------................----.....---.....---.....----.....-N-..G...... 126
B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-----................--C-.....---.....---.....----.....-N-..S...... 124
B.JP.12.DEMB12JP001 -------IN----------------S-------------------L-----------K--M-----A-----------F-V--V------------------------................S---.....---.....---.....----.....-NN..S...... 126
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------K--Q--------------R---------------------------------------------K--F-----------------------------................----.....---.....---.....T-A-.....-N-..S...... 126
B.RU.11.11RU21n ------I--------------------R--------------------------G--K---E-------------K--F----V--------DV--------------................----.....-R-.....---.....----GNSSP-N-..S...... 131
B.SE.12.SE600057 ----R------A---------------------------------------------------------------K-------V--------DV--------------................----.....--V.....---ATA..----.....-N-..S...... 129
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------R-------R---Q----L--------Y-L--------D--K---A----A------GF---F----V------K-----------------................--F-.....---.....---.....----.....-N-..S...... 126
B.US.13.RV_1 --------------K----Q-------R--------------------------D------E------------------------------T-R------E------................----.....---.....---AA...----.....-K-..S...... 128
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------I----K--T------------Q-----L-----------------------K-----------------K-----I-V-----M--DVR-------------................----.....---.....---.....--G-.....-NN..-...... 126
C.BR.07.DEMC07BR003 ------I-R-EK--T--R---------T-MM--L-----------LD-------R--K--IQ----A----TK--V--H----V-----EK--VR---------K---................---R.............---.....E-........AD.KR...... 121
C.BW.00.00BW5031_1 ------I-R--K-----------------R---L-----------L--S----AD--K--IK----A-K--T-----------------RN--VQ--------V----................-NCQ.....Q-T.....---.....E-........AG..G...... 123
C.CN.10.YNFL19 ------I-R-RK--A------------R-M---------------L-----------K--MK----A----T------F----------EG--VR--------V----................--IQ.....Q-T.....-E-.....KE........AD..E...... 123
C.CY.09.CY260 ------I-R-EK--K------------T-M---L-----------L-----------K--MS------K--T------F----------AG--VR-------------................---Q.....Q-T.....--K.....TQQV.....EAAG.G...... 127
C.ES.14.ARP1198 ------I-R-KK--K------------H-M---L-------D---I-------A------MK--H-A----T------F----------AD--VR------X-V----................KECQ.....Q-T.....---.....X-........AD.KG...... 124
C.ET.02.02ET_288 ..------R-EK--K------------H-M---L-----------L--------T--K--IK----A-K--T------F----------EG-D-R-------R-----................--VQ.....Q-T.....---.....GE........AD.KG...... 122
C.IN.09.T125_2139 ------I-R-EK--K------------H-M---L-------DK--L--------------MK----A----T------F----------EG--VR-------------................--CQ.....Q-T.....---.....KE........AD..G...... 123
C.KE.05.05KE369195V4 --------R--K--T----K-------H-MM--LI----------L--------K--K--MQ----A----T-----------------E--KVQ-------------................---Q.....Q-T.....---.....E-................... 120
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------I-R--K--K--------------Q---L--------K--L--D--------K--IR--H-A----T---K-------------KN-DVR-------R-----................--CQ.....Q-T.....---.....--........AD..G...... 123
C.SE.13.SE600311 ------I-K--K--S--R-K-------H-M---L-----------L--S--------K--MR---------T------F--I-------E---VR-------R-----................--CQ.....Q-T.....-K-.....ET-K.....E........... 123
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---S--I-R-EK--K------------S-M---------------L-------E---K--MK----A----T-----------V-----K---VR-------R-----................---Q.....Q-T.....---.....E-........AD......... 122
C.US.11.17TB4_4G8 ------I-R-EK--A----K-------H-M---L-----------L-----------K--IQ----A----T-----------------KK---R-------------................---Q.....Q-T.....---.....ET........AD.KG...... 124
C.YE.02.02YE511 ..----I-R--K--T--------------M---L-----------------------K--IR----A----TA--K-------------KD-AV--------------................---Q.....Q-T.....---.....T-........ED..K...... 121
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------I-R-EK--K------------H-M---L-----------L--------------IK----A----T------F----------EK--VR-------------................--CQ.....Q-E.....---.....K-........AG..E...... 123
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------I-R-EK--K--R-K-------H-M---L-----------L--------D-----IN----A----T-----------------A--DVR-------------................-R--.....Q-T.....---.....E-........AD.KG...... 124
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------K--Q--S-------N-R-----------------L-------AD--K---S--E-AIK------I--H----------K--DV-------E------................K-I-.....-R......EA-.....----.....-N-..S...... 125
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E------................-N--.....---.....---.....----.....-N-..S...... 126
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------Q--T--A-------S-------------------L-----------K--M-----AV-------K--F------W---EG-KV--------------................T---.....---.....---.....----.....RN-..S...... 126
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV--------------................----.....---.....---.....T---.....KNN..S...... 125
D.SN.90.SE365 -----------Q---------------------------------L--------------I-----AI-------------I-------EK--V------VE-M---R................----.....--V.....---.....T--L.....-NN..S...... 126
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----................T---.....---.....---.....T---.....-S-..S...... 120
D.UG.10.DEMD10UG004 --------R--K--E-------S--R---R---L-----------I-----------K-VM-L----IK------K--------I----AG-KVT-------------................T---.....E-V.....---.....TT--.....RN-..S...... 126
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------K--D--R-Q-----N-R-----------------I--C-----------I-----AI------IK-------------E--KV--------------................T---.....---.....---.....-.--.....KN-..S...... 125
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV--------------................--I-.....---.....P--.....----.....-N-..S...... 124
D.ZA.90.R1 -----------R--A--R---------Q-R---------------L-----------K--MA-----I---------------------E--DV---Q----------................----.....---.....---.....----.....-N-..S...... 126
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------K--D------------Q-----L-----------L------------K-I--------------K------VV--Y----EK-S--------L-K--................---Q.....Q-T.....--V.....T-V-.....A........... 123
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D-................---Q.....Q-R.....---.....----................. 122
F1.BR.07.07BR844 -----------K--A---V-----------M--LI----------ID------A----R-I----S---------K----A--V--F---KV-V-------E-L----................--CQ.....QRT.....--KTQQA.---K.....-........... 127
F1.BR.10.10BR_PE107 ------I----K--A------------R-----LI----------L-------P------I----S--------FK----AIVV--Q----V-V---------L----................----.....Q--.....---.....--AA.....AAD..K...... 126
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------I----K--Q--------------RM--LI-----------D------P---KK-IA----------------F--I-V--F---KV-V-------E-L----................----.....Q-T.....---.....T-A-......AA..A...... 125
F1.CY.08.CY222 -----------K--A------------Q--M--L-----------LD----------KK-I--------------------IVV--Y---K--V-------E-L-A--................T--Q.....Q-T.....---.....---K................. 122
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------K--D------------Q-RM--L-----------ID----------K--I-----A-K------K--F-L--V--Y---KEK-----D----L----................---Q.....Q-T.....---.....--AA.....K........... 123
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------K--A--------------R---L-----------LD-----------K-I--------------K--F----V--F----VDV---------L----................---Q.....Q-T.....K--.....---K................. 122
F1.RO.96.BCI_R07 -----------K--A--------------RM--L-------------------P----K-I--------------------I-V-------V-V-------E-L----................R--Q.....Q-T.....---.....---K................. 122
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L----................---Q.....R-P.....---.....--A-.....AAAAD....... 127
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..---------K--D--------------R--------K------L-------T---K--I----S--------IK-------V--Y---K-Q-R--------LQ---................D-YQ.....Q-T.....-P-.....---K................. 120
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------I----K--S--------------R---L-----------L-------T---KK-IA-------------K----A-VV--Y----------------LQ---................---Q.....Q-T.....---.....---K................. 122
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------K--A------------Q-R---L-----------L-------TD--K--IL-------------K--F-A-VV--Y------V---------LQ---................D--Q.....--T.....---.....---K................. 122
G.CM.07.920_49 -----------K--K------------Q-RM--L-----------L-------G---Q--MN----A----T------F----------K---VR-------A--KI-................KN-Q.....QET.....TK-..............EN-..S...... 122
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------K--A--------------QM--------------L-------T---Q--MT---------T---K-------------R---V--------E--KI-................Q--Q.....Q-T.....---.....-GGE.....-N-..-...... 126
G.CM.10.DEURF10CM020 ------II---K--A--------------R---L-------D---L-----------Q---M----A----T--VK-----------------VR-----------I-................K---.....Q-K.....---.....E-S-.....-S-..S...... 126
G.CN.08.GX_2084_08 -----------K--A------------------L-----------L--D----AD--WK-MD----A----T--IK--F-A---------K--V---Q--IKEV-KIX................Q--Q.....QX-.....-K-.....-........AN-..S...... 123
G.ES.09.X2634_2 -----------K--K----------R-Q-----------------L-------A---Q--MV----A----T--IK--------------G--V--------EV-KI-................K-GQ.....--......---.....-M-E.....-DN..S...... 125
G.ES.14.ARP1201 -----------K--A------------------L-------D---L-------A---Q---R----A----T--IK-----------------V------V--V-QL-................KN-Q.....Q--.....-E-.....-TSK.....-S-..S...... 126
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-................KN-Q.....Q-......---.....-KAE.....-NN..-...... 125
G.KE.09.DEMG09KE001 ------I-R--K--A--R-----------R---L-----------L--D----E---Q--MR-----I---T--VK---------W---RK--VR------EEV-KA-................K--Q.....QNV.....---.....-R-G.....-NN..S...... 126
G.NG.09.09NG_SC62 .#---------K--A------------R-RM--L-----------L------SA---Q--MM-----I---T--IK--F-----------K--V-------EEV-KI-................K--Q.....QEK.....-K-.....-..........N..S...... 119
G.PT.x.PT3306 -----------K--A-------Q------R---L--------K--L------ST---Q--M-K---AV---T------------------K--VR------EEV-KA-................K-GQ.....--......---.....-M-E.....ENN..S...... 125
H.BE.93.VI991 -----------K--A----------R---R---L-----------L--D----AD--Q--------A-K--T-D-Q-----I-V--------DV-------G----I-................--N-.....QRT.....---PA...---K.....EKD..S...... 128
H.BE.93.VI997 -----------R--TL-------------R---------------L------SA---L--IE--R--IK--T---X--F---------L----V-------G----I-................--RQ.....Q-T.....---.....T-NK.....ERD..-...... 126
H.CF.90.056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I-................---Q.....Q-T.....---.....---K.....EKD..-...... 126
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK----I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I-................--NQ.....QTT.....---.....T-XK.....EKD..S...... 126
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....#-ESI---SEA----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*................----.....E--.....KK......E-VK.....KYN..S...... 115
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I-................--N-.....QQ-.....-K-.....ET-K.....KDN..S...... 126
J.SE.94.SE9173_7022 ------I----K--D------------Q-RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----T--IK------------------------------I-................--N-.....QQT.....-K-.....ET-K.....KDN..S...... 126
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L----................-RTQ.....Q-T.....--G.....K--K.....-........... 123
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L----................---Q.....R-T.....--E.....---K.....-........... 123
01_AE.AF.07.569M -----------K--A---------------M--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W-------V--------------................K--R.....Q-T.....---.....--G-.....-N-..S...... 126
01_AE.CM.11.1156_26 -----------K--A------------Q-R---L-----------C--S----A---Q-LME----A-K------K--F--I---W-------VR-----------V-................--N-.....Q-T.....---.....--A-.....-S-..S...... 126
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------K--A---------------M--------------I-------A---Q--IE---ST-K------------T-V-W----K--V------------V-................---Q.....Q-T.....---.....--G-.....-SN..S...... 126
01_AE.HK.04.HK001 ------I-T-EK--A--------------MI--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W-------V---------L--I-................--NQ.....--T.....---.....--G-.....-SN..S...... 126
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F------W-------V---------L--A-................T--Q.....Q-T.....--T.....--G-.....-S-..S...... 126
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------K--A------------------------------L---F---A---Q-LIE---ST-K------K--F--IV--W------D----------L----................K--Q.....Q-T.....---.....--S-.....-N-..S...... 126
01_AE.SE.11.SE601018 -----IAM------A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F-LL---W-------V------------V-................KRTS.....-RQNAKA.-R-.....T---.....-N-..-...... 130
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------I----K--A--------------RM--L-------D---L-S-----A---Q-L-E---VT-E-----VK--F--I---W---------------E-V--A-................K--Q.....Q-V.....---.....--G-.....-N-..S...... 126
01_AE.TH.90.CM240 -----------K--A----------R---R---L-----------L--SF---A---Q--IE---ST-K--L---K--F------W-------V------------V-................---Q.....R-T.....---.....--G-.....-S-..S...... 126
01_AE.US.05.306163_FL -----------K--A--------------RM--------------L-------A---Q-LIE---ST-K---------F-AI---W---K---V---------L-....................E-Q.....Q-T.....---.....----.....-S-..S...... 122
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------I----K--Q--------------R---L-----------L-------A---Q--ME---SA-G--T---K--F--I---W------D----------V--V-................---RQKTQQQ-T.....---.....--A-.....-S-......... 130
02_AG.ES.06.P1423 -----------K--A--------------R---LI----------L------SA---Q--ME---ST-R------K-------V-------F--R-----------IK................----.....Q-T.....---.....--AS.....TGC......... 125
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------K--A--R-----------R---L-----------L------SA---Q-LME---ST-R------K-----I---W------D-R--------V--V-................----QKAQQQ-T.....---.....--AA.....-S-......... 130
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Gag start, p17 start
membrane binding phosphorylation site

B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ................NKSK.....KKA.....QQA.....AADT.....GHS..N...... 126
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE-I-SA-R-----FK-----IV--W------D----------L--V-................----.....Q-T.....---.....--A-.....-I-......... 125
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K--A--R-----------R---L-----------I-------A---Q--ME---ST-S------K--F--I---W---R-LD-T-----------M-................----.....Q-T.....---.....--A-.....-S-......... 125
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .#---------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------K--F--L---W------D-R--------V--M-................K---.....Q-T.....---.....--AA.....-S-......... 123
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02_AG.SE.11.SE602024 ---I-KG-.R----A----------S---R---L-----------L-------A---Q-LIE---SA-G------K-----I---W---R--D----------V--M-................----.....Q-T.....--T.....T-AA.....-S-......... 124
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 #----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--------------V---------L--I-................E---.....Q-T.....---.....--A-.....-S-......... 124
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------T--K--S--------------R---L-------D---L-------G---Q--ME----T-R------K--F----V-------L-V------------I-................----.....QRT.....---.....--A-.....-S-......... 125
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I-................----.....Q-T.....---.....-TG-.....-S-..S...... 126
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------------IT--W------DVQ-----------I-................S---.....Q-T.....---.....--AA.....-G-..S...... 126
05_DF.BE.x.VI1310 -----------K--A--------------R---L-----------L-----------K--IS----AI---T---K-------------E---V-------E------................----R....---.....---.....E-GA.....-N-..S...... 127
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------K--E---------------M--L-----------I-------A---Q--IE---ST-K------K--F-------------KVT-----I-----I-................K---.....Q--.....H-......--A-.....-N-..S...... 125
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------F----------TE-DVR-------------................--IQ.....Q-T.....---.....KE........AD..G...... 123
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .#----I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------EE--VR-------------................--IQ.....Q-T.....---.....KK........AE..E...... 121
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------K--A------K-------RM--L------------D-S----TG--Q---E------R------K--------------K--VR-----------I-................G---.....Q-T.....---.....T-N-.....-NN..S...... 126
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------K--E------------Q-----L-------D---I-----------K--I-----AI------IK-------------E--KVA-------------................T---.....---.....---.....T---.....-N-..S...... 126
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------K--K----------R-Q-R---L-----------L--S----A---Q--MV-I--A-N--T------------------Q--VR-----------I-................----.....Q-T.....---.....----.....-N-..S...... 126
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------R----------------------------K-I-----------------F----V------K--V-------E-L----................---Q.....Q-T.....---.....---K................. 122
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------K--K------------R-RM--L-----------L-------T---Q---R-------------K-----------------V-------EEV-KV-................-S-Q.....QRT.....---.....-KNE.....-N-..-...... 126
14_BG.ES.05.X1870 -----------K--S--------------R---L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F----------------------EEV-KA-................K--Q.....--......---.....-K-E.....-NN..S...... 125
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------K--A------------------L-----------I--S---SA---Q---E---ST-K------K---------W--QN---V------------V-................--NQ.....Q-T.....---.....--G-.....-S-..S...... 126
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------K--A--------------R---L-----------I-----------K--I---E--IK-----IK--F-A-V----------VR--------L----................--H-.....Q-T.....-P-.....----.....-S-..G...... 126
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-----------------------R---R-----------------------AD---K-I--------------------I-V--Y---KVDV-------E-L----................---R.....Q-T.....---.....---KTQQ.AAAD......... 127
18_cpx.CU.99.CU76 -----------K--K--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---S-IK-----IK--------------G-DV------------I-................----.....Q-T.....---.....--AA.....-S-..S...... 126
19_cpx.CU.99.CU7 ------L----K--A------S-----Q-RM--L-----------I--S---SA---Q--IE---ST-K---------F------W----Q--V---------L--V-................----.....Q-T.....--E.....T---.....RN-..S...... 126
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K--E--------------RM--L-----------L-------V---Q--IN----A-K--T---K--F-------------GV--------EV-KL-................K--Q.....Q-M.....---.....-TGE.....-N-..S...... 126
21_A2D.KE.99.KER2003 ..---------K--A------------Q-R---L-----------I-----------K--I------I-------K--F----------A--DV--------------................----.....N--.....-P-.....--N-.....-N-..S...... 124
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R--K--A------------Q-RM--L-------D---LD------A---Q--IE------K-----IK-----I----------DV------------I-................----.....Q-T.....--G.....--G-.....-S-..S...... 124
23_BG.CU.03.CB118 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------A---Q--MS----A-K--T--IK--F-A------------V--------EV-KL-................K--Q.....Q-M.....---.....-TGE.....-N-..G...... 126
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------AG--Q---N----A----T--IK--------------K--VR-------EV-KL-................K--Q.....Q-V.....---.....-TGE.....-S-..S...... 126
25_cpx.CM.02.1918LE ..----I----R--A----------R-R-R---L-----------L--S---NG---Q-------SA-K------K-------V--------DV------------I-................--N-.....Q-K.....--E.....T---.....-SNS.S...... 125
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I----Q-----------------R---L--------K-SI-------A---Q---E----AVK------K--F----V--------NV---------V--M-................-........---.....---.....-DN-.....-S-..S...... 123
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------K--A----------R---RM--L-----------I------AAD--LD--R----A--------K--F-L-----------DV-------EEV-KV-................KNRQ.....Q-T.....--E........E.....-S-..S...... 123
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R------------------------------I----------------------V------K-----------------................----.....---.....---.....---A.....-N-..S...... 126
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------N-----------------------------------S-------------K--F----V--------D--------E------................----.....T--.....---.....--G-.....-N-.RQQAAAGT 133
31_BC.BR.04.04BR142 ------I-R-EK--T--R---------Q-MM--L-----------LD-------G--K--IQ----A-K--TK--V-------------EK--VR---------K---................---Q.....Q-T.....---.....E-.......AAG.KG...... 125
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------K--E----------R-------------------L-------A---Q--VE-V--A-R------K--F-------------KVA-----------I-................----.....Q--.....---.....-TA-.....-N-......... 125
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------K--A--------------R---L-----------I-------A---Q--ID---ST-K------Q--H--IV--W-------V---------M--T-................--RQ.....Q-T.....--......--G-.....-SN..S...... 125
34_01B.TH.99.OUR2478P ..---------K---------------S-QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--I---W----G-DV---------L--V-................---Q.....Q-T.....---.....--G-.....-SG..X...... 124
35_AD.AF.07.169H ------I-R--K--T--------------R---L-----------L--S----T---Q--ME----A-K---------F-----------Q-A-------------I-................----.....Q--.....-KT.....----.....-SG......... 125
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..---------K--A--------------RI--L------------D-----SA---Q--IE----T-K------K----------------DV-----------KL-................SN--.....Q-T.....---.....----.....-S-..S...... 124
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------T--K--A------------Q-RM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W------DVR--------L--V-..................N-.....Q-T.....---.....--G-.....-S-..C...... 122
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42_BF.LU.06.luBF_18_06 #-----------------------------------------------------------M-----A--------K--------------K-DVR-------------................----.....---.....---.....----.....-N-..-...... 125
43_02G.SA.03.J11223 -----------K--A--------------RM--L-----------I------SA---Q--ME-X-ST-R------K--F--I---W------D----------V--M-................----.....Q-T.....---.....--A-.....-S-......... 125
44_BF.CL.00.CH80 ------I----K--A--------------RM--LI-----------D------P----K-I---------------------VV--F----V-V-------E-L----................---Q.....Q--.....--KTQ...Q-AA.....AAD..K...... 128
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------K--M------------------L-------D---L-------A---Q--IE----N-K-----IK------V---------DV------------I-................----.....QNT.....---.....--A-.....-S-..S...... 126
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------K--A--------------RM--LI----------LDS-----P----K-IA---S------------F---VV--F---KV-V-------E-L----................---Q.....Q-T.....---.....---K................. 122
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------T-----------------L--------------------A-----------F-A---------K-DV--------------................----.....--V.....--......----.....-NN..-...... 125
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------I----K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K---------F--IV--L-------V------------M-................K--Q.....Q-T.....---.....E-G-.....-S-..S...... 126
49_cpx.GM.03.N26677 ------I----K--K------------Q-R---L-------------------A---Q--IE----A-K------------------------V------------I-................K---.....QGT.....---.....--A-.....-NI..S...... 126
50_A1D.GB.10.12792 ------I----K--T----------R---R---L-----------L--D----A---L--MD-I--A-R--T------F--------------V------------V-................--R-.....Q-T.....P--.....---A.....ASC..S...... 126
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .#---------K--K--R-----------R------------------------------------------X-----F----V------M-DV--------------................----.....-Q-.....---.....--N-.....-N-..S...... 124
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------X----K--A--------------QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W------DV---------M--A-................----.....Y-T.....---.....--G-.....-NX..S...... 126
53_01B.MY.11.11FIR164 --------T--K--A--R-----------XI--------------L-------A---Q--IE-I--X-K------K--H-L--V-W-------VX--------M--X-................K-GQ.....Q-T.....---.....----.....-S-..S...... 126
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------I----Q-----R-----------R-------------Y--------S----K---E----A------GF---F----V---------V------------A-................K-GQ.....Q-K.....---.....----.....-S-..S...... 126
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------T---Q-LIE---ST-K---------F--IV--W------DV---------L--V-................K--Q.....Q-T.....---.....-TGA.....-S-..S...... 126
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------K--A--------------R---L-------D---LD-----SA---Q-LIE----A-K------K--F--I---L---L--N----------V----................----.....---.....---.....--A-.....-S-..S...... 126
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------I-R--K--K------------R-M---L-----------L--E----A---K-LMK----A----T-GFK--F----------AE-DVR-------R--K--................--IQ.....Q-T.....---.....QE........AD..G...... 123
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O.BE.87.ANT70 ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VM................GSR-............SAD-.....-KED.....TSA..R...... 124
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O.GA.11.11Gab6352 ---S----R-SK--S--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--I-V-W---NGFR-N--QQ-IQ-LK-VM.................NK-............SAS-.....-KED.....TSE..R...... 123
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B.FR.83.HXB2 ....QV....SQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPI.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILD 284
A1.CD.97.97CD_KCC2 ....R-....---------A--------L-------------------------------C------M----------------D-----------M--------P---------------------------...S----.-----------------------V---- 284
A1.CM.08.886_24 ....N-....---------A----T--SL---------------G----------------------M---I------------------------L--AQ----P---L--------------P--------...G----.---D-------------------V---- 284
A1.CY.08.CY236 ...S--....-R-------A----I--NL-----------I--------------------------V---I------------D-----------L--P-----P---I--------------P---LQ---...G----.---D------------------------ 289
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ....K-....---------A-----L-TL-----------I-------------A------------M---I------------D-----------L--------P------------------P---L----...ST---.---D---K---------------V---- 284
A1.KE.11.DEMA111KE002 ....K-....---------A----I--SL-----------I--------------------------M---I------------D-----------L--IQ----P---L--------------P--------...G----.---D-------------------V---- 284
A1.RU.11.11RU6950 .....-....---------A----I--SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S----.---D------------------------ 280
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....N-....---------A-------SL-----------I--------------------------M---I------------D-----------L---P---VP---I-D------------S----R---...S----.---D-------------------V---- 285
A1.SN.01.DDI579 ....--....---------A-------SL-----------I-------------------T------M---I------------D-----------M--------P---------------------------...S---V.------R----------------V---- 282
A1.UG.11.DEMA110UG009 ....K-....---------A--------V-----------I----------------------G---M---I------------D-----------L--L---------I--------------T----A---...G----.---D--R----------------V---- 285
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ...PK-....---------A----IY-NM-----------I--------------------------L---I------------D-----------L--A-----P---I--------------P---LQ---...G----.---D-------------------V---- 291
A2.CD.97.97CDKTB48 ..RGSS....---------A--------V-------------------------T-----------------------------D-----------L---Q----P--------------A--N---------...S----.-----------------------V---- 290
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........---------A----------------------------------------------------------------D--------------------P---------------------------...S----.-----------------------V---- 280
A2.CY.94.94CY017_41 ..........---------A----------------------------------T-----------------------------D--------------------P---------------------------...SD---.-----------------------V---- 280
B.BR.10.10BR_RJ032 ....--....---------L----------------------------------------------------------------------------L-------A----I-------------------Q---...S----.-----------------------V---- 287
B.CA.07.502_1191_03 ....T-....---------L--------L-----------I-------------------------------------------------------L---Q---V------D---------------------...H----.-----------------------V---- 286
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ....-I....---------L--------L-------------------------------------------------------------------L------------------------------------...H----.-----------------------V---- 284
B.CN.12.DEMB12CN006 ....--....---------L--------L-----------I-----N-------T--------------------------I--------------L-------V----V-------------------A---...-----.---D-------------------V---- 284
B.CU.14.14CU005 ....-T....--AST----L----------------------------------T-----------------------------KAGGG-TPQ-PSTY-LPKCF--R-L-S----D-MS-A---D-GDCALTS...D-GL-.T-SP-HGGE--QRW-SR----------- 284
B.ES.14.ARP1195 ....--....-H-------M--------------------I-------------------------------------------------------L-------V------------------------N---...S----.-----------------------V---- 285
B.FR.11.DEMB11FR001 ....-A....--------------------------------------------------------------------------------------L------------------------------------...-----.-----------M---------------- 284
B.HT.05.05HT_129389 ....--....---------M----------------------------------T--------------------------------------------------------------------------A---...S----.---------------------------- 282
B.JP.12.DEMB12JP001 ....--....---------L----------------------------------------------------------------------------L-------NP-----------------------A---...-----.---------------------------- 284
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ....--....---------L----------------------------------------------------------------------------L------------------------------------...-----.---------------------------- 284
B.RU.11.11RU21n ....P-....---------L--------L-------------------------T-----------------------------------------L-------V----------------------------...-----.-----------M---------------- 289
B.SE.12.SE600057 ....-D....---------L--------L-----------I-------------------------------------------------------L-------A------------------N-----A---...-----.-----------------------V---- 287
B.TH.10.DEMB10TH002 ....--....---------M-------P--------------------------------------------------------------------L---A---V----L-D---------------------...H----.---------------------------- 284
B.US.13.RV_1 ....--....---------L-------P------------I---------------------------------------------------D-----------V----------------------------...S----.-----------------------V---- 286
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ....P-....---------L--------L----------------------------------S--------------------------------L------------------------------------...-----.---D------------------------ 284
C.BR.07.DEMC07BR003 ....K-....---------L-------P-AA-----------------------T-----------------------------D-----------L-------V----V-----------------------...G----.-----------------------V---- 279
C.BW.00.00BW5031_1 ....KI....---------L--------------------IG----N--I--I-T--------R--------------------D-----------L-------V------------------------A---...S---V.---D-------------------V---- 281
C.CN.10.YNFL19 ....K-....-R-------L-------P-----------------------------------------------------I--DV----------L--------------------------------A---...G---V.---D-------------------S---- 281
C.CY.09.CY260 ....K-....---------L--------------------I----C----VR-VT-V------S---S----------------D-----------L-------V------------------------A---...-----.---D-------------------V---- 285
C.ES.14.ARP1198 ....K-....---------L--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---V--N-I-D-------------A---A---...S---V.---D-------------------V---- 282
C.ET.02.02ET_288 ....K-....---------L-------SL-----------I--------I----T-----------------------------D-----------I--------Q-----------------------A---...S----.---D-------------------V---- 280
C.IN.09.T125_2139 ....K-....---------L-------S------------I-------------T-----------------------------D-----------L------------S-------------------A---...G---V.---D------------------------ 281
C.KE.05.05KE369195V4 .....A....---------L-------P------------I--------T----T-----------------------------D-----------L---Q---V----I-------------------T---...S----.---D-------------------V---- 277
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....--....-R-F-----L-------PL---------------G-N-------T----------M------------------D-----------L---Q---V----I-------------------A---...S---V.---D-------------------V---- 281
C.SE.13.SE600311 ....K-....-H-------L-------P------S---I-I-D-----------T----------FM---D-------P---FTD---D-------M--AQ---V----I-------------N-----Q---...S----.---D-------------------V---- 281
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....K-....---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D---------------P---V----L-D-----------------A---...A--A-.---D-------------------V---- 280
C.US.11.17TB4_4G8 ....K-....---------L-------P------------I-------------T-----------------------------D-------D---L-------A------------------------A---...S----.---D-------------------V---- 282
C.YE.02.02YE511 ....K-....-----------------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---V.---D-------M-----------V---- 279
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ....K-....---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D-----------L-------P------------------N-----A---...G---V.---D-------M-----------V---- 281
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....K-....---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---V----V-------------------A---...S----.---D-------M-----------V---- 282
D.CM.10.DEMD10CM009 ....--....---------L--------L-----------I-D--------------------A----------------------T---------L-------V------------------------A---...S----.---D-------------------V---- 283
D.CY.06.CY163 ....--....---------L------------I-S-----I----------------------H--------------------------------L--------------------------------D---...S---V.-----------------------V---- 284
D.KE.11.DEMD11KE003 ....--....---------L--------------------I-----N--I---------------------A----------------D-------L---Q---HP---------------------------...-----.---D-------------------V---- 284
D.KR.04.04KBH8 ....--....---------L-------PL-----------------N-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------...S----.-----------------------VG--- 283
D.SN.90.SE365 ....--....---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------------------L------------------------------------...-----.-----------------------V---- 284
D.TZ.01.A280 ....--....---------L--------------------I-------------------------------------------------------L--------------------------------A---...----V.-----------------------V---- 278
D.UG.10.DEMD10UG004 ....--....---------L--------------------I-------------------------------------------------------L-------V----------------------------...-----.-----------------------V---- 284
D.UG.11.DEMD11UG003 ....--....---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L---Q---V------------------S---------...S----.-----------------------V---- 283
D.YE.02.02YE516 ....--....---------L--------------------I-----N--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---...S----.-----------------------V---- 282
D.ZA.90.R1 ....--....---------L-------P------------I-------------------------------------------------------L--------------------------------A---...-----.---D-------------------V---- 284
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ....AA....---------F--------------------I-------------------------------------------D--------------PQ--------I-------------------Q---...S---V.--------L--------------V---- 281
F1.AR.02.ARE933 ....G-....-----V---P-----Y-SL-------------------------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---...S---V.-----------------------V---- 280
F1.BR.07.07BR844 ....AT....---------L-------SL-------------------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 285
F1.BR.10.10BR_PE107 ....G-....---------L-----Y-SL-------------------------------------------------------------------L---Q----P---I--------------P---VQ---...S----.-----------------------V---- 284
F1.BR.10.10BR_RJ015 ....G-....---------L-------SL-----------I-------------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 283
F1.CY.08.CY222 ....G-....---------L-------S------------I-------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V.---D-------------------V---- 280
F1.ES.02.ES_X845_4 ....G-....---------L--------M-----------I-------------V------------S----------------D-----------L--QQ---FP---L-------------------Q---...G---V.----------V------------V---- 281
F1.ES.11.VA0053_nfl ....G-....---------L--------L-------------------------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---...S---V.-----------------------V---- 280
F1.RO.96.BCI_R07 ....V-....---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...ST--V.-------G---------------V---- 280
F1.RU.08.D88_845 ...QG-....---------H-------S------------I-------------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 286
F2.CM.02.02CM_0016BBY ....G-....---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------------A---...S---V.-----------------------V---- 278
F2.CM.10.DEMF210CM001 ....G-....---------L--------------------I-------------------------------------------D--------------------P-----------------------A---...S---V.---D-------------------V---- 280
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....G-....---------L--------------------I--------------------------V----------------D---------------Q----P---I-------------------A---...S---V.---D-------------------V---- 280
G.CM.07.920_49 ....--....---------A--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...S----.-----------------------V---- 280
G.CM.10.DEMG10CM008 ....--....---------A---P----L-------------------------T-----------------------------D-----------T--QQ--------I-------------N----VA---...G----.-----------------------V---- 284
G.CM.10.DEURF10CM020 ....-T....---------A--------------------I-------------T-----------------------------D-----------T--QQ---FP---L-------------------T---...-----.-----------------------V---- 284
G.CN.08.GX_2084_08 ....--....---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------L--PQ---FP---I-D-----------N-----A---...S----.-----------------------V---- 281
G.ES.09.X2634_2 ....-T....---------A----------------------------------------------------------------DA----------T--PQ----P---I----------------D--R---...S----.-----------------------V---- 283
G.ES.14.ARP1201 ....--....---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------M--QQ---LP---I-------------N-----A---...-----.-----------------------V---- 284
G.GH.03.03GH175G ....--....---------A-------P--------------------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---...S----.-----------------------V---- 283
G.KE.09.DEMG09KE001 ....--....-----V---A-------------------A--------------V-----------------------------D-----------M--QQ--------I-------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 284
G.NG.09.09NG_SC62 ....--....---------A-----------K--------I-------------T-----------------------------D---D-------L--QQ---V----I-------------------T---...-----.-----------------------V---- 277
G.PT.x.PT3306 ....--....---------A----------------------------------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-D-----------------R--A...S---V.---------------------------- 283
H.BE.93.VI991 ....KI....---------A-----------------------------------------------A----------------D-----------L--------P----------------------VA---...G----.---D-------------------V---- 286
H.BE.93.VI997 ....K-....---------A-------P--X------------------------------------A----------------D-----------L--------P-----------------------A---...G--S-.---D-------------------V---- 284
H.CF.90.056 ....K-....---------A-----------------------------------------------A----------------D--------------------P-----------------------A---...G--A-.---D-------------------V---- 284
H.GB.00.00GBAC4001 ....KI....---------A---------------------------------------------------S---------X--D-----------T--------P-----------------N-----A---...X---X.---X-------X-----------V---- 284
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....--....-H----L--M*-EL----L-----------I---G-N-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNGG-Q--.-----------------------V---- 275
J.SE.93.SE9280_7887 ....--....---------L---P----L-----------I-------------------------------I-----------D------------------------V-----------------------...G----.-----------------------V---- 284
J.SE.94.SE9173_7022 ....--....---------L---P----L-----------I-------------------------------I-----------D-------------------V----V-------------N---------...G----.-----------------------V---- 284
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....-....---------L--------L-----------I-------------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---...S----.-----------------------V---- 280
K.CM.96.96CM_MP535 .....-....---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---...S---V.-----------------------V---- 280
01_AE.AF.07.569M ....-A....---------A-------PL---------------G-N----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...-T---.-----------------------V---- 284
01_AE.CM.11.1156_26 ....K-....---------A----I-------------------G-N--------------------M---I------------D-------------------NP---I-------------------A---...-----.-----------------------V---- 284
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ....K-....---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I---------------------------------P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 284
01_AE.HK.04.HK001 ....K-....---------A----I--SL---------------G-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...S--X-.---D-------------------V---- 284
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ....K-....---------A-------SL---------------G-N-----------D--------M---I----------------------------Q----P---V-------------------A---...-----.---D-------------------I---- 284
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ....K-....---------A----T--PV---------------G-N--------------------M---I------------------------L---Q----P------------XXS-I-X---X----...S----.---D-------------------V---- 284
01_AE.SE.11.SE601018 ....K-....-----RL--A------HP---I--------IQ--G-K-Y------------------M---I--------------------D---L--P-----P-----------------N---------...S----.---D------------------------ 288
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ....KI....---------A-------P-A--------------G-N--------------A-----M---V-------------A----------T--------P---------------------------...G----.---D-------------------V---- 284
01_AE.TH.90.CM240 ....K-....---------A----A--PL---------------G-N--------------------M---I------------------P--------------P---------------------------...-----.---D-------------------V---- 284
01_AE.US.05.306163_FL ....K-....-----V---A--H----PL---------------G-N--------------------M---I------------------------I--------Q---L--------------I--------...-----.-----------------------V---- 280
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..........---F-----A-------SM-----------I-------------T------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---V.----------V------------V---- 286
02_AG.ES.06.P1423 ..........---------A----T--NL-----------I---G----------------------M---I------------D-----------L---Q----P----------------------M----...S----.---D-------------------V---- 281
02_AG.GW.05.CC_0048 ..........---------A----I--SM----------AI-------------T------------M---I------------D---D-------T--------P---------------------------...S----.----------V------------V---- 286
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B.FR.83.HXB2 ....QV....SQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPI.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILD 284
02_AG.KR.12.12MHR9 ..........---------A----T--PM-----------I--------------------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...S--A-.-----------------------V---- 281
02_AG.LR.x.POC44951 ..........---------A----T--S-----------AI-------------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------...S----.----------V------------V---- 281
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..........---------A-------PM-----------I---G---------T------------M---I------------D-----------T---Q----P---L-----------------------...G----.----------V------------V---- 279
02_AG.NG.x.IBNG ..........---------AK---T--SM-----------I---G----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S----.----------V------------V---- 281
02_AG.SE.11.SE602024 ..........---------A---------T----------I---S----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 280
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........---F-----A-------S------------I--------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 280
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..........---F-----A---WT--NM-----------I--------------------------M---I------------D------------------------------------------------...S----.---D------------------------ 281
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....K-....---------A----T--SM-----------I--------------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------...S----.---D-------------------V---- 284
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....N-....---------A-------S------------I--------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---V.-------------------T---I---- 284
05_DF.BE.x.VI1310 ....-A....------------------L-----------I-------------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---...-----.-----------------------V---- 285
06_cpx.AU.96.BFP90 ....NL....---------A--------M-----------I-D-----------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------...S----.-----------------------VG--- 283
07_BC.CN.98.98CN009 ....K-....---------L--------L----------------------------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---...S---V.---D------------------------ 281
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ....K-....---------P-------PL-------------------------T-----------------------------D-----------L-------V----------------------------...-----.---------------------------- 279
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....K-....---------A--------------------I-------------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---...G----.----------V------------V---- 284
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....--....---------L-------PLT------------------------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---...S----.-----------------------V---- 284
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....K-....---------A----I---L-----------I--------------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------...G---V.------R----------------V---- 284
12_BF.AR.99.ARMA159 ....G-....---------L-------PL-------------------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V.---------------------------- 280
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....--....---------A-------S--------------------------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---...-----.-----------------------V---- 284
14_BG.ES.05.X1870 ....-A....---------A-------P---------------------------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---...-----.-----------------------V---- 283
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....T-....-H-------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----...S--A-.---D-------------------V---- 284
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........---------A----TY-NL-------------------------------------------------------D-----------L--------P---------------------------...S---V.-----------------------V---- 282
17_BF.AR.99.ARMA038 ...KG-....---------L-------T--------------------------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---...S---V.-----------------------V---- 286
18_cpx.CU.99.CU76 ....--....---------A-------S-----------AI--------------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---...-----.---D-------------------V---- 284
19_cpx.CU.99.CU7 ....H-....-------HKL--------L-----------I-----N-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S----.-----------------------V---- 284
20_BG.CU.99.Cu103 ....--....---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---...-----.-----------------------V---- 284
21_A2D.KE.99.KER2003 ....--....---------A---W----------------------N----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---...G----.-----------------------V---- 282
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....N-....---------A----I---L---------------G-N-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---...S---V.-----------------------V---- 282
23_BG.CU.03.CB118 ....--....---------A---P------------------------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---...-----.-----------------------V---- 284
24_BG.ES.08.X2456_2 ....--....---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---...-----.-----------------------V---- 284
25_cpx.CM.02.1918LE ....--....---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---...-----.-----------------------V---- 283
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....K-....---------A--------L-------------------------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---...S----.-----------------------V---- 281
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....-A....-------H-A--------L-----------I-------------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...-----.-----------------------V---- 281
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....--....---------L--------L-----------I-------------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...S---V.-----------------------V---- 284
29_BF.BR.01.BREPM16704 GNSS--....---------L-------P------------I-------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 295
31_BC.BR.04.04BR142 ....N-....---------L-------P-A------------------------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---...S---V.---D------------------------ 283
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........---------A----T--S------------I--------------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------...S----.---D-------------------V---- 281
33_01B.ID.07.JKT189_C ....T-....---F-----A-------PL---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 283
34_01B.TH.99.OUR2478P ....K-....---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D-------Q----P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 282
35_AD.AF.07.169H ....K-....---------A----I--SL-----------I----------------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---...-----.---D--R----------------V---- 283
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....T-....-R-------A--------L---------------G-N--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---...-----S-----------------------V---- 283
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....KI....---------A----I--SL-----------I-------------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---...S----.---D-------------------V---- 280
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....G-....---------L-------PL-----------I-------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 280
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....--....---------L-------SL-----------I-------------------------------------------------------L-------------------------------VA---...S---V.-----------------------V---- 284
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....K-....---------L--------------------I----------------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 285
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ....--....---------L-------------------------------------A--------------------------D-----------L--AQ----P---I-------------------Q---...S----.-----------------------V---- 283
43_02G.SA.03.J11223 ..........---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------L--PQ----P---I-------------------T---...S----.----L------------------V---- 281
44_BF.CL.00.CH80 ....G-....---------L--------L-------------------------T-----------------------------D-------------------AP---------------------------...S---V.---------------------------- 286
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....S-....---------A----I---------------I--------------------------M---I------------D-------------------AP----------------------V----...G---V.------R----------------V---- 284
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....G-....---------L--------L-------------------------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---...S---V.-----------------------V---- 280
47_BF.ES.08.P1942 ....--....---------A--H-I--P--------------------------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V.---D-------------------V---- 283
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....K-....---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P-----------------N---------...G----.---D-------------------V---- 284
49_cpx.GM.03.N26677 ....SI....---------T-------PM-----------I--------------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-...G----.-----------------------V---- 284
50_A1D.GB.10.12792 ....-A....---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L------#-----------------------------...-----.-----------------------V---- 283
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....--....---------L--------------------I-------------------------------------------------------L-------T------------------N---------...S----.-----------------------V---- 282
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....K-....---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I---------------------------------X---------------------------...X----.---D-------------------V---- 284
53_01B.MY.11.11FIR164 ....K-....------M--A-------PL-----------X---G-N--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...-----.---D-------------------V---- 284
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....--....---------L-------PL-----------------N----------A------------------------------D-------L-------V----------------------------...S----.-----------------------V---- 284
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....--....---------A-------PL---------------G-N--------------------M---I------------------------A--------P---------------------------...-----.---D-------------------V---- 284
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ....--....---------A-------SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------T--------------------------N---------...-----.----------V------------V---- 284
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ....K-....---------L-------P----------------------------------------------------------------D---L-------V----------------------------...-----.-----------------------S---- 281
58_01B.MY.09.09MYPR37 ....K-....---------A-------SL---------------G-N--------------A-----M---I------------------------I--------P---------------------------...S----.---D-------------------V---- 283
59_01B.CN.09.09LNA423 ....KI....---------A----T--SL---------------G-N--------------------M---I------------------------L--------P-----------------N---------...S----.---D-------------------V---- 280
60_BC.IT.11.BAV499 ....K-....-----------------P------------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---VQ---L-------------------A---...A---V.---DL------------------V---- 280
61_BC.CN.10.JL100010 ....K-....---------L-------P--------------------------T-----------------------------D-------D---L--PQ---L---LI-----------S-------T---...G---V.---D-------------------S---- 281
62_BC.CN.10.YNFL13 ....KG....---------L--------L-----------I-------------T--------------------------I--D------------------------I-------------------A---...G---V.---D-------------------VG--- 277
63_02A1.RU.10.10RU6637 ..........---------A----T--SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------...-----.----------VM-----------V---- 281
64_BC.CN.09.YNFL31 ....K-....---------L-------P--------------------------------------------------------D-----------L-------V------------------------A---...G---V.---D------------------------ 281
65_cpx.CN.10.YNFL01 ....K-....---------L-------P--------------------------------------------------------D-----------L--------------------------------A---...G---V.---D-------M---------------- 284
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....K-....---------A--------V---------------G-N--------------------M---I--------------------D---X---Q----P---I-------------------A---...-----.---D-------------------V---- 284
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ....K-....---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T---Q----P---I-------------N-----A---...-----.---D-------------------V---- 284
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420....K-....---------L--------L-------------------------T-----------------I---------------D-------L------------------------------------...H----.-----------M-----------VG--- 280
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ....-SSQSG.--------M---I----------------I-K---------------D----S---A---I------------D-----------T---Q----PA--IK--------R---N-----H---...S----.-----------------------V---- 287
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....--....---------H-------P--------------------------T--------S--------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...G---V.---D-------------------VG--- 284
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ....P-....---------L-------P-T---------------------------A--------------------------D---------------Q----P---I-------------------Q---...G----.-----------------------V---- 284
74_01B.MY.10.10MYPR268 ....K-....---------A-------PL---------------G-N--------------------M---I--------------------D---L--------P-----------------N---------...S----.-----------------------V---- 284
O.BE.87.ANT70 ....-A....G------S-A-------------------A------N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RP-Q--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.CM.98.98CMA104 ....-T....G----V---A--------L----------A------N--I----M-------SY-I-----AI----G-L-V---V----------T--IAV--LP---I---T--------------VH-T-..RA-N--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.CM.98.98CMABB141 ....-T....G----V-P-A----I--------------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--IPV--LP---I-D-T----------Q---VH-I-..RA-N-L.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.CM.98.98CMABB212 ....-T....-----V-A-A--------X----------A------N--I----M------I-Y-I-----A-----G-L-V---V-----G----A--PAM--LP---L-D-T----------Q----A-T-..RA-N--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.CM.98.98CMU5337 ....-T....G----V-P-A--H-----L----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V--D---D---T--PAV--LP---I---T----------Q---VH-I-..RA-N--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.CM.99.99CMU4122 ....-T....G-----IP-A-------P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PAM--LP-------T----------Q---VH-T-..RA-N--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
O.FR.92.VAU ....-T....G----V-A-A--------L----------A--K---N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PVV--LP---I---T---------------H-T-..RA-Q--.---D--RK--VI----M-K----V---- 282
O.GA.11.11Gab6352 ....-T....G-----IP-A-------------------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----SD---T--PA---YPA--I-D-T----------Q----H-T-..RA-N--.---D--RK--V-----M-K----V---- 282
O.SN.99.99SE_MP1299 ....-T....G------T-A-------SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-..RP-Q--.---D--RK--V-----V-K----V---- 283
O.US.10.LTNP ....-T....G----V---A----T-VPL----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PPV--LP---I---T----------Q---VH-T-..RP-Q--.---D--RK--V-----M-K----V---- 283
N.CM.02.DJO0131 ....NI....-R---L---A----I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V----------T--XPX--LP---L---------------X--VT---...S---V.-------K--V----R-------V---E 289
N.CM.02.SJGddd ....NI....-R---L--TA----I--PLT----------I-----N-------M--------S---------------------V----------T---PV--LP---I---------------A--VA---...A---V.---D--R---V----R-------V---E 287
N.CM.04.04CM_1015_04 ....NI....-R---L---A------HPLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---PV--LP---L---------------P---T---...S----.---D--R---V----R-------V---E 286
N.CM.06.U14296 ....NI....-R---L---A--H----PLT----------I-----N-------M--------G---------------------V----------T---PV--LP---L---------------A--VA---...X---V.---D--R---V----R--K--X-V---E 286
N.FR.11.N1_FR_2011 ....NI....-R---L---A----I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V------D---T---PV--MP-------------------A---A---...A---V.------R---V----R-------V---E 287
P.CM.06.U14788 ....GT....---------A----T-MPL----------A------N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---...R-N-V.---D--RK--V-----V-K--C-V---- 277
P.FR.09.RBF168 ....GT....---------A----T-LPL----------A------N--I----M-----SI-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-..R--N--.---D--RK--V-----V-K----I---- 280
CPZ.CD.90.ANT RHLSGE....GR----IVDAG-IAR--PLT---------C----N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T----VQA--L---T----------V---MQ--STPQQ-GGV.---D-------M----V--X---V---E 303
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....SG....-R-----T-A---P----L-------------------------A--A-----------------------I---V-----Q----L--I-M----------------------V--------...S----.-----------M----V------V---- 284
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ..PQIS....-M---VI--A--------L---------------------V---Q------L---V-Q---AI----G---V---V-----Q----L--T----LV-------------------A--L--TX...A---X.---D--R--V------V------V---- 296
CPZ.TZ.06.TAN5 ....SG....-RL--VITDA--IAR-SP-----------T--D-G-N----------------Y---S---AI-D---------DV----------L--A----QQA-ML---S-A--------V---VQ---TPQAQGGV.---D------------L------V---- 311
CPZ.US.85.US_Marilyn ....IG....-S---VI--A--------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----...A----.---D--R--VV-----V-K--C-VG--- 285
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....ET....-----V-A-A-------PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------M--AVV--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-..R--N-V.---D--RK--V-----V-K--C-V---- 276
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ....-T....G------P-A----T--PL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PVV--LP---I---A----------Q---VH-T-..RA-N--.---D--RK--VM----M-K----V---- 283
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ....GT....---------A----I--PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V--DV----------L--APV--LP---I---T-G--------Q----A-I-...K----.---D--RK--V-----V-K----I---- 277
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major homology region p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif p7 end
B.FR.83.HXB2 IRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVT.........N...SAT..IMM.QRGNF..RNQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT...E.RQAN 432
A1.CD.97.97CD_KCC2 -K--------------F--------T-D------D---------------R---AG----------------A.IS---V-E-RRMM.........-...TT...---LKG---..-G-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
A1.CM.08.886_24 ----------------F-V------T----H----------------S--R---TG-S----------------------------Q.........Q...TS...---.----P..-G-.--.I----------L--------------------------...-.---- 430
A1.CY.08.CY236 -K--------------F-V------T--------D-------------------SG-S--------------A------------AQ.........H...AN...---.-----..-G-.K-.I----------L--------------------------...-.---- 435
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -K--------------F--------T----S----------------S--R---TG------------------------------Q.........H...AN...V--.----Y..-G-.K-.I----------L-KY-----------------------...-.---- 430
A1.KE.11.DEMA111KE002 -K--------------F-------CT--------D------------S--RG---G------------------------------Q.........-...VN...V--.-----..KG-.--.I----------L--------------------------...-.---- 430
A1.RU.11.11RU6950 -K--------------F--------T-D------D---------------R---SG------------------------------Q.........-...AN...---.-KS--..-GP.KR.I----------L-------------R------------...-.---- 426
A1.RW.11.DEMA111RW002 -K--------------F-------------G---D---I--------S--R----G-S--------------S------------AQ.........Q...TS...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 431
A1.SN.01.DDI579 ----------------F-C------T-D-------------------S--R---TG------------------------------Q.........H...TN...V--.-----..-G-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 428
A1.UG.11.DEMA110UG009 -K--------------F-C------T----G----------------S--R---SG----------------S------------AQ.........H...TN...---.-----..-GG.Q-KI----Y-----L--------------------------...-.---- 432
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -K--------------F--------T----G-------I-----------RG--SG-S---------------------------AQ.........Q...TN...---.-----..-G-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 437
A2.CD.97.97CDKTB48 -K--------------F--------T--------D------------S--R----G------------------------------Q.........-...TN...--I.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 436
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------F--------T-D------D---------------R----------------------------------IH.........S.TNQN...V--.-----..-GP.KR.I----------L--------------------------...-.---- 428
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------F--------T--------D-----------RS--R----G-S--------------S-----------H-Q.........S.TNTN...---.-----..-G-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 428
B.BR.10.10BR_RJ032 -K--------------F--------T-------------------------------------------------------------.........G...AN...V--.-K---..---.--------------I---------R------Q--------N...-.---- 434
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------------------------------------G-------------------------------.........S...PGN..---.-----..---.--T-----------I-K------------------------...-.---- 434
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------D---------------------------G----------------S------------AA.........P...AT...---.-G-K-..---.-RT-----------I-K-----------------------A...-.---- 431
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------------D------D-------------------------------------S------------A-.........G...---..V--.-K---..-G-.----------R---I-K------------------------...-.---- 432
B.CU.14.14CU005 ---------------------------D---X-----------------------G-N--------------S------------A-.........-...-H-..V--.-----..---.--S-----------I----K---------------------...-.---- 432
B.ES.14.ARP1195 -K---------------R-------T----------------------------------------------S----I---------.........-...---..---.-K---..-G-.-RV-------R---I-K-----------------------S...-.---- 433
B.FR.11.DEMB11FR001 -K-------------------------------------------------------------------------------------.........-...---..---.-K---..---.KRSI----------L---------R----------------...-.---- 432
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------G------------------------G-------------------------------.........-...TNA..--I.-GSH-..---.--F-----------I-K------#-----------------...-.---- 429
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------------------------------------------------------------.........-...PT-..---.-----..---.KRTI------------K------------------------...-.---- 432
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------------------------------------G-----------------------------M-.........-...PT-..---.-----..---.--T-----------I-K------------------------...-.---- 432
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------------------------------------.........S...---..M--.----Y..K--.--T-----------I-K------------------------...-.---- 437
B.SE.12.SE600057 -------------------------T-----------------------------------------------------------M-.........G...---..---.-----..K--.KRT-----------I---------------E----------...-.---- 435
B.TH.10.DEMB10TH002 -K----------------V--------D--------------------------------------------S----I---------.........-...PT-..-L-.-----..K--.KR------------I-K-------R----------------...-.---- 432
B.US.13.RV_1 ---E---------------------T-------------------------------------------------------------.........-...---..---.-----..-S-.--------------I---------R----------------...-.---- 434
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------------------------------------------------------------------------------.........H...P-...---.-K--L..---.--T-----------I---------R-------------E--...-.---- 431
C.BR.07.DEMC07BR003 -K--------------F--------T--------D------------S--R----G------------------------------N.........-...TN...---.--S--..KGP.KRTI----------L----------------Q---------...-.---- 426
C.BW.00.00BW5031_1 -K--------------F--------T-D------D------G-----N--R----G-----------------------------AN.........-...IN...---.--N--..KGP.KR------------I-K------------------------...-.---- 428
C.CN.10.YNFL19 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-SI--------------------------AN.........S....N...-L-.--S--..KGP.KR------------I-K------------------------...-.---- 427
C.CY.09.CY260 ----------------F--------T------------------------R----G----------------S------------AN.........H...AT...---.-KS--..KGS.KR------------I---------R----------------..V-.---- 433
C.ES.14.ARP1198 -K--------------F-------ST--------D---------------R----G-S---------------------------AN.........S....S...-L-.--S--..KGP.--P-----------I--------------------------...-.---- 428
C.ET.02.02ET_288 ----------------F--------T-D----------------------R----G-S---------------------------AN.........Q...AN...---.-K---..KGP.-RTI----------L--------------------------...-.---- 427
C.IN.09.T125_2139 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------TN.........-....-...---.--S--..KGA.-R------------I----K---------------------...-.---- 427
C.KE.05.05KE369195V4 -K--------------F--------T-D------D---I-----------R----G----------------S------------AN.........-...TN...---.-KS--..KGP.KR-I----------L-------------------------N...-.---- 424
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------TN.............TN...-L-.--S--..KGT.-R------------I-K------------------------...-.---- 427
C.SE.13.SE600311 ----------------F--------T-D------D---------------R----G----------------S---------I-HAS.........Q...CV...-V-.LKS--..KGH.--TI---I------L------HE-N------R--Q--MLEI...-.--GH 428
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -K--------------F--------T--------D---I----------------G----------------S------------AN.........-...AN...---.--S--..KGT.KR-I----------I--------------------------...-.---- 427
C.US.11.17TB4_4G8 -K--------------F--------A-D------D---I----------------G-S----------------------------N.........-...TT...---.-KS--..KGP.KRTI----------L----------------R---------...-.---- 429
C.YE.02.02YE511 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-S----------------------------N.........-...PN...---.--N--..KGP.KR------------I-K-----------------------N...-.---- 426
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------------F--------T-D------D---I--------I---G--QG----------------A------------TN.........-...GS...---.--N--..KGP.-R------------V-------------------------N...-.---- 428
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -K--------------F-C-----CT-D------D--------------------G-S--------------S------------AN.........H...AN...---.-KS--..KGA.KR---------V--I-K--------------Q---------...-.---- 429
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------D---------------------------G----------------S---------I--AN.........-...AT...V--.-----..KGS.KRT-----------I---------R----------------...-.---- 430
D.CY.06.CY163 ---------------------------D---------------------------G----------------------------KAA.........T..NT-...---.-----..KSP.KR------------I-K------------------------...-.---- 432
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------D--R----------------N----M--G----------------S------------A-.........S...VNA.A---.--N--..KGP.KR------------V-K-------R----------------...-.---- 433
D.KR.04.04KBH8 -K----------------------------------------------------AG-S--------------S------------A-.........S...-NA.A---.-----..KGP.--------------I-K-------R----------------...-.---- 432
D.SN.90.SE365 ----------------------------------D------------N-------G----------------S------------A-.........S...--A.A---.-----..KG-.--------------I----K-----------Q---------...G.---- 433
D.TZ.01.A280 ---------------------------D--------------------------------------------S------------A-.........-...VNA.A---.-----..KGP.---I----------I-K------------------------...-.---- 427
D.UG.10.DEMD10UG004 -K-------------------------D--------------------------------------------S------------A-.........-...VNA.A---.---KY..TGP.--SI----------L----K---------------------...-.---- 433
D.UG.11.DEMD11UG003 -K----------------------G--D------------------------M--.----------------S------------A-.........-...ANA.A---.-----..KGP.KR-I----------I-K-------R---R------------...-.---- 431
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------------------G-S--------------S-----------IA-.........S...NNA.A---.-----..K-P.--------------I-K------------------------...-.---- 431
D.ZA.90.R1 ---------------------------D---------------------------Q-----------------------------A-.........-...L--.AV--.-----..KG-.---I----------I-K--------------R---------...-.---- 433
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -K--------------F-C------T----G---D-------------------SGGSI---------------------------Q.........-...AS...---.-KS--..KG-.--TI----------L----------------R---------...-.---- 428
F1.AR.02.ARE933 -K--------------F-A------T-D------D----------------G--SG----------------S------------A-.........S...TT...V--.-KS--..KG-.KR---------V--I-K--------------R---------...-.---- 427
F1.BR.07.07BR844 -K--------------FR----------------DS------------------SG----------------S------------A-.........-...T-...V--.-KS--..KG-.-R-I----------I-K-----------------------N...-.---- 432
F1.BR.10.10BR_PE107 -K-----------------------T--------D---------------RG---G----------------------------R--.........Q...AT...V--.-----..KG-.KR------------L--------------------------...-.---- 431
F1.BR.10.10BR_RJ015 -K--------------F--------T----G---D----------------------S-----------------------------.........-...PT...V--.-KS--..KG-.-RP-----------I----------------R---------...-.---- 430
F1.CY.08.CY222 -K--------------F--------T----G---D--------------------G---------------------I-------A..........-...T-...---.-KS--..KG-.--T-----------I--------------------------...-.---- 426
F1.ES.02.ES_X845_4 -K--------------F--------T--------D--------------------G------------------------------Q.........-...TS...---.-K---..KG-.---I----------L----------------R---------...-.---- 428
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------------F--------T----G---D----------------------S---------------------------A-.........-...TK...-L-.-NS--..KG-.-----------T--I-K---------------------E--...-.---- 427
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------F--------T----G---D-----H--------------G----------------S----I-------T-.........S...A-...---.-KS--..KG-.---I----------I-K------------------------...-.---- 427
F1.RU.08.D88_845 -K--------------F-------CT----G---D-----------R--------G----------------S----I-------A-.........S...T-...---.-KS--..KG-.K-------------I----------------R---------...-.---- 433
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------------F--------T----G---D--------------------G---------------------I---------.........A...TS...VL-.-KS--..KG-.KR------------I-K-------R----------------...-.---- 425
F2.CM.10.DEMF210CM001 -K--------------F-I------T--------D-------------------------------------S----I-------A-......AVTA...AS...M--.-KS--..KG-.-RTI----------L---------R------Q---------...-.---- 430
F2.CM.10.DEMF210CM007 -K--------------F--------T----G---D--------------------G-------------------------------.........-...TT...---.-KS--..KG-.-R---------V--I-K------------------------...-.---- 427
G.CM.07.920_49 -K--------------F--------T-D------D-------------------QG------------------------------S.........G.ASA-...---.-KN--..KG-.-RNI----------L----------------R---------...-.---- 429
G.CM.10.DEMG10CM008 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G------------------------------N...........TGT-...---.-----..KGP.KRNI----------L--------------------------...-.---- 432
G.CM.10.DEURF10CM020 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G----------------------------KA-.........-.ASV-...---.-NN-L..-G..-RNI----------L----------------R---------...-.---- 432
G.CN.08.GX_2084_08 -K--------------F--------T-D----------------------RG--TG----------------S-----------NAS.........G..AA-...---.-KS--..KGP.-RXI----------L----------------R---------...-.---- 429
G.ES.09.X2634_2 -K--------------F--------T--------D---------------R----G--------S--------------------A-.........G...A-...---.-KS--..KGP.KRMI------R---L--------------------------...-.---- 430
G.ES.14.ARP1201 -K--------------F--------T-D----------------------R----G---------------------I-------AS.........GAAAA-...---.-K---..-GP.KRNI----------L----------------R---------...-.---- 434
G.GH.03.03GH175G ----------------F-A------T----H-------I------------S--TG------------------------------S.........G..ATS...---.-NS--..-GP.KRNI----------L-----------------------E--...-.---- 431
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------F-V--------D--S---D-------------------QG----------------S------------AS.........L...PS...---.-KS--..KGP.-RTI----------L----------------R---------...-.---- 431
G.NG.09.09NG_SC62 -K--------------F--------T----G---D---------------R----G----------------S------------A-.........-.ASA-...---.-KS--..KGP.--NI----------L----------------R---------...-.---- 426
G.PT.x.PT3306 -K--------------F--------T--------D---------------R----G----------------S------------AS.........G...A-...VT-.-K---..KGP.KRMI----------L----------------R---------...-.---- 430
H.BE.93.VI991 -K--------------FRV------T-D------D-----------R-------RG-SI-------------S--------------.........-...ASA.A---.-K---..KGP.-RT---S-------I----------------Q---------...G.---- 435
H.BE.93.VI997 -K--------------F--------T--------D---------------R---QG-SI-------------S--------------.........-...ANA.A---.-KS--..KGP.--------------I----------------R---------...-.---- 433
H.CF.90.056 -K--------------F--------T-D----------------------R---QG-SI-------------S--------------.........-...TN-.A---.-K---..KG-.--F-----------I----------------R---------...-.---- 433
H.GB.00.00GBAC4001 -K--------------F--------T-D------D-------------------QG-SI--------------------------M-.........-...MN-.A--V.-K---..KG-.-RT-----------I----------------R---------...-.---- 433
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------F--------T--------D---------------R---AG-------------RVSS-R---FG--I---N.........-...TN...-I-.-----..-G-.KRS-----------I-K----------*--------I-N--...-.---- 421
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------F-A------T-D------D-------------------SG-------------------------------.........-...TN...---.-----..-DH.KR---------Q--I-K------------------------...-.---- 431
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------F-A------T-D------D-------------------SG-------------------------------.........-...TN...---.-----..-DH.KR---------Q--I-K------------------------...-.---- 431
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------FRV------T--------------------R-------SG-------------------------------.........-...--...V--.-----..KG-.-R-I----------L-------------------------S...-.---- 427
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------F--------T--------D--------------------G-S--------------S----I---------.........-...PV...V--.-K---..KGH.--------------I--------------------------...-.---- 427
01_AE.AF.07.569M ----------------F--------T--------------------RS------SG----------------S------------AQ.........H...AT...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
01_AE.CM.11.1156_26 ----------------F--------T---------------------S------TG-----------------------------MQ.........-...AN...---.-----..KG-.GR.I----------L--------------------------...-.---- 430
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------------------------T---------------------S------TGV---------------S-------------Q.........-...AN...---.-----..KD-.KR.I------R---L-------------------------P...-.--V- 430
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------T---------------------S------AG----------------S----------N-AQ.........Q...TT...V--.----X..KG-.KR.I------R---L--------------------------...-.---- 430
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------------------T---------------------S------SG----------------S-----------HTQ.........Q...AN..IL--.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 431
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------X---T---------------------S------TG----------------S-----------H-Q.........Q...TN...---.-----..KGP.-R.I----------L--------------------------...-.---- 430
01_AE.SE.11.SE601018 -----------------------------------------------S------TG----------------S-----------NAQ.........H...AN...---.-----..KGP.-N.I-----R-K--L--------------------------...-.---- 434
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -K-----------------------T---------------------S------TG----------------S-----------H-Q.........Q...AN...V--.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------T---------------------S------TG----------------S-----------HAQ.........H...AT...---.-----..KG-.KR.I------R---L---------Q----------------...-.---- 430
01_AE.US.05.306163_FL -------------------------T---------------------S--RG--SG----------------S------------AQ........AQ...VN...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 427
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------F--------T---------------------S--R----G------------------------------Q.........Q...TN...---.--S--..-GR.-T.I----------L----K---------------------...-.---- 432
02_AG.ES.06.P1423 -K--------------F--------T---------------------S------TG-X----------------------------Q.........Q...AG...V--.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 427
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------------F--------------------M------------RG---G----------------S------------AQ.........Q...-N...---.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 432
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major homology region p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif p7 end
B.FR.83.HXB2 IRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVT.........N...SAT..IMM.QRGNF..RNQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT...E.RQAN 432
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------------FR-------T---------------S-----A--R----G----------------S-------------Q.........Q...PN...---.-----..-G-.-T.I----------L----K----R---------------P...-.---- 427
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------F--------T---------------------S------SG------------------------------Q.........Q...AN...---.-----..-GR.-T.I----------L----K---------------------...-.---- 427
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------------F--------T---------------------N--R---QG--------------------K---------Q.........Q...TN...---.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 425
02_AG.NG.x.IBNG ----------------F--------T---------------------S--R---TG------------------------------Q.........Q...AN...V--.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 427
02_AG.SE.11.SE602024 V---------------F-I------T-D----------------------R----G----------------S------------AQ.........Q...-N...--I.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 426
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------F--------T---------------S----R--------G-------S---------------------AQ.........Q...-N...---.-----..-G-.-T.I----------L----K----R----------------...-.---- 426
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -K--------------F--------T---------------------A--R----G------------------------------Q.........Q...-N...---.-----..-G-.-T.I----------L----K---------------------...-.---- 427
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------F--------T-D----------------------R---SG--------V---------------------Q.........-...AN...---.-KS--..-GP.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------F-C------T---------------------S------TG----------------S------------AS.........-.AAA-...---.-KSK-..KG-.-RTI----------L--------------------------...-.---- 433
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------T----------------------------QQ----------------S------------A-.........-...--A.TA--.-----..KGP.---I----------I-K-----G--------R---------...-.---- 434
06_cpx.AU.96.BFP90 -K--------------F--------T--------D---------------R----G-----------------------------AS.........V...G-...---.-KS--..KGP.KRSI----------L--------------------------...-.---- 430
07_BC.CN.98.98CN009 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------TN.........S....T...-L-.--S--..KGS.KR------------I--------------------------...-.---- 427
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -K--------------F--------T-D------D---------------R---SG-S--------------S------------TN.........-....T...-L-.--S--..KGS.KR------------I-K------------------------...-.---- 425
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------F--------T-D---*------------------R----G------------------------------Q.........-...TN...-L-.-----..KG-.KR.I---------XL--------------------------...-.---- 429
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------D--------------------------------------------S------------A-.........G...GN-..---.-----..KGP.K-SI------------K------RR------R----L---P...-R---- 433
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------F-C------T----Q----S-----------S--R---TG------------------------------Q.........Q...TN...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------F--------T--------D-------------------SG-----------------------------A-.........S...T-...VL-.-KSS-..NG-.-R---------T--I-K--K--------------------P...-.---- 427
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------F--------T-D------D---------------R----G-----------------------------AS.........SAAAA-...---.-KS--..KGP.KR-I------R---L-------------------------M...-.---- 434
14_BG.ES.05.X1870 ----------------F--------T----G---D---------------R----G------------------------------S.........G...AS...V--.-K---..KG-.-RNI----------L--------------------------...-.---- 430
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------T------------A--------S------SG-S--------------S-----------H-Q.........Q...TN...V--.-----..KG-.KR.I----------L----------------E---------...-.---- 430
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------F--------T---------------------S--R----G-S--------------S-------------Q.........-...TNSNIM--.-K---..-G-.K#.I----------L--------------------------...-.---- 430
17_BF.AR.99.ARMA038 -K--------------F-------------G---D--------------------G-Q-----------------------------.........-...PT...VL-.-KS--..KGP.--N-----------I----------------R---------...-.---- 433
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------F--------T---------------------N--R----G----------------S-----------H-Q.........-...TN...---.-----..KG-.KR.I----------I--------------------------...-.---- 430
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------D---------------------------G----------------S------------A-.........-.SHAT...---.-K---..KGL.--V-----------I--------------------------...-.---- 433
20_BG.CU.99.Cu103 -K--------------F--------T----G---D---------------R----G------------------------------S.........G.AGAS...-L-.-KS--..KGP.KRNI----------L--------------------------...-.---- 433
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------D------------S-------G----------------S------------A-.........-...--V.TV--.-----..KGP.KR-I----------I-K--------------------R---...-.---- 431
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------F--------T-D-------------------S--R---TG------------------------------Q.........H...TG...---.-----..KG-.KR.I----------LT-------R-----------------LTL-.---- 431
23_BG.CU.03.CB118 -K--------------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------IP.........G.AGAS...---.--S--..KGP.KRNI-------D--L-----------------D--------...-G---- 434
24_BG.ES.08.X2456_2 -K--------------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------IS.........G.AGAS...---.-KS--..-GP.-RNI----------L-K-----------------------S...-.---- 433
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------AS.........G.TAA-...---.-----..KGP.-RNI----------L-----------------D--------...-.---- 432
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------F--------T----A---D---------------RG--QG-S----------------------------Q.........-...AN...-LV.-G---..KG-RG--I----------L----K-----------R---------...-.---- 429
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------F--------T--------S---------------R----G----------------S------------AS.........G.AVT-...---.-K---..KG-.KR-I----------L----------------R---------...-.---- 430
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------F-------CT----G---D--------------------G----------------S------------A-.........-...TT...V--.-----..KG-.--------------I----------------R---------...-.---- 431
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------F-------CT----G---D--------------------G----------------S------------A-.........-...TT...V--.-KS--..KG-.-R------------I-----------------------E--...-.---- 442
31_BC.BR.04.04BR142 -K--------------F--------T--------D------------S--R----G------------------------------N.........-...TN...---.--S--..KGP.KRTI----------L-------------------------N..N-.---- 431
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------F--------THD----------------------R----G-----------------------------AQ.........-...AN...---.-KS--..-GP.KR.I----------L----------------Q---------...-.---- 427
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------T---------------------S------SG----------------S-------------Q.........Q...TG...---.-----..KG-.KR.I--------.-L----------------Q---------...-.---- 428
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------T---------------------S------TG----------------S------------TQ.........Q...AN..MM--.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.K-I- 429
35_AD.AF.07.169H -K--------------F-V------T----G----------------S------TG----------------S------------AQ.........H...TN...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 429
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------F--------T-D-------------------S------TG------------------------------Q.........H...AG...--I.--S--..-G-.-T.I----------L--------------------------..N-.---- 430
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------F-V-----ST---------------------S------TG---------------------------T-AQ.........Q...TS...---.--S--..KGP.KRNI----------L--------------------------...-.---- 427
38_BF1.UY.03.UY03_3389 LK--------------F-VV----ST--------D------------S-------G--------S---------------A------.........-...--...V--.-K---..KGP.-RT-----------I-K--------------R---------...-.---- 427
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------A---D--------------------G----------------S------------AN.........Q...TN...--V.-----..K.P.-RT-----------I-K--------------------L---...-.---- 430
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------F--------T--------D--------------------G----------------S----I-----N---.........-...T-...V--.-KS--..KG-.-R------------I-K--------------R---------...-.---- 432
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------------F--------T----G---D--------------------G-S---------------------------A-.........G...T-...-L-.--S--..KGP.--------------I-K--------------R---------...-.---- 430
43_02G.SA.03.J11223 -K--------------F--------T-D------D------------N--R---SG----------------S------------AS.........G.AAA-...---.-K---..KGP.-RNI----------L--------------------------...-.---- 430
44_BF.CL.00.CH80 ----------------F--------T--------D---------------R----G-------------------------------.........-...T-...V--.-KS--..KG-.-R------------I--------------------------...-.---- 433
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------F--------T------------------------R----G----------------S---KI-------AQ.........S...TNL.MM--.-----..KG-.K-.I----------L--------------------------...-.---- 432
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------F--------T----G---D--------------------G----------------S----I---------.........H...TN...VL-.-KS--..KG-.-R------------I----------------R---------...-.---- 427
47_BF.ES.08.P1942 -K--------------F-V------T-D-------------S-------------Q-----------------------------A-.........A...-NV..---.-K--Y..-G-.----------R---I-K------------------------...-.---- 431
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------------T----S----------------S------TG----------------S------------AQ.........Q...GG...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------F--------T------------------------RG---G-S----------------------------Q.........-...-N...---.-K---..KG-.--.I----------L-K-----------R------------...A.G--- 430
50_A1D.GB.10.12792 -K---------------R---------D----------------------------------------------------------Q.........S...-N...---.-----..KG-.KR.I----------L--------------------------..N-.---- 430
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------D--------------------------------------------S------------A-.........S...ATS..---.-----..---.-RT-----------I-K------------------------...-.---- 430
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------------T---------------------S------SG----------------S------------AQ.........Q..HXN...---.-----..KGP.KR.I----------L----------------Q---------...-.---- 431
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------------T---------------------S------TG----------------S-----------NAQ.........H...AT...---.-----..KG-.-R.I----------L--------------------------...-.---- 430
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------D---------------------------G----------------S----I---------.........-..PPT...--I.-----..---.GRT-----------V--------------------------..N-.---- 433
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------T---------------------S------TG----------------S-----------HMQ.........S...TN...---.-----..KG-.--.I------R---L--------------------------...-.---- 430
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------F--------T------------------------RG---G-----------------------------AQ.........Q...AN...--I.-----..-G-.-S.I----------L----K----R----------------...-.---- 430
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------S-------------------D--------------------------------------------S------------TN.........K....T...---.--S--..KGP.KR------------I--------------------------...-.---- 427
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------T---------------------S------AG----------------S-----------HAQ.........Q...TG...---.-----..KGN.XX.I----------L-K------------------------...-.---- 429
59_01B.CN.09.09LNA423 -K-----------------------T---------------------S------TG----------------S------------AQ.........Q...TT...---.-----..KG-.KR.I------R---L--------------------------...-.---- 426
60_BC.IT.11.BAV499 -K--------------F--------T---------S-----S--------R----GX----------------------------LN.........-...AN...---.--S--..KGP.KRTI----------L--------------------------...-.---- 427
61_BC.CN.10.JL100010 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------TN.........S....-...-L-.--S--..KGP.KR------------I--------------------------...-.---- 427
62_BC.CN.10.YNFL13 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-S--------------S------------TN.........S....-...---.--S--..KGP.KR------------I-------------------------A...-.---- 423
63_02A1.RU.10.10RU6637 -K--------------F--------T---------------------A--R----G------------------------------Q.........Q...-N...---.-----..-G-.KT.I----------L--------------------------...-.---- 427
64_BC.CN.09.YNFL31 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S----------G-AN.........-....V...-L-.-----..K--.--------------I-K------------------------...-.---- 427
65_cpx.CN.10.YNFL01 -K--------------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------AN.........-....T...---.-----..KGP.KR------------I-K------------------------...-.---- 430
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------------T---------------------S------TG----------------S-----------X-Q.........H...TN...---.-K---..KGP.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------------T---------------------S------TG----------------S-----------X-Q.........Q...AS...V--.-K---..KGP.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------------------------------------------------G---.........G..SA-...---.-----..---.--P-----------I-K-----------------------S...-.---- 428
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---R------------F-A-K----T----G---D---------------R----E--I-K------------------------A..........-...AT...---.-KS--..KG-.GR---------QR-I-K--K-------------R-L-----...-.---- 433
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -K--------------F--------T--------D------------A--R----G------------------------------..........-...TT...---.-KS--..KG-.---I------R---L----K-----------R---------...-.---- 430
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------F--------T----G---D---------------R----G----------------S------------A-.........K...T-...V--.-KS--..KG-.--V-----------I----------------R---------...-.---- 431
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------------T---------------------S------TG----------------S------------AQ.........Q...AG...---.-----..KGP.KR.I----------L--------------------------...-.---- 430
O.BE.87.ANT70 -K-----------------------T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PIR.KGTI----------I----------------Q--------R..NG.K--- 437
O.CM.98.98CMA104 -K---------------------------------------------Q-------G-------V--------T----------ASAQ...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PIR.-GP-----------I-------------N--QD-------R..NG.K--- 437
O.CM.98.98CMABB141 -----------------------------------------------Q---S---G-------V--------T---KI-----ASAQ...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PIR.KGPI----------L-K-------R------Q-----R--K..NG.K--- 437
O.CM.98.98CMABB212 -K----------------------------S----------S-----Q-------G-------V--------T---KI-----VSAQ...QDLKGGY...TS...-F-.---QS..P-K.-RTI----------V-K-------R------Q--------N..NG.---- 437
O.CM.98.98CMU5337 -K-----------------------T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PIR.KGPI----------L----------------Q--------R..NA.K--- 437
O.CM.99.99CMU4122 -----------------------------------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PGR.KGPI----------L----------------Q--------R..NG.K--- 437
O.FR.92.VAU -K-R-E--------Q----------T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ASAQ...QDLKGGY...TS...VF-.---QK..PIR.KGPI----------VTK--------------Q--------K..NR.--T- 436
O.GA.11.11Gab6352 -K-----------------------T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ATAQ...QDLKGGY...TS...VF-.---QN..PVK.-GP-----------I-K---S--R-------Q--------K..NG.---- 436
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA....QDLKGGY...T-...VF-.---QN..PSR.KGPI----------L----------------Q--------K..NG.---- 436
O.US.10.LTNP -----------------------------------------------Q---S---G-------V--------T----I-----ATAQ...QDLRGGY...T-...VF-.---QN..P-R.-GAI----------I-K--------------Q---L----R..NG.K--- 437
N.CM.02.DJO0131 -K-------------------------D-------------------Q------------------------A-------------Q.........T..ATS...VFA.-GR--..KGI.-RTIR---------L----K---RG------Q--------K.NEG.---- 439
N.CM.02.SJGddd -K-----------------------T---------------------Q---S----------------------------------Q.........A..TTS...VFV.-----..KGI.--TI----------L----K---R-------Q--------N.NEG.---- 437
N.CM.04.04CM_1015_04 -K-----------------------T-D-------------------Q-------S-S-------------------------A-AQ.........A..ATS...VFV.-----..KGT.-RTI----------L----K---RX------Q--------K.NEG.---- 436
N.CM.06.U14296 -K---------------R---------X------D------------Q-------G----------------A-------------Q.........A..TTS...VFA.-----..KGI.-RPI----------L----K---RG------Q--------K.NEG.---- 436
N.FR.11.N1_FR_2011 -K-----------------------T--------D------------QL------G----------------A-------------Q.........P..TTN...-FA.-----..KGI.--PI----------L----K---R-------Q--------K.SEG.---- 437
P.CM.06.U14788 -K----------------------------S---D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELKGGY...TT...VF-.-S-......-.--P--------V--I-K--K---RR------Q--------K..SG.---- 430
P.FR.09.RBF168 -K----------------------------S---D---I--------Q-------G-------N--------T----------AAANQANQDLKGGY...TT...VF-.-S-......-.-XP--------I--I-K--K---R-------Q--------K..SG.---- 433
CPZ.CD.90.ANT -K-----------------I-------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN.........-AQGT-...VFL.----GN.-GG.KRPL---------------K---R----R--Q----L-N-PATNT.GKV- 457
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -K-----------------------T--------D------------S--R----G-S--------------A------------AN.........A..ATV...---.-----..KGP.KRVI----------I----K---R-------Q---R-Q--N...M.GKV- 432
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -------------------------T---------------------Q--R----G-------V--------T-----------M-Q.........-QGK-E...VFL.-K-QS..-AX.GRK-------XX--I-KY-K---R-----------------..GG.--V- 447
CPZ.TZ.06.TAN5 -K-----------------I-------P-------------------H------QG------L---------S---KI-----ATA-.........SAAGGI...N-L.-G-KR..PPLRKGQLQ------I-------------------Q---------AKNNSAGV- 466
CPZ.US.85.US_Marilyn -K------------------------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK.........-..P-S...VFL.-K--A..GKP.GRKI----------L--------R-------Q---------.AGN.---- 435
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -K-------------------------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAH...SDLKGGY...T-...VF-.-K-GNNQGIK.KGP--------V--I-K------R-------QD-------R..SG.---- 432
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -K-----------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AS-H...QDLKGGY...T-...VF-.---QN..P-K.-GPI----------L-K------R-------Q--------K..NG.---- 437
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -K-------------------------D------D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY...T-...VF-.---......-.-GP--------L--I-K------R-------Q--------K..IG.K--- 430
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B.FR.83.HXB2 FLGKIWPS.YK.....GRPGNFLQSRP.E...............PT.....APPE...ESFRSGVE.TT.....T....PP...Q..KQEPI...D.....K....E.LY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------.N-.....------P-KGL.-...............--.....---A...--LGM-G-.I......-....SS...L..---IK...-.....R....D.QQS.--I--K-------*--- 498
A1.CM.08.886_24 --------.S-.....------P----.-...............--.....---M...-ICGM-E-.I......G....S-...L..---QK...-.....R....-.QVP.--V--K-------L--- 499
A1.CY.08.CY236 --------.S-.....------P----.-...............-S.....---A...-I-GM-E-.I......-....S-...P..---QK...-.....S........P.--V--K----S------ 501
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------.S-.....------P-N-L.-...............--.....---A...-ICGMRE-.X......A....S-...P..---QK...-.....R....-.....--I--K-------L--- 496
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...-ICGM-E-.I......-....--...L..R--QK...-.....R....-..HP.-SI--K------LL-*- 497
A1.RU.11.11RU6950 ---R----.S-.....------P----.-...............-S.....---A...-N-GM-E-.I......-....-S...L..---QK...-.....R....-.QHP.-SI--K-------L--- 495
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---R----.N-.....------P----.-...............-S.....---V...-LLGM-E-.I......A....S-...P..R--QR...-.....R....-.QGP.--V--K-------L--- 500
A1.SN.01.DDI579 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...DLLGM-E-.I......-....SS...P..---QK...-.....R....-.PP..--V----------L--- 496
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------.S-.....------P---T.-...............--.....---A...-I-GMRE-.I......I....S-...P..---QS...N.....R....D.PSP.-SV--K------LL--- 501
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...-I-GMRE-.-...........S-...P..---QR..............-.QTP.-SV----------L--- 503
A2.CD.97.97CDKTB48 --------.N-.....------P---T.-...............--.....---M........EE-.I......-....SS...L..---.....N.....R....-.PST.-AI--K------LL--- 498
A2.CM.01.01CM_1445MV -------P.N-.....------P---T.-...............--.....---A...-NVGM-E-.I......A....SS...S..---LR...N.....R....-.QHT.-TI----------L--- 497
A2.CY.94.94CY017_41 --------.N-.....------P---T.-...............--.....---A...-NL-M-E-.I......-....SS...L..---LE...T.....R....-.P-N.-AI--K-------LL-- 497
B.BR.10.10BR_RJ032 --------.H-.....----------X.-...............--.....---X...---GF-G-.-......-....-S...P..----K...-.....-....-.--..--A--K----------- 502
B.CA.07.502_1191_03 --------.H-.....--------N--.-...............-S.....----...---KF-E-.--.....-....--...-..----T...-.....-....-.M-..-FS--K-------L--- 503
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------.H-.....------F----.-...............--.....----...----F-E-.-......-TP..SQKQE-..---QK...T.....E....-.K-..--A--K-------Y--- 504
B.CN.12.DEMB12CN006 ------S-.H-.....--------N--.-...............--.....---M...---GF-E-.--TPPQT-....-L...-..-----...-.....-....-.--..--A--K----S------ 506
B.CU.14.14CU005 --------.H-.....------P-N-L.-...............--.....----...-GP-M-E-.--.....-....--...-..--GT-...-.....-....D.--..--A--K-------LL-- 501
B.ES.14.ARP1195 -------A.HR.....D-----C-N-L.-...............--.....---APPE----F-G-.-......-PSQS-S...-..--RKE...E.....E....-.--..--A--K----------- 508
B.FR.11.DEMB11FR001 --------.--.....-----------.-...............--.....----...----F-E-.--.....-....-S...-..---QT...E..........-.K-..-------------*--- 499
B.HT.05.05HT_129389 --------.--.....--------N-T.-...............-S.....----...----F-E-.-......-....--...-..---SR...-.....-....-.--..--A--K-------*--- 496
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.H-.....-----------.-...............--.....---APPE----F-EK.-E.....-....-S...-..-----...-.....-....-.Q-..--A--K-------*--- 503
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------.H-.....-----------.-...............-S.....----...----F-E-.--.....-....-S...-..-----...-.....-....-.--..--A-------------- 501
B.RU.11.11RU21n --------.H-.....-----------.-...............--.....----...----F-E-.--.....-....-S...-..---QK.DR-RD...-....-.--..--A-------------- 510
B.SE.12.SE600057 --RE----.H-.....-----------.-...............--.....----...----F-E-.--.....-....--...-..----K.........E....-.--..--A--K----------- 503
B.TH.10.DEMB10TH002 ---RF---.H-.....-----------.-SRPE...........--.....----...----F-E-.--.....-....-S...-..----T...-.....-....-.V-..--A-------------- 505
B.US.13.RV_1 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.-A.....-....--...-..----M...-.....-....-.--..--A-------------- 503
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------.H-.....E----------.-...............--.....----...----F-E-.--.....-....--...-..-R-LT...-.....-....-.--P....--K----------- 498
C.BR.07.DEMC07BR003 --------.H-.....------P---L.-...............--.....---A...----FEE..I......-....-S...P..----K...-.....R....-.....-----K----S--L--- 491
C.BW.00.00BW5031_1 --------.N-.....-----------.-PTAP.........PM--.....---A...----F-E..-......-....-A...P..---MK...E.....R....-.....--I--K----S--L--- 499
C.CN.10.YNFL19 --------.H-.....--------N-T.-...............--.....---A...----F-E-T-......-....-S...-..-S---...-.....-....-.--..-----K-------L--- 496
C.CY.09.CY260 --------.H-.....--------N--.-PTAPPT.......VV--.....---A...---KFEER.-...........-A...P..----T...-.....R....D......-I--K----S--W--- 505
C.ES.14.ARP1198 --------.H-.....--------N--.-...............--.....---A...-D---EE..-......N....-T...P..---AR..............-.....--I--K----S--*LK- 490
C.ET.02.02ET_288 ----L---.H-.....--------N--.APTAP.........LE--.....---A...----FEE..A......-....--...P..---LK...-.....R....-.....A----K-------L--- 498
C.IN.09.T125_2139 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......-...P-A...P..----K...-.....R....-.....T---------S--L--- 493
C.KE.05.05KE369195V4 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......-....FA...P..----K...-.....-....-.....-----K----S--L--- 489
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------.H-.....--------N--.-PTAPP........LE--.....---A...--ST.................-A...L..---QK...-.....R....-.....-SI--K-------L--- 494
C.SE.13.SE600311 Q-E-----.H-.....----K-F-CST.-TPAPPAERF....PE--.....---A...----FEE..A......-....SS...-..---LK...N.....-....G.P-QE---A------S--L--- 508
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------.H-.....--------N-T.-...............--.....---A...---EFEE..-......-....H-...P..---QK...N.....R....-.....T----K----S--L--- 492
C.US.11.17TB4_4G8 --------.N-.....--------N--.-PTAPPAESFIQSRPE-S.....---A...----FEE..A......-....-....P..-R-LK...-.....-....-.....A----K----S--L--- 508
C.YE.02.02YE511 --------.H-.....-----------.-...............--.....---L...----FEE..-......-....-A...P..---AK..............-.....-----K----S--LLP- 489
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --------.HS.....----------...PTAPPAVE.......--.....---A...---KFEE..-......-....-A...P..RT-QR...G.....R....-....S-----K-------L--- 500
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----L---.H-.....-----------.-PTAP.........LQ--.....---A...----FEE..-...........-A...P..----K...-.....R....-.....AI-----------L--- 499
D.CM.10.DEMD10CM009 ---R----.N-.....-----------.-PTAPLE.........--.....---A...---GF-E-.I......-....LS...-..---QR...-.....-....N.KD..--A--K-------L--- 504
D.CY.06.CY163 ------S-.H-.....--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...-..---QR...-.....-....-.--..-------------L--- 500
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.Q-.....--------G--.-...............--.....---A...--LGF-E-.I......-....-S...-..---QK...G.....-....-.QC..-----K-------W--- 501
D.KR.04.04KBH8 --------.HN.....------P---T.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...-..-R-QK...-.....N....-.--..--D--K-------L-K- 500
D.SN.90.SE365 --------.S-.....------P----.-...............--.....---T...---GF-E-.M......-P...SQKQE-AQ---QK...-.....-....-.--..--A--K-------L--- 507
D.TZ.01.A280 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...-I-GF-E-.I......K....-S...-..---QK.DK-.....-....-.--..-SA--K-------L--- 497
D.UG.10.DEMD10UG004 ---RF---.Q-.....-----------.-...............--.....---A...-C-GF-E-.-......N....-S...-..Q--QK...-.....-....-.--..--A-------------- 501
D.UG.11.DEMD11UG003 ---N----.R-.....--------R--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....--...-..---QK...-.....E..KD-.--..-----K----S--L--- 501
D.YE.02.02YE516 ---R----.S-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...-..---QK.DK-.....-....D.--..-------------L--- 501
D.ZA.90.R1 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...-..---QK...-.....-....-.--..-----K----S--L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---R----.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GFRE-.M......P....--...P..---QK...E.....EGQGQG.--P.--A--K------Q*--- 500
F1.AR.02.ARE933 --------.N-.....-----------.-...............--.....---A...---GFRE-.I......-....-S...P..---QK...-.....E....G.--P.--A--K-------*L-- 495
F1.BR.07.07BR844 ---R----.H-.....------P-K-L.-PTAPP.........A--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..---QK...-.....E....G.--P.--A--K-------E--- 507
F1.BR.10.10BR_PE107 --------.R-.....--------N-T.-...............--.....----...---GF-E-.M......N....-S...L..---QK...G.....E....G.Q-P.--V--K-------W--- 500
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------.H-.....------I-N--.-...............-S.....---A...---GFRE-.I......P....S-RQE-..---QK...E.....E....G.--P.--A--K------QWL-- 502
F1.CY.08.CY222 --------.N-.....-----------.-...............-S.....---A...---GFKE-.I......A....-S...P..E--QK...-.....-....G.--P.--A--K-------*L*- 493
F1.ES.02.ES_X845_4 ---R----.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GFRE-.-......-....-S...P..---QK...E.....E..GQG.--P.--A--K------Q*--- 498
F1.ES.11.VA0053_nfl --------.H-.....--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...L..---QK...-.....E....G.P-P.--A--K-------*--- 495
F1.RO.96.BCI_R07 --------.H-.....--------N--.-...............--.....---A...---GFRE-.-......-....-S...P..---QK...-.....E....G.M-P.--A--K-------*--- 495
F1.RU.08.D88_845 ---R----.S-.....------P---L.-...............-S.....---A...---GF-E-.I......-....-S...P..R--QK...-.....-....D.QCP.-----K------Q*--- 501
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------.N-.....------I----.-...............--.....---A...-G-GF-E-.I......-....-S...P..---QK...-.....-....G.--P.-----K-------*--- 493
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------.N-.....-----------.-...............QSRPEPS---A...---GF-E-.I......-....-S...L..---QK...-.....-....-.QLP.------------Q*--- 503
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----L--P.S......--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...P..---QK...-.....-....-.PAY.---A-K----S--*--- 494
G.CM.07.920_49 --------.N-.....--------N-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...-..---QK...E.....-....G.AT..-----K-------*--- 496
G.CM.10.DEMG10CM008 --------.S-.....--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-N...-..---QK...E.....-....-.--..--A--K----S--*-M- 499
G.CM.10.DEURF10CM020 ----V---.N-.....------P-T-L.-...............--.....---A...---GF-E-.X......-....-S...-..----R...E.....-....-.TP..--A--K------Q*--- 499
G.CN.08.GX_2084_08 --------.N-.....--------N-L.-...............--.....---A...---GF-EG.I......-....-S...P..----R...EQEPRE-....G.-P..--A--K-------*--- 501
G.ES.09.X2634_2 ---R----.N-.....--------N--.-...............--.....---A...---GFRE-.I......A....-S...L..-P--R...EPEQRE-....-.--..--A--K----S--*--- 502
G.ES.14.ARP1201 ---R----.N-.....------V-N-L.-...............--.....---A...-I-GF-E-.I......A....-S...P..---QK...E.....-....-.SP..--A--K------Q*L-- 501
G.GH.03.03GH175G --------.N-.....--------N--.-...............-S.....---A...---GF-R-.-......A....-S...P..----R...E.....-....-E--..-----K-------*--- 499
G.KE.09.DEMG09KE001 --------.N-.....--------N--.-...............--.....---A...---GL-E-.I......A....-S...P..--DQK...G.....R....-...P.-----K----S--*--- 497
G.NG.09.09NG_SC62 -------P.HS.....------P-K-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..----R...E.....-....-.SP..--A--K----S--*--- 493
G.PT.x.PT3306 --------.H-.....--------N--.-...............-S.....---A...---GF-E-.-......A....-S...P..----K...E.....-....-.--..--A--K----S------ 498
H.BE.93.VI991 --------.S-.....------P-K-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...P..R--LK...E.....Q....-...P.------------Q*--- 501
H.BE.93.VI997 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.M......-....SS...P..---LK...-.....-....-...P.-FA--K-------L--- 500
H.CF.90.056 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.M......-....-S...P..---QL..K-.....-....-...P.--A-------S--LL-- 501
H.GB.00.00GBAC4001 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...-C-GF-E-.M......-....--...P..---MK...E.....-....-...P.----------S--L--- 500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----V---.S-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-EK.I......-....-S...-..----R.........-....-.--..-SA--K----S------ 488
J.SE.93.SE9280_7887 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...--LGL-E-.I...........-S...P..----K...-.....-....-.--..-----K----S--L--- 498
J.SE.94.SE9173_7022 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...--LGF-E-.I...........-S...P..----K...-.....-....-.--..----------S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----F--L.N-.....E-------N--.-...............--.....---A...---GF-EK.I......-....-S...L..R--MK...-.....Q....-.QGP.-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...P..R--TK...-.....-....-.QSP.-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M --------TN-.....------P----.-...............--.....---A...D.WGM-E-.I......-....SL...L..---QK...-.....-....-.HLP.-TV--K-------L--- 499
01_AE.CM.11.1156_26 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...--LGM-E-.I......-....SI...P..--KQR...-.....R....S.PN..-SV--K------LLL-- 498
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---RL---.N-.....------P---T.-...............--.....---A...-NWGM-E-.A......-....SS...L..---QK...-............HHP.-SV--K-------L--- 497
01_AE.HK.04.HK001 -------P.N-.....------P----.-...............-S.....---A...-NW-...-.I......-....SL...L..---QK...-.....-....-.HPS.-SI--K-------L--- 496
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------..-.....------P----.-...............-S.....---A...-NWGM-E-.I......A....SS....................T....-.HPP.-SI--K-------L--- 492
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----L---.N-.....------H---L.-...............--.....---A...-NWGM-E-.-...........SS...L..---QK...-.....-....D.HPP.--V--K-------L--- 498
01_AE.SE.11.SE601018 ---RL---.H-.....------P----.-...............--.....---A...-DW-M-E-.I......A....-S...L..---QK...-.....-....-.HPP.--V--K-------LL-- 503
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...-NWGM-E-.-......-....SL...L..R--QK...-.....-....-.SPP.--V----------L--- 499
01_AE.TH.90.CM240 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...-NWGM-E-.I-G.EEI-....SL...P..---QK...-.....-....-.HPP.--V--K-------L--- 504
01_AE.US.05.306163_FL -------P.N-.....------P----.-...............--.....---A...-NWGM-E-.-...........SL...L..---QK...-.....-....-.RP..-VV--K-------L--- 494
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------.N-.....------P----.-...............--.....--LA...--LGM-E-.R......P....SS...P..----K...-.....-....G.--P.--A--K-------*L-- 500
02_AG.ES.06.P1423 ---RX---.S-.....------P----.-...............--.....---A...--LGM-E-.X......P....-S...P..R---K...-.....-....-.--P.--A--T------Q*--- 495
02_AG.GW.05.CC_0048 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...--..M-E-.M......-....S-...P..T---G...-.....-....G.--P.-----K----S--*--- 498
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B.FR.83.HXB2 FLGKIWPS.YK.....GRPGNFLQSRP.E...............PT.....APPE...ESFRSGVE.TT.....T....PP...Q..KQEPI...D.....K....E.LY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
02_AG.KR.12.12MHR9 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...--LGM-E-.I......-....S-...P..---QREEPRD....-....G.--P.-----K-------*--- 499
02_AG.LR.x.POC44951 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...---GM-E-.I......-....S-...P..----R...-.....-....G.--P.-----K-------*--- 495
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------.S-.....------P-N-L.-...............--.....---A...--VGMRE-.A......-....SS...-..-P--G...-.....-....D.--P.-----K-------*--- 493
02_AG.NG.x.IBNG --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...---GM-E-.I......P....-S...P..Q---R...-.....-....G.--P.-----K-------*L-- 495
02_AG.SE.11.SE602024 --------.H-.....------P----.-...............--.....---A...---GM-EQ.I......I....SS...-..----E...-.....-....G.P-P.-----K-------L--- 495
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...---GM-E-.I......-....SS...P..----G...-.....-....G.--P.-----K-------Y--- 495
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---R----.S-.....------P----.-...............--.....---A...---GM-E-.V......-....SS...-..----R...-.....-....-.--P.-----K-------*L-Q 495
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---R----.S-.....------P----.-...............-S.....---A...-N-GM-E-.I......-....-S...L..---QK...-.....R....-.QHP.-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---RM---.S-.....--------N--.-...............--.....---A...-CLERKE-.-......-....SS...L..----R...-.....-....-.--..-----K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 ----V---.H-.....-----------.-...............-S.....---A...----F-E-.I......A....SS...P..---QK...-.....E....G.--P.--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 --------.N-.....--------N--.-...............--.....---I...---GF-E-.I......A....-S...P..---SK...E.....-E.EKG.--..--A--K----S--*--- 500
07_BC.CN.98.98CN009 --------.H-.....-----------.-...............--.....----...----F-E-T-......-....-S...-..---T-...-.....-....-.--..-----K----------- 496
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----F---.H-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......-....-A...P..----K...-.....R....-.....----------S--L--- 490
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------.N-.....------P----.-...............-S.....---A...---GMRE-.-......-....SS...X..--XKD.........G....-.XPP.--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------.N-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...-..---QK...-.....-....-.PH..--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------.S-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.V......A....-S...-..----K...E..........-.--..--A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 --------.N-.....--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....SS...P..-R-QK...-.....E....G.Q-P.--A--K-------*-*- 494
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------.N-.....-----------.GPTAPPESRPE.....--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...-..----K...E............T-..--AA-K----S--*-*- 508
14_BG.ES.05.X1870 ---R----.S-.....------P-N-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..----K...E.....-....-.M-..--A--K----S--*--- 497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---RL---..-.....------P----.-...............-S.....---A...-NWGM-E-.-......-....SL...L..---QK...-.....R....-.HTP.--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 --------.HS.....------P---T.-...............--.....---A...-D-GM-E-.-......-....-L...-..---LK...N.....R....-.QHT.-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 --------.N-.....--------N--.-...............--.....---L...---GF-ET.I......-....-Q...P..----K...-.....E....G.--P.--A--K-------*-K- 501
18_cpx.CU.99.CU76 --------.N-.....--------K--.-...............--.....---A...--LGF-E-.I......A....-S...P..---SK...E.....E....K....Y-FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 --------.H-.....-----------.-...............--.....----...---GF-E-.I......-....-S...-..--DQK...-.....-....-.--..--A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 ----L---.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..--GQK...E.....-....D......-I--K----S--*--- 497
21_A2D.KE.99.KER2003 --------.S-.....----------S.-...............--.....---A...-M-GF-E-.I......-....-S...-..---QK...-.....-....-.--..-SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------.S-.....------P-G--.-...............--.....---A...--VGM-E-.I......-....SS...-..---QR...E.....-....-.QPP.--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 ----L---.H-.....------P-N-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..--G-K...E.....Q....D......-I--K----S--*--- 498
24_BG.ES.08.X2456_2 ----L---.H-.....------P-N-L.-...............--.....---A...--LGF-E-.I......A....-S...P..--GQP...E.....-....D......-I--K----S--*--- 497
25_cpx.CM.02.1918LE ---R----.S-.....--------N--.-...............--.....---A...--LGF-E-.I......-....-S...P..---QK...-.....-....-.--..-MA--K----S--*--- 499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---RF--P.N-.....------P---L.V...............--.....---A...-NLGMEEG.-......-....-S...P..--KEG..............-.QSP.--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------SP.N-.....--------N--.-...............--.....---A...--LGIME-.M......-....SY...P..---LK...-.....-....-...P.--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------.H-.....--------N--.-...............--.....---A...----F-E-.-......-....-S...P..---QK...E.....E....G.--P.--A--K-------*--- 499
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------.H-.....--------N--.-...............-S.....---A...--LGF-E-.R......-....-S...P..---QK...-.....E....G.K-P.--A----------*--- 510
31_BC.BR.04.04BR142 ---R----.H-.....-----------.-PTAPPASR.....LE--.....---A...----FEE..-......-....-S...P..---QR...-.....R....-.....-----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 --------.S-.....--------N--.-...............--.....---A...----FEE-..-A....A....-S...S..----K...K.....-....-.--..-SA----------*--- 495
33_01B.ID.07.JKT189_C ----L---.H-.....-----------.-...............--.....---A...----F-EQ.--.....-....-S...-..---Q-...-.....-....-.--..-VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR2478P ----F---.N-.....------P----.-...............--.....----...----F-EG.--.....-....-S...-..-----...-.....-....-.--..-SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H --------.NN.....------P-G--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......K....-S...-..---QK...-.....G....-.--..-----K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------.S-.....------P----.-...............--.....---A...-N-GI-E-.M......S....SS...-..---SR...-.....-....G.--P.-----K-------*L-- 498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---R----.S-.....------P----.-...............--.....---A...---EVKE-.V......A....SS...L..---.....G.....-....-.--P.--A--K----S--*P-- 493
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------.H-.....-----------.-...............-S.....---A...---GF-E-.I......-P...--KQE-..---QK...-.....E....G.M-P.--A--K-------*--- 499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------.N-.....----------T.-PTA............--.....---A...--LMF-E-.-......-...A-S...-..----R...-.....-....-.--..----------------- 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------P.--.....--------N-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....--...P..---QK...N.....E....G.--P.-----K-------*--L 500
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------.N-.....--------N--.-...............-RT.EPT---A...---GF-E-.I......-....SS...L..---QK...-.....E....G.--P.----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...-..----R...E.....-....-.SP..--A--K-------W-K- 498
44_BF.CL.00.CH80 --------.N-.....------P-N-L.-...............--.....---A...---GF-E-.I......-....-S...P..---QK...-.....E....G.K-P.-FA--K-------*-K- 501
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------.SR.....------P----.-...............-S.....---A...---GM-E-.I......-....SC...P..---QK...-.....R....-.QV...YP--K-------L--- 499
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------.N-.....--------N--.-...............--.....---A...---EIRE-.I......-....-S...-..---QK...-.....E....G.--P.--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 --------.S-.....--------N--.-...............--.....---A...--LGF-E-.-......-....-S...P..---QK...E..........G.--P.--A----------*--- 498
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----L---.H-.....------I----.-...............--.....---A...----F-E-.--.....-....-S...-..-----...-.....-....-.--..--A-------S------ 499
49_cpx.GM.03.N26677 ---R----.H-.....--------N--.-...............--.....---A...---GF-E-.I......A....-S...P..---QK...E..........-.--..-SA--K----S--*LP- 496
50_A1D.GB.10.12792 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...---GF-E-.V......I....-S...-..---QK...-.....-....-.--..-SA-------------- 498
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...----F-E-.--.....-....-S...-..-----...-.....-....-.Q-..--A--K------LL--- 499
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------.N-.....------P---X.-...............--.....---A...-NWGM-E-.X......-....SS...L..---QX...-.....-....D.PPP.-SV--K----S--LL-- 500
53_01B.MY.11.11FIR164 ----L--X.H-.....--------N--.-...............--.....----...----F-EG.--.....-....-S...-..-----...-.....-....-.--..-----K----------- 499
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------.H-.....--------N--.-...............--.....----...----L-E-.--.....-....--...-..-----...-.....-....-.--..-VSA-K-------*--- 501
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---RL---.N-.....------P----.-...............--.....---A...-DWGM-E-.I......-....SS...P..---QK...-.....-....G.HRP.-VV--K-------L--- 499
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...--VGM-E-.A......-....YS...P..R--SRD.K-.....-....-.--P.-----K----S--*--- 500
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----L---.H-.....-----------.-...............--.....----...----FEE..-......-....-A...P..---LK...-.....R....-.....-----K-------L--- 492
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----F--P.N-.....-----------.-...............-X.....----...----F-E-.--.....-....-X...-..--G--...-.....-....-.--..-----K----S------ 498
59_01B.CN.09.09LNA423 --------..-.....------P----.-...............--.....---A...-NWGM-E-.S............L...L..---QK...-.....-....-.QPH.-SI--K-------L--- 492
60_BC.IT.11.BAV499 ---R----.H-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......-....-....P..---QK...-.....R....-.....-----K----S--L--- 491
61_BC.CN.10.JL100010 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......A....SA...P..---MK...-.....R....-.....----------S--L--- 492
62_BC.CN.10.YNFL13 --------.H-.....-----------.-...............--.....---A...----FEE..-......-....-A...P..---SK...-.....R....-.....----------S--L--- 488
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---RL---.NN.....------P----.-...............--.....---A...--VGM-E-.I......-....SS...P..Q---R...-.....-....G.--P.--A--K-------*--- 495
64_BC.CN.09.YNFL31 --------.H-.....-----------.-...............-S.....---A...----F-E-T-......-....-S...-..-P-GT...-.....-....-.--..--A--K-------LC-- 496
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------.H-.....----------L.-...............--.....---A...----FEE..-......-....-A...P..R--SK...-.....R....G.....-----K-------L--- 495
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...-DWGM-G-.I......-....FS...P..---QK...-.....-....-....H-SV--K-------L--- 497
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------.N-.....------P----.-...............--.....---A...-DWGM-G-.I......-....SS...P..---QR...-.....R....-....Q--V--K-------L--- 497
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------.H-.....-----------.-...............-S.....----...--L-.EET.-......-....LT...-..--D--...-.....-....-.--..--A------------K- 495
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --R-----.H-.....---R--I-N--.-...............--.....---A...----F-E-.M......-P...--KK....QE-QK...-.....E....G.R-P.-----K-------W--- 504
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---RM---.S-.....--------N-T.-...............--.....---A...---GF-E-.M......-....-S...-..---QK...S.....E....G.--P.--A--K-------W-K- 499
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------.H-....G--------N-T.-...............--.....---A...---GF-E-.K......-....-S...P..----K...E.....E....G.--P.--A--K-------WL-- 501
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----L---.H-.....--------N--.-...............--.....----...----F-E-.-......-...A-T...-..-----...N.....-....-.--..-SA--K----------- 499
O.BE.87.ANT70 ----Y--P.GG.....T----YV-RPA.H...............-S.....---M...-EEVK-Q-.N................-..E-KGG...P.....N....-.--..-FA--K----T-Q*L-Q 501
O.CM.98.98CMA104 ----Y--P.GG.....T-----M-KQV.A...............-S.....---M...-EVVK-Q-.N................-..E-KED...S.....N....-.--..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.98.98CMABB141 ----Y--P.GG.....A----YM-KQV.P...............-S.....---M...-EMMK-Q-.N................-..E-KGD...T.....T....-.--..-FA--K----T-Q*-*Q 500
O.CM.98.98CMABB212 ----Y--P.GG.....T----Y--KQV.S...............--.....---X...-EIVK-Q-.N................-..S-GXX...Q.....X....-.--..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.98.98CMU5337 ----Y--P.GG.....T----YA-RQV.S...............--.....---M...-EEVKRQ-.N................-..E-KGD...Q.....N....-.--..-FA--K----T-Q*L-Q 501
O.CM.99.99CMU4122 ----Y--P.GG.....T----YA-RQV.S...............-S.....---M...-EE-K-P-.S................-..E-KGD...P.....N....-.--..-FA-------T-Q*L-Q 501
O.FR.92.VAU --K-Y--P.RG.....T----YV-EQV.S...............-S.....---M...-EMMK-Q-ED................-..N-KGE...Q.....N....-.--..-FA-------T-Q*--Q 501
O.GA.11.11Gab6352 ----Y--P.GG.....T----YV-KQV.H...............-S.....---M...-EEVQKQ-.N................-..E-KGD...P.....N....-.--..-FA--K----T-Q*L-Q 500
O.SN.99.99SE_MP1299 ----Y--P.GG.....T----YA-RQV.S...............-S.....---M...TEEMK-Q-.N................-..E-KED...Q.....N....-.--..-FA-------T-Q*L-Q 500
O.US.10.LTNP ----Y--P.GG.....T----YV-KQV.A...............-S.....---M...-EEVNRQ-.N................-..E-KGS...P.....T....-.--..-FA-------T-Q*L-Q 501
N.CM.02.DJO0131 ----G-SP.F-.....------P-TTTTRKE.............--.....---L...-NYG-QE-.R......S....TQ...G..-ERQE...N........TENS--P.------------L---- 513
N.CM.02.SJGddd ---RG-SP.F-.....------P-TTA.RKE.............--.....---L...-.....E-.R......S....TQ...G..-EMQE...N.....QEKTENS--P.------------L---- 508
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G-SP.F-.....------P-TAT.RKE.............--.....---L...--YG-QE-.G......S....TQ...G..-EMQE...N.....QEKTENS--P.------------L---- 512
N.CM.06.U14296 ---RG-SP.F-.....------P-TTT.KKE.............--.....---L...-NYGFQE-.R......S....TQ...G..-EMQE...N.....QERTENS--P.-------------L--- 512
N.FR.11.N1_FR_2011 ---RG-SP.F-.....------P-TTT.RKE.............--.....---L...-NYGFQE-.K......S....TQ...G..-EMQE...-.....QERTENS--P.----------------- 513
P.CM.06.U14788 -------P.GG.....K----YV-KQV.Q...............--.....---M...-EEEMTQNK.................-..XE-KE...-.....E...K-.--..--A--K----T-Q*Y-- 495
P.FR.09.RBF168 -------P.GG.....K----YV-KQV.Q...............--.....---M...-EDEMTRDK.................-..REXEE...X.....E....-.E-..----------T-Q*Y-- 497
CPZ.CD.90.ANT ----#R-P.RGG#...C-----V-KEE.VVE.............--.....---I...-IYQEEHK.R......-.........-..-GLKG...E.....E....-.-P..-SY--K----K-Q*WKF 524
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----L---.SQ.....------P----.-...............--.....---I...---GFQPK.-......-.........-..---DR...E.....EDKTENK--P.-----K-------L--- 504
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----S---.RG.....------V-N--.-...............-S.....---L...---GYQE-.K......K............---EK.GDE.....N....K.--P.-----K----------- 515
CPZ.TZ.06.TAN5 ----RT-L.WG.....C-----V-NT-.-KG.............RN.....QEQ-...SVQTPV-P........-........APPLEMPMK...-..........G.......F--K-I--S-Q**-- 529
CPZ.US.85.US_Marilyn ----H-SP.SWSGGS.K------EN-K.-...............--.....---I...-D-GYQE-.-......V....TQ......EKQGK...E.....-....-.PF..Q----K----S----E- 506
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----Y--P.GG.....E----YV-KQV.Q...............--.....---M...-EGEKEMR.K......................-E...K.....E....-.--..-----K----T-Q*YL- 492
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----Y--L.GG.....T----YV-KQA.Q...............-S.....---M...-EVMK-K-.N................-..D-GGD...Q.....G....-.--..-FA--K----T-Q*L-R 501
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -------P.GG.....K----YV-KQV.Q...............--.....---M...-EEEVTQSR.................-..-EG-K.........E....-.--..-----K----T-Q*YL- 493
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ.....GKAREFSSEQT.R...............AN.....SPTR...RELQVWGR.DN.....N....SP...S..EAGAD...R.....Q....G.TV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFI 110
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----N---.Q-.....RE---L-P-R-.-...............--.....---S...--PGDG--.-......-....LL...P..---DK...G.....-....-.PAI.-LDL--I------V--VRVE------------------DIN---K------------- 110
A1.CM.08.886_24 ----N---.Q-.....-E---------.-...............--.....---N...GD-WDG--.-......R....L-...-..----E...G.....-....-.-GP.TLS---I---------V--E------------------DIE---K------------- 110
A1.CY.08.CY236 ----N---.Q-.....-E--K--P---.-...............-I.....---S...-D-WDG--.-......-....L-...-..----E...-.....-........P.-LS---I---------VE-----R--------------DID-------R--------- 107
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----N---.Q-.....-E---------.G...............--.....-SPS...-D-WDE--.X......S....L-...-..---TE...-.....-....-.....T-----I---------V-V----R--------------DID---K-X----------- 107
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----N---.Q-.....RE--K--P---.-...............--.....---S...-D-WDG--.-......-....P-...-..-T--E...G.....-....-..TP.T-----I--------IV---------------------DIE---K------------- 109
A1.RU.11.11RU6950 ----N---.Q-.....RE--K------.-...............-I.....---S...GK-WDG--.-......-....PL...P..-T--E...G.....-....-.-AS.------I--------AVR--------------------DID---K------------- 110
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----N---.Q-.....-E--K--P---.-...............-I.....---S...GT-GDG--.-......S....L-...-..-T--E...-.....-....-.-GP.T-S---I---------V--E---R--------------NIN-T-K------------- 110
A1.SN.01.DDI579 ----N---.Q-.....-E--K------.-...............--.....---S...-SPGDGR-.-......-....LL...P..----E...G.....-....-.-A..--S---I------I--VR--------------------DIN---K------------- 109
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----N---.Q-.....-E--K---K-N.G...............--.....---S...-D-WDE--.-......-....L-...-..----E...Q.....-....-.PEP.T-S---I---------V---------------------DIN---K------------- 110
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----N---.Q-.....RE--K-P----.G...............--.....---S...-D-WDE--.-...........L-...-..-TR-E..............-.-DP.TLS---I---------VR--------------------DIN---K---R--------- 107
A2.CD.97.97CDKTB48 ----N---.Q-.....RE--------D.-...............--.....---N........G--.-......-....LL...A..---.....E.....-....-.A-H.PC----I---------V--E---R--------------DIN--WK------------- 103
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N--S.Q-.....RE--KL-P--N.-...............--.....--AS...--RWNG--.-......S....FL...V..---TE...K.....-....-.-TH.-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R----------- 110
A2.CY.94.94CY017_41 ----N---.Q-.....RE--K-----N.-...............--.....---S...---ENG--.-......-....LL...P..---TG...D.....-....-.-IQ.-C----I---------V--E-------------------IN---K------------- 110
B.BR.10.10BR_RJ032 ----N---.P-.....---G------X.-...............--.....---X...---R---G.-......-....-L...-..----E...-.....-....-.--..--S---I-------------------------------------K------------- 109
B.CA.07.502_1191_03 ----N---.P-.....-E--K------.-...............-I.....----...-------G.--.....-....--...-..-----...-.....-....-.N-..-LL---I------V------------------------DIN---K------------- 110
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----N---.P-.....------FP-P-.-...............--.....----...G-------.N......-NP..QSEAGA..---TE...N.....R....-.E-..--S---I------VL-V-----VR-----------II-D-T---K----IV--V---- 114
B.CN.12.DEMB12CN006 ----N-V-.P-.....----K------.-...............-D.....---N...G-FR---G.--NSPSD-....--...-..---T-...-.....-....-.A-..-LS---I--------S--V---Q----------------------------------- 115
B.CU.14.14CU005 --------.P-.....---G------A.-...............--.....----...-GP-DG--.--.....-....--...-..---DN...-.....-....-.S-..--S---I---------V-----------------------N-----R----------- 110
B.ES.14.ARP1195 ----N--C.P-.....-Q----L----.-...............--.....---SPTRG-------.-......-SLSE-L...-..--EEG...-.....R....-.--..-SS---I-----------VE---M--------------DIN-------X--------- 116
B.FR.11.DEMB11FR001 ----N---.--.....---G--P----.-...............--.....----...-------G.--.....-....-L...-..--R--...-..........-.K-..---L--I---------------------------------N----------------- 109
B.HT.05.05HT_129389 --------.--.....-----LP---D.-...............-I.....----...G-------.-......-....--...-..---VE...G.....-....-.--..--S---I---------------------------------N---K------------- 109
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.P-.....-----LP---A.-...............--.....---SPTR-------K.-R.....D....-L...-..-T---...-.....-....-.--..--S---I-----------V-------------------D-N---K------------- 113
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----N---.P-.....-----------.-...............-I.....--S-...G------G.--.....-....-L...-..---T-...-.....-....-.--..--S---I------I-------------------------------------------- 110
B.RU.11.11RU21n --------.P-.....-E----P----.-...............--.....----...G-F----G.--.....-....-L...-..----E.RQGQG...-....-.A-..-LS---I----------R------------------V-D-Y----------------- 114
B.SE.12.SE600057 --KGN---.P-.....R------P---.-...............--.....----...-------G.--.....-....--...-..K---E.........R....-.A-..-LSL--I-------I---------------------V---Y----------------- 109
B.TH.10.DEMB10TH002 ----I---.P-.....-----------.-EQTR...........--.....----...-------G.--.....-....PL...-..---T-...-.....-....-.S-..--S---I---------------------------------N----------------- 114
B.US.13.RV_1 --------.P-.....-E---------.-...............--.....---S...---R---G.-S.....-....--...-..-----...G.....-....-.--..--S---I-------------------------------D-D----------------- 110
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----N--L.P-.....-E---------.-...............--.....----...--F-----.--.....-....--...-..-T---...-.....-....-.ALS....---I-----------VE--IM--------------DIN----------------- 108
C.BR.07.DEMC07BR003 ----N---.P-.....-E--K-PP---.-...............--.....---S...-----R-..-......-....PL...-..----E...G.....-....-.....TL-L--I------V--V-V--------------------TK---N------------- 106
C.BW.00.00BW5031_1 ----N---.Q-.....-E---LPP---.-TNSP.........TN--.....---S...-----R-..-......-....PR...-..---DE...-.....E....-.....TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------- 112
C.CN.10.YNFL19 ----N---.P-.....---G------N.-...............--.....-S-S...--------DN......-....-I...-..-V---...-.....-....-.-I..PL----I---------V-V---I----------------I----K------------- 110
C.CY.09.CY260 ----N---.P-.....-E----P---A.-ANSPTD.......SG--.....---S...-----R-E.-...........PR...-..-----...-.....-....-......L----I--------S--V---I---------------DIN---K------------- 113
C.ES.14.ARP1198 ----N---.P-.....-E----PP--A.-...............T-.....---S...-G---R-..N......E....PH...-..---GE..............-.....T-D---I--------E--V---I---------------DIN---K---R--------- 104
C.ET.02.02ET_288 ----T---.P-.....-E----P----.SANSP.........TR--.....G--S...-----R-..G......-....PS...-..----E...-.....-....-.....-L----I----------R---------------------IN---K------------- 112
C.IN.09.T125_2139 ----N---.P-.....-E----PP---.-...............--.....---S...-----R-..-......-...PPS...-..----E...-.....-....-.....NL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------- 107
C.KE.05.05KE369195V4 ----N---.Q-.....-E----P----.-...............--.....---S...-----R-..-......-....LC...P..----E...G.....-....-.....TL----I--------S--V---I----------------I----K---R--------- 106
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----N---.P-.....-E----P---A.-ANSPT........TRT-.....---S...---H.................PR...-..----E...-.....-....-.....TL----I----------RV---I----------------L----K------------- 108
C.SE.13.SE600311 SI-KN---.P-.....-E---IL-V-H.-DTSPSCREI....PR--.....---S...-----R-..G......-....LF...-..-T--E...K.....-....-.SLPGAL-C--I-----------V---TR---------------IN---K------------- 121
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----N---.P-.....-E-GK-P---N.-...............--.....---S...---R-R-..-......-....P-...-..----E...K.....-....-.....NL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------- 106
C.US.11.17TB4_4G8 ----N---.Q-.....-E----P----.-ANSPTSRELHSEQAR-I.....---S...-K---R-..G......-....P....-..----K...G.....-....-.....-L----I--------------------------------IN---K------------- 120
C.YE.02.02YE511 ----N---.P-.....------P----.-...............--.....---I...-----R-..N......-....PR...-..K--GE..............-.....TL----I------V----V---I----------------IN---K------------- 104
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----N---.PL.....-E----PP--...ANSPTSSR.......--.....---S...-----R-..-......-....PR...-..-N-TE...-.....-....-....ITL-L--I--------S--V---I---------------DIN---K------------- 113
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----T---.P-.....-E---LPP---.-ANSS.........PS--.....---S...-----R-..-...........PR...-..----E...-.....-....-.....-Y----I--------A--V---T----------------IN---K---R--------- 111
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.Q-.....---GKL-----.-ANSPTR.........--.....---S...---R----.-......-....PL...-..-T-TE...G.....-....K.QG..-LS---I------F--V---------------------DID---K------------- 115
D.CY.06.CY163 ------V-.P-.....-----------.-...............--.....---S...---R---G.-......-....PL...-..-T--E...G.....-....R.--..-L----I--------S--V-------------------DIN---K------------- 109
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.PE.....---G-LP-G-A.-...............TH.....---S...--PW---G.-......-....TL...-..-T--E...-.....-....-.A-..-S----I------------E-------------------IN---K------------- 109
D.KR.04.04KBH8 --------.P-.....W---KLP---N.-...............--.....R--S...---R---G.-......-....PL...-..-T--E...-.....-....R.--..-LG---I--------KV-----I---------------DIE---K------------- 109
D.SN.90.SE365 ----N---.Q-.....-E---L-----.-...............--.....---N...---R---G.-......DP...LSETGASA-T--E...-.....-....-.--..--S---I------V-AV---------------------DIN-S-K------------- 115
D.TZ.01.A280 ----N---.P-.....R----LP----.-...............--.....---S...-D-R---G.-......K....TL...-..-T--E.RQG.....-....-.--..--S---I-------------------------------------K------------- 111
D.UG.10.DEMD10UG004 ----I---.PE.....-----LP----.-...............--.....---S...-V-R---G.-......K....PL...-..AT--E...G.....-....-.A-..-LSL--I---------V----------------------IN---K------------- 109
D.UG.11.DEMD11UG003 ----Y---.P-.....-----LP--KA.-...............--.....---S...---R----.-......-....T-...-..-T--E...-.....R..ERR.A-..-L-L--I---------V-----------------------N---K------------- 111
D.YE.02.02YE516 ----N---.Q-.....-E-GKL-----.-...............--.....C--S...---R----.-......-....PL...-..-T--E.GQ-.....-....-.S-..-S----I----------N----Q---------------DID---K------------- 111
D.ZA.90.R1 ----N---.P-.....---G-------.-...............--.....---S...---R---G.-......-....PL...-..-T-TE...-.....-....-.A-..--DL--I---E-----------------------------N---K------------- 109
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----N---.P-.....-E-GK------.-...............--.....---S...---R-Q-G.-......A....--...-..----E...G.....RGTGT-.--S.-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------------- 114
F1.AR.02.ARE933 ----N---.Q-.....-E--K-P----.-...............--.....--AS...---R-QRG.-......-....PL...-..----E...-.....R....-.--P.-LS---I--------A-N--------------------DIN---K------------- 110
F1.BR.07.07BR844 ----N---.P-.....-E--K-P--KV.-TNSPT.........ST-.....---S...---R-RRG.-......S....PL...-..---TE...-.....R....-.--S.-LS---I------G---RV-E--T--------------DIN----------------- 116
F1.BR.10.10BR_PE107 ----N---.P-.....-E----P---D.-...............T-.....----...G--R-RRG.-......E....PL...-..---TE...G.....R....-.--P.-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------- 110
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----N---.P-.....---WKLHP--A.-...............TI.....--AS...---R-Q-G.-......P....ISEAGA..---TE...-.....R....-.--P.-LS---I------V--V-V--E-R--------------DIN---K------------- 113
F1.CY.08.CY222 ----N---.Q-.....-E--KL-----.-...............-I.....--AS...---R-QRG.-......S....PL...-..G---E...G.....-....-.A-S.-LSL--I------V-VV-V-------------------DIN---K-R----------- 110
F1.ES.02.ES_X845_4 ----N---.P-.....-E-GK------.-...............--.....---S...---RIQRG.N......D....PL...-..----E...G.....G..GT-.--S.-LSL--I------V----VE------------------DIN-S-K------------- 112
F1.ES.11.VA0053_nfl ----N---.P-.....-E--K-P---A.-...............T-.....--AS...---R-R-G.-......-....PL...-..-T--E...G.....R....-.--P.-LS---I------V--V--E------------------DIN-T-K------------- 110
F1.RO.96.BCI_R07 ----N---.P-.....-E--KL-----.-...............--.....-SA-...---W-Q-G.N......-....-L...-..----E...G.....R....-.N-S.-LSL--I--------S--V-------------------DIN---K------------- 110
F1.RU.08.D88_845 ----N---.Q-.....RE------X--.-...............-I.....--AG...G--R-R-G.-......-....PL...-..----E...-.....-....-.S-P.-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K------------- 110
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----N---.Q-.....RE-W--H----.-...............--.....G-AS...-G-R-RR-.-......-....-L...P..----E...-.....-....-.--S.-LD---I------V----VE---R--------------DIN-S-K---R--------- 110
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----N---.Q-.....-E-G-------.-...............-EQTRAF--AS...---W-R-G.-......-....PL...P..----E...-.....-....-.-AS.-L----I------I--V--E-H-R--------------DIN-T-K---R--------- 115
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----T--S.Q......RE---------.-...............--.....--AS...---R--RG.-......-....-L...P..----E...-.....-....-.AGV.-L-C--I-----------V----R--------------DIN---K------------- 109
G.CM.07.920_49 ----N---.Q-.....R---------A.-...............--.....----...G--R-RRG.-......S....PL...P..----E...-.....K....-.SN..---L--I------I--V-V----I--------------QIN---K------------- 109
G.CM.10.DEMG10CM008 ----N---.Q-.....-----------.-...............--.....----...---W-R-G.-......S....PQ...P..-T--E...G.....K....-.A-..-LSL--I--------NVRV----I--------------DIN---K------------- 109
G.CM.10.DEURF10CM020 ----S---.Q-.....-E------DK-.-...............--.....--AS...G--R-R-G.-......-....PL...P..----E...G.....E....R.NT..-LSL--I------I-PVR-E---I--------------QIN---K------------- 109
G.CN.08.GX_2084_08 ----N---.Q-.....-E-G--P---A.-...............--.....----...---R-RRG.-......-....PL...P..-T--E...GTGAEGE....-.VT..--SL--I---------VR-----I--------------QID---K------------- 114
G.ES.09.X2634_2 ----N---.Q-.....-------P--A.-...............--.....---S...---R-QRG.-......S....PL...P..----E...GAGAEGK....-.VI..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------- 114
G.ES.14.ARP1201 ----N---.Q-.....-E-G-LC---A.-...............--.....----...-D-R-R-G.-......S....PL...P..----E...G.....K....-.VT..-LSL--I------I-AVRV--R-I--------------QID---K------------- 109
G.GH.03.03GH175G ----N---.Q-.....-E--------A.-...............-I.....-S-S...---R-REG.-......S....PL...P..----E...G.....K....-G-I..-L----I---------VR-----I---------------IN---K------------- 110
G.KE.09.DEMG09KE001 ----N---.Q-.....R------P--A.-...............--.....---C...---RARRG.-......S....PL...P..--RPE...G.....E....-...A.-L----I---------V------I---------------I----K------------- 108
G.NG.09.09NG_SC62 ----N--S.P-.....WE-------EA.-...............--.....---S...---R-R-G.-......S....PL...P..----E...G.....K....-.VT..-LSL--I---------VR-----I--------------QID---K------------- 109
G.PT.x.PT3306 ----N---.P-.....-----L-P--A.-...............TI.....----...---R-R-G.-......S....PL...P..--R-E...G.....E....-.AI..-LSL--I---------VR-----I---------------IN---K------------- 109
H.BE.93.VI991 ----N---.Q-.....------PP-EA.-...............--.....---S...---R-RRG.-......H....PL...-..----E...-.....T....-...T.------I------I--V--E------------------DIN---K------------- 108
H.BE.93.VI997 ----N---.Q-.....RE--K--P--A.-...............--.....---S...---R-R-G.-......D....LL...P..----E...G.....-....-...T.-LC---I---------V--E---R---------------IN-L--------------- 108
H.CF.90.056 ----N---.Q-.....RE--K--P--A.-...............T-.....---S...---R-RRG.-......D....PL...-..----A..EG.....-....-...T.-LS---I---------V--E---R---------------IN---K------------- 109
H.GB.00.00GBAC4001 ----N---.Q-.....RE---L-P--A.-...............T-.....---S...-M-R-R-G.-......D....T-...-..---DE...G.....K....-...T.-L----I---------V--E---R---------------IN---K------------- 108
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S---.Q-.....-E---L-P--A.-...............T-.....---S...-K-R-R-E.-......-....-L...P..-T-TE.........E....-.-I..--S---I---------VRV--------------------ID---K------------- 108
J.SE.93.SE9280_7887 --------.Q-.....RE---L-P---.-...............--.....---S...--PRARRG.-...........PL...P..-T--E...G.....-....-.--..-S----I----------R-----R--------------DID--RK------------- 108
J.SE.94.SE9173_7022 --------.Q-.....RE-----P---.-...............--.....---S...--PR-RRG.-...........PL...P..-T--E...G.....-....-.--..-S----I----------R-----R---------------ID---K------------- 108
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V--S.Q-.....RE--K------.-...............--.....---S...---W-R-E.-......-....PL...-..-T-NE...-.....S....-.-GS.------I------V--V-V----R---------------IN---K------------- 110
K.CM.96.96CM_MP535 ----N---.P-.....-E---------.-...............--.....---S...---R-R-G.-......-....PL...-..---DQ...-.....-....-.-EP.------I------I----V----R---------------IN---K------------- 110
01_AE.AF.07.569M ----N---HQ-.....---GK------.-...............--.....--AS...-.-GDG--.-......-....LI...T..-T-TE...-.....-....-.-SS.-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K------------- 110
01_AE.CM.11.1156_26 ----N---.Q-.....-E--K------.-...............--.....---S...---GDG--.-......-....LH...P..--E-E...-.....-....E.SQ..P-S---I---------VR-E------------------DIN----------------- 109
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----TV--.Q-.....----QLP---N.-...............--.....---S...-K-GDG--.G......-....LL...T..----E...-............PSS.--S---I------------E--M---------------DID---K------------- 108
01_AE.HK.04.HK001 ----N--S.Q-.....-E---------.-...............-F.....---S...GK-E...G.-......-....LL...T..----E...G.....-....-.-PF.---L--I---------V---------------------DIN---K------------- 107
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----N---..-.....R----------.G...............-I.....--AS...-K-GDG--.-......S....LL....................D....-.ASS.------I---------V--E---R--------------DIN---K------------- 102
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---KA---.Q-.....----KL-----.-...............--.....---S...-K-GDG--.-...........IL...T..-T--E...-.....-....-.SSP.-LS---I-----------V----R-------------K-I----K------------- 109
01_AE.SE.11.SE601018 ---PT---.P-.....----K------.-...............--.....---S...-G-EDG--.-......S....PL...T..----E...-.....-....-.-PS.--S---I-----------V----R--------------DIN---K------------- 110
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----N---.Q-.....---GK------.-...............--.....---S...---GDG--.-......-....L-...T..----E...-.....-....-.ISP.--S---I---------V---------------------DIN---K-R----------- 110
01_AE.TH.90.CM240 ----N---.Q-.....---G-------.-...............--.....---S...-K-GDG--.--G.GRD-....LL...T..----E...-.....-....-.-SS.--S---I---------V---------------------DIN---K------------- 115
01_AE.US.05.306163_FL -------S.Q-.....-E--------A.-...............--.....---S...---GDG--.-...........LL...T..----E...-.....-....-.-S..-CS---I---------VR--------------------DIN---K------------- 108
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----N---.Q-.....-E--------A.-...............T-.....---S...--PWDG--.E......T....LL...-..----E...G.....-....-.IIS.--S---I---------VR-----I---------------IN---K------------- 110
02_AG.ES.06.P1423 ----NX--.Q-.....-E--Q------.G...............T-.....--AS...---GDG--.X......T....PL...P..---TK...G.....-....-.-IS.-LS--HI------V--V------X---------------ID----------------- 110
02_AG.GW.05.CC_0048 ----N---.Q-.....-E---------.G...............T-.....---S...-K..HG--.-......D....L-...-..NT-TG...G.....-....-.--S.------I---------VR-E---I---------------IN----------------- 108
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ.....GKAREFSSEQT.R...............AN.....SPTR...RELQVWGR.DN.....N....SP...S..EAGAD...R.....Q....G.TV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFI 110
02_AG.KR.12.12MHR9 ----N---.Q-.....-E---------.G...............T-.....---S...---RDG--.-......-....L-...-..----EGGAEG....-....-.-IS.-L----I---------VR-----I---------------IN---K-R----------- 114
02_AG.LR.x.POC44951 ----N---.Q-.....RE--KL-----.G...............T-.....---G...---WDG--.-......-....L-...-..---TE...G.....-....-.-IS.------I---------VR-----I--------------DIE----------------- 110
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----N---.Q-.....-E--K------.G...............T-.....---S...--CWDE--.G......-....LL...-..---TR...G.....-....-.SLP.---L--I---------VN-----I---------------I------------------ 110
02_AG.NG.x.IBNG ----N---.Q-.....-E--K------.G...............T-.....-S-S...---WDG--.-......T....-L...-..T--TE...G.....-....-.AIS.------I---------VR-E---I--------------DIN---K------------- 110
02_AG.SE.11.SE602024 ----N---.P-.....-E---------.-...............T-.....---S...---WDG-T.-......-....LL...-..---TG...G.....-....-.--P.------I------F--VR-E--VI---------------IN---K-R----------- 110
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----N---.Q-.....-E--KL-----.G...............T-.....---S...---WDG--.-......-....LL...P..---TG...G.....-....-.-IP.------I-------F-VR-E---IK-------N-----KIN---K------------- 110
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----N---.Q-.....RE--KL-----.-...............T-.....---S...---WDG--.G......-....LL...-..---TE...G.....-....R.AIS.-L-L--I---------A---E--I--------------DIN---K------------- 110
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---.Q-.....RE--K------.-...............-I.....---S...-K-WDG--.-......-....PL...P..-T-TE...G.....-....-.-AS.------I---R-----VR--------------------DIN---K------------- 110
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--.Q-.....RE--K-----A.-...............--.....--A-...GM-REERG.-......-....LL...-..---TE...G.....-....-.-I..------I-----------L---IR---------------IN---K------------- 109
05_DF.BE.x.VI1310 ----S---.P-.....-E---LPP---.G...............-L.....--AS...-------G.-......S....LL...-..----E...G.....R....-.--P.-LS---I------V---R--------------------DIN---K------------- 110
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N---.Q-.....-E--------A.-...............--.....---H...---RFRRG.-......S....PL...P..-T-VE...G.....EG.GK-.AI..-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K------------- 112
07_BC.CN.98.98CN009 ----N--L.P-.....-----------.-...............--.....----...G-------DN......-....-I...-..---DN...-.....-....-.-I..------I-------------------------------D-N---K------------- 110
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----I---.P-.....-E----PP---.-...............--.....---S...-----R-..-......-....PS...-..---TE...-.....-....-.....TL----I--------S--V---I----------------VN---K------------- 106
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N---.Q-.....RE---L-X---.G...............-I.....G-XS...---WDE--.-......X....LL...-..XXXEG.........R....-.-AP.--X---I------I--V----------------------IN---K------------- 109
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N---.Q-.....R----LP----.-...............--.....-S-S...---R---G.-......-....TL...-..-T--E...-.....-....-.AA..-LS---I---------------------------------N---K-----M------- 109
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N---.Q-.....-E-----P--A.-...............--.....---S...---R-RRG.G......S....PL...P..-T--E...G..........-.AI..--S---I------I--V--A---R---------------IN---K------------- 108
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N---.Q-.....-E--K-P---A.-...............--.....--AS...---W-RRG.-......-....LL...-..----E...-.....R....-.--P.-LS---I--------I--V-------------------DIN---K------------- 110
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N---.Q-.....RE---------.-TNSPTREQTR.....--.....---S...---R-RRG.-......S....PL...P..---TE...G............DI..-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN----------------- 117
14_BG.ES.05.X1870 ----N---.Q-.....-E-----P--A.-...............--.....----...---W-RRG.-......S....PL...P..--R-E...G.....K....-.D-..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------- 109
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---..-.....-----------.-...............-I.....---S...---GDG--.-......-....LL...T..----E...-.....-....-.-YS.--S---I----------------------P----P---DINF--K-N----------- 109
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N---.P-.....RE--------N.-...............T-.....---S...-G-WNG-G.-......-....PL...A..----E...K.....-....-.-TH.-C----I---------V--E---R--------------DIN---K------------- 110
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N---.Q-.....-E--K-P---A.-...............--.....--AI...---R-R-D.-......-....P-...A..----E...-.....R....-.--P.-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R----------- 110
18_cpx.CU.99.CU76 ----N---.Q-.....-E-----P-KA.-...............--.....---S...G--G-RRG.-......S....PL...P..--RVE...G.....G....E....I--L---I---------V------I--------------DIN---K------------- 108
19_cpx.CU.99.CU7 ----N---.P-.....-E--KLP----.-...............--.....----...---R---G.N......-....PL...-..-T-SE...-.....-....-.--..-LSL--I-------------------------------DIN---K-R----------- 109
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---.P-.....-------P--A.-...............--.....---C...---R-RRG.-......S....-L...P..--R-E...G.....E....-......L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------- 106
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N---.--.....-E-G-L----V.-...............--.....---S...-DVR-R--.-......-....PL...-..-T--E...-.....-....-.--..-LS---I---------------------------------N---K------------- 109
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N---.Q-.....-E---L--G--.-...............--.....---S...--RGDG--.-......-....LL...P..----E...-.....E....-.-AS.--S---I-------------------------------DID---K------------- 110
23_BG.CU.03.CB118 ----T---.P-.....-----L----A.-...............--.....---C...---RIRRG.-......S....PL...P..--R-E...G.....A....-......L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------- 106
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---.P-.....---G-L----A.-...............--.....---C...--PR-RRG.-......S....PL...P..--R-A...G.....E....R......L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K------------- 106
25_cpx.CM.02.1918LE --------.Q-.....RE---L-P--A.-...............-D.....---S...--PR---G.-......-....PL...P..----E...-.....-....-.VI..-YG---I---------V-----II--------------DIN---K------------- 109
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I--S.Q-.....-E--------V.S...............--.....-S-S...---GNGRG.-......-....PL...P..-TERG..............R.--S.-S----I------------E---R--------------DIN-S-K------------- 108
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-VS.Q-.....RE-----P--A.-...............--.....---S...--PRDH-G.-......D....LL...-..-T--E...G.....-....-...T.--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K------------- 108
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N---.P-.....-E--K-P---A.-...............--.....--AS...-----RRG.-......-....PL...-..----E...-.....G....-.--P.-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K------------- 110
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N---.P-.....-E----P---A.-...............-I.....--AS...---R--R-.E......-....PL...-..----E...-.....R....-.E-P.-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------- 110
31_BC.BR.04.04BR142 ----N---.P-.....-E----PP---.-ANSPASEQ.....TR-D.....--AS...-----R-..-......-....PL...-..----E...-.....-....-.....TL----I-----------V--------------------IK---N------------- 116
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N---.Q-.....-E---L----A.-...............--.....---C...-----R-G..DS....S....PL...L..----E...E.....K....-.AI..-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K------------- 110
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---.P-.....-E---LP-KP-.-...............--.....---S...-------T.--.....-....-I...-..-----...-.....-....-.AI..-CS---I----------------R---------------IN---K------------- 110
34_01B.TH.99.OUR2478P ----I---.Q-.....---G--P----.-...............--.....----...G-------.--.....-....-I...-..-T---...-.....-....-.-I..--S---I---------V---------------------DIN---K------------- 110
35_AD.AF.07.169H ----N---.Q-.....RE--K---G--.-...............--.....---S...---R----.-......K....AL...-..-T--K...-.....R....-.V-..-S----I---------V-L---QR--------------DIN---K------------- 109
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N---.Q-.....-E---------.-...............T-.....---S...---WDR--.-......V....LF...-..---IE...G.....-....-.-IS.-L----I---------VR-----I--------------DIN---K------------- 110
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N---.Q-.....RE--K------.G...............--.....---S...---RGERG.S......S....LL...-..---.....G.....-....-.-IP.--S---I------IT-V------I--------------DIN---K------------- 108
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N---.P-.....-E-GK-P---A.-...............-I.....---S...-KFW-RRG.-......-P...PSEAGA..----E...G.....R....-.N-P.-LS---I-------------------------------DIN---K------------- 114
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N---.Q-.....-E--------N.-ANS............P-.....---S...--PN---G.-......-...S-L...P..-T--E...G.....-....-.--..---L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------IV 113
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------S.--.....-E----P---A.-...............--.....--AS...---W-RRG.-......-....P-...-..----E...K.....R....-.--S.-L----I------V--V----------------N----DIN---K------------- 110
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----N---.Q-.....-E--K-PP--A.-...............-KD.RAD--AS...---W-R-G.-......-....LL...-..----E...-.....R....-.S-P.-L----I-----------V-E-I-----------------N----------------- 114
43_02G.SA.03.J11223 ----N---.P-.....-E---LP---A.-...............--.....---C...---R-RRG.-......S....-L...P..----E...G.....E....-.IT..-ISL--I--------KV---E--I--------------QID----------------- 109
44_BF.CL.00.CH80 ----N---.Q-.....-E--K-P----.-...............--.....---S...---W-RRG.-......-....PF...-..----E...G.....R....-.K-P.-LC---I--------K--V---I---------------DIN-----T----------- 110
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----N---.Q-.....RE---L-----.G...............-I.....--SS...---WDG--.-......-....LL...-..----E...G.....-....-.AG...LS---I------V--V-V--------------------IN---K------------- 108
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N---.Q-.....-E--K-P---A.-...............--.....--AS...---RDQRG.-......-....PL...-..----E...-.....R....-.-LP.-LS---I-----------V----R--------------DIN---K------------- 110
47_BF.ES.08.P1942 ----N---.Q-.....-E-----P--A.-...............--.....--AS...---G--RG.-......-....PL...-..---TE...-..........-.--S.-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K------------- 109
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---KA---.P-.....-E---LY----.-...............--.....---S...G-------.--.....-....-I...-..-----...-.....-....-.-I..--SL--I---------------------------------N-----R----------- 110
49_cpx.GM.03.N26677 ----N---.P-.....-E-----P---.-...............--.....---S...G--R-RR-.-......S....PL...P..----E...G..........-.--..--S---I----------R---------------------ID---K------------- 108
50_A1D.GB.10.12792 ----N---.P-.....R-----PP---.-...............--.....---S...---R----.S......-....TF...P..-T--E...-.....-....-.A-..--S---I---------VRV---------------------N-Q-K------------- 109
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.P-.....---G-------.-...............--.....---S...-------G.--.....-....-L...-..-----...-.....-....-.--..-LSL--I--------------------------------ID----------------- 110
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----N---.Q-.....R--G------A.-...............--.....---S...-K-GDG--.-......-....LL...T..----X...G.....-....-.SSS.--S---I---------V-V----R--------------DID---K------------- 110
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--X.P-.....-E-X-LP-XP-.-...............--.....----...G--P----.--.....-....-I...-..-----...-.....-....-.AI..------I-----------VA--------------------N----------------- 110
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----N--L.P-.....-----L-----.-...............--.....----...G----G--.--.....-....-T...-..-----...-.....-....-.-I..-CVC--I------I--------E---------------DIN----------------- 110
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----AV--.Q-.....---GK------.-...............--.....---S...-G-GDG--.-......-....LL...T..K---E...-.....-....-.-SP.-CS---I------------E------------------DIN---K------------- 110
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----N---.Q-.....-E--K------.G...............T-.....---S...--RWDG--.S......-....LL...-..---VKG.QG.....-....-.-IP.-L----I---------VR-----I--------------DIN---K------------- 112
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----AV--.P-.....-E----P----.-...............--.....----...-----R-..-......-....PS...A..--RTE...-.....-....-.....TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------- 106
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----I--S.Q-.....RE---LP-XP-.-...............-X.....----...G------X.--.....-....-X...-..-----...-.....-....-.-I..P-D---I-------------------------------DID---K------------- 110
59_01B.CN.09.09LNA423 ----N---..-.....R---K--PK--.-...............--.....---S...-K-GDG-G.E............L...T..---TE...-.....-....-.-AS.-L----I---------V---------------------DIN---K---R--------- 107
60_BC.IT.11.BAV499 --------.P-.....-E--K-PP---.G...............T-.....-T-S...-----R-..-......-....P....A..----E...-.....-....-.....T-----I------V----V-------P------------TK---N-----------S- 105
61_BC.CN.10.JL100010 --------.P-.....-E----PP---.-...............--.....--AS...-----R-..-......S....LS...P..---NE...-.....-....-.....T-----I--------S--V---I----------------IN---K------------- 106
62_BC.CN.10.YNFL13 ----N---.P-.....-E--K--PK-A.-...............--.....---S...-----RR..-......-....PS...-..---IE...-.....-....-.....T-----I--------P-IV---M----------------IN---K------------- 106
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----T---.Q-.....RE--K------.-...............--.....---S...--RGDG--.-......-....LL...-..A---E...G.....-....-.AIS.--S---I---------VR-E---I--------------DID---K------------- 110
64_BC.CN.09.YNFL31 -------L.P-.....-----------.-...............-I.....---S...--F-----DN......-....-I...-..---G-...-.....-....-.-I..PLS---I--------S--V---I-----------------N---K------------- 110
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----N---.P-.....-E----PP---.-...............-D.....---S...-----RR..-......-....PS...-..---VE...-.....-....-.....TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------- 106
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----N---.Q-.....---X---X---.-...............--.....---S...-G-GDGR-.-......-....LL...T..--R-E...-.....-....-....T-LS---I---------V---------------------DIN---K------------- 108
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----N---.Q-.....X----------.-...............--.....---S...-G-GDGR-.-......-....LL...T..--R-E...-.....-....-....TALS---I---------V-V-------------------DIN---K------------- 108
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----N---.P-.....------P----.-...............-I.....----...--P-.G-D.N......-....AH...-..---SN...-.....-....-.--..--S---I--------E-----------------------IN----------------- 108
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --K-N---.P-.....-E-KK-Y---A.-...............--.....---S...-----RR-.-......DP...PSEE....AG--E...-.....R....R.--P.-L----I-----------V---I--------------XDIN--XKX---X-X--XX-- 112
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----NV--.Q-.....-E--K-P---D.-...............--.....--AS...---R-R--.-......D....PL...-..----E...K.....R....-.--P.-LS---I--------K----------------------DID---K------------- 110
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----N---.P-....R-E---LP---N.G...............--.....GSAS...---R-RRG.E......-....PL...-..----E...G.....R....-.--P.-LS---I------M---RV-------------------DIN---K------------- 111
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----A---.P-.....-E---LP-KP-.-...............--.....----...G-------.-......-...S-N...-..K----...K.....-....-.-I..--S---I---------------------------------N----------------- 110
O.BE.87.ANT70 ---QI--S.GG.....HE--QLCA-TS.T...............PI.....---D...GGGSEGTG.E................-..GTERG...P.....E....R.AL..-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K------------- 106
O.CM.98.98CMA104 ---QI--S.GG.....HE--Q-YA-TS.G...............PI.....--SD...GGSSEGTG.E................P..GTERG...L.....K....R.-L..-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-E-K-----------C- 106
O.CM.98.98CMABB141 ---QI--S.GG.....RE--QLYA-TS.A...............PI.....---N...GGNDEGT-.E................-..GTKGG...H.....N....R.-L..--C---IP--D--V-IARVE-H-C-V-----------NNIQ-E-K-T----------- 106
O.CM.98.98CMABB212 ----V--S.GG.....HE--QLXA-TS.V...............P-.....---X...GGDSKGAG.E................-..-SRXX...X.....G....R.--..PVCL--IP--D--I--A----H-C-------------NNIQ-E---T----------- 106
O.CM.98.98CMU5337 ----I--S.GG.....HE--QLCT-TS.V...............T-.....---N...GGGSEET-.E................-..GTEGR...P.....E....R.AL..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T----------- 106
O.CM.99.99CMU4122 ----I--S.GG.....HE--QLCT-TS.V...............PI.....-SSD...GGGKEGT-.E................-..GTEGG...P.....E....R.-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T----------- 106
O.FR.92.VAU --K-I--S.ER.....HE--QLCAGTS.V...............PI.....---N...GRDDEGA-GG................-..-SEGG...A.....E....R.AL..-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-E-K-A----------- 107
O.GA.11.11Gab6352 ---QI--S.GG.....HE--QLCA-TS.A...............PL.....---D...GGGSAET-.E................-..GTEGG...P.....K....R.AL..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-E-T----------- 106
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S.GG.....HE--QLCA-TS.V...............PI.....---D...DGGNEGT-.E................-..GTEGG...P.....E....R.-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T----------- 106
O.US.10.LTNP ---QV--S.GG.....HE--QLCT-TS.G...............PI.....-S-D...GGGGKQTG.E................-..GTERE...P.....N....R.-L..-VCL--IP--D--II-A-V--H-C-V-----------NNIQ-E---T----------- 106
N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS.--.....RET-QLPPDNNNKER.............-H.....--AT...---W-S-G.E......E....HT...G..-GE-G...E........HRELSIP.TL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-E-K------------- 115
N.CM.02.SJGddd ---QG-VS.--.....RET-K-PPDNS.KEG.............-H.....---T...-.....-G.E......E....HT...G..-RD-G...E.....PGEDRELS-P.TL----I------VI-V---EEVR------------I--IQ-E--------------- 112
N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS.--.....RET--LPPDSN.KER.............-H.....--AT...---W-S-G.G......E....HT...G..KGD-G...E.....PGEDRELS-P.TL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-E--------------- 117
N.CM.06.U14296 ---KG-VS.--.....RET--LPPDNN.KER.............-H.....--AT...---W-S-G.E......E....HT...G..KGD-R...E.....PGEDRELS-P.TL----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K------------- 117
N.FR.11.N1_FR_2011 ---KG-VS.--.....RET-KLPPDNN.KEG.............TH.....--AT...---W-S-G.E......E....HT...G..-GD-G...G.....PGEDRELS-P.TL----I------VI-V---EEEI------------I-DLQ-E---R----------- 117
P.CM.06.U14788 -------S.GG.....QE--QLCT-TS.T...............TD.....---Y...GGGGDDSEQ.................A..-G-KG...G.....R...ER.V-..P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E--------------- 107
P.FR.09.RBF168 ---K---S.WG.....QE--QLCT-TS.T...............T-.....---Y...GGGRDDPGQ.................A..-GXGG...G.....X....-.GI..P--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N--------- 106
CPZ.CD.90.ANT ----#PTP.TWW#...VQT--LCA-GG.SSG.............--.....-S-H...-D-SGGAQ.E......D.........-..-GSQG...G.....G....-.-T..-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-Q-N----T-------- 109
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----T---.-P.....----KL-----.-...............-H.....--AN...---W-SAK.N......H.........P..-T-GQ...G.....RGQDREQA-P.-L----IS-----I----V--Y--G-------------DLE-G--------------- 113
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----K---.QG.....R---Q-CA---.-...............-V.....-SPT...---W-S-X.E......E............-T-GE.GR-.....E....Q.XIS.-L----I-------LPV--E--MC------------IDNIQ-T-Y------------- 109
CPZ.TZ.06.TAN5 ----THPL.VG.....VQT--LCA-HP.-ER.............EE.....-G-G...VSTDTS-T........-........GPTTGDANE...-..........R.......VL--IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-K-Q-A--T-------V 106
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGI.KET--LPGK-E.G...............-H.....-S-N...-GFR-SR-.-......S....DT......GETGK...G.....K....-.AL..-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M------- 112
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--S.RG.....RE--QLCA-AS.A...............T-.....---N...GGGRKGDE.E......................TR...K.....G....-.-L..-S----I---D--VIPV----H-C------------V-HL--E-----R--------- 102
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----V--S.GG.....HE--QLCA-AS.T...............TV.....---N...GGSDERKG.E................-..GSRGG...S.....G....R.AL..-ICL--IP--D--V--A----H-C-V-----------HDIQ-E-K-T----------- 106
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----N--S.GG.....QE--QLCA-AS.A...............--.....---H...GGGGSDPEQ.................T..-GR-E.........G....-.--..---L--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-E---V----------- 105
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B.FR.83.HXB2 KVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL.KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDF 279
A1.CD.97.97CD_KCC2 --K-----------K-------------------M-------------S------------------------------T---N--------------------I---R------------------------------------.---------------------AN- 279
A1.CM.08.886_24 --K--E--------K-------------------M--------------------T-----------------------T------------T----------------------------------------------------.--------------------H--- 279
A1.CY.08.CY236 --K-----P-----K-------------------M-----------------------------R--------------T------------------------I----------------------------------------.--------------------H--- 276
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --K-----------K-------------------M--------------------E-----------X-----------T------------------------I---------------------------------------X.--------------------Y--- 276
A1.KE.11.DEMA111KE002 --K-----------K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.------------------------ 278
A1.RU.11.11RU6950 --------------K-------------------M---L----------------T-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S- 279
A1.RW.11.DEMA111RW002 --K-----------K-------------------M--------------------------------------------TD--A-------------------------------------------------------------.----------------------G- 279
A1.SN.01.DDI579 --------------K-------------------M---------------K----T-----------------------TA--K---E---------------------------------------------------------.----------------------S- 278
A1.UG.11.DEMA110UG009 --K--E--------K-------------------M--------------------Q-----------------------T------------------------I----------------------------------------.----------------------S- 279
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --K-----P-----K-------------------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------K-----------------.----------------------N- 276
A2.CD.97.97CDKTB48 --------V-----KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------D-------------------------------.--------------------H--- 272
A2.CM.01.01CM_1445MV --------V----EKR------------------I-V-L----------------------------------------T---KD------------------------------------------------------------.--------------------Y--- 279
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.----A---------------H--- 279
B.BR.10.10BR_RJ032 --------P-------------I--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE- 278
B.CA.07.502_1191_03 --K-----P-------T---------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------------.-Q------------------Y--- 279
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 R-K-----P-------V-----I-----------VM--L----------------------------------------------L------------------I-------G-----IM----------------------G--.--N--------------------- 283
B.CN.12.DEMB12CN006 --------P-------------I--------------------------V-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------I---K-- 284
B.CU.14.14CU005 -------VPV------------I-----------------------------------------R----------------------------R---------------------------------------------------.-----I---------------KE- 279
B.ES.14.ARP1195 --------QV-------E----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.-Q-------------------KE- 285
B.FR.11.DEMB11FR001 -------VH----------------------------------------------R------------------------K----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 278
B.HT.05.05HT_129389 -------VH-------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X--.---------------------K-- 278
B.JP.12.DEMB12JP001 --K-----A-----------------------------L----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 282
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------VA--------T---------------------------------------------------------------------------------------------N-NR------------------------------.-R------------------NKN- 279
B.RU.11.11RU21n -------VP-----Q-------------------------------------------------R--------------I-----------------------------------------------------------------.--N------------------P-- 283
B.SE.12.SE600057 -------VSV---EQ----------------------------------------------------------------I--------------------------------------------------E--------------.---X-----------------Q-- 278
B.TH.10.DEMB10TH002 --------S----------------------------------------------------------------------T---A--------------------I----------------------------------------.---------------------KE- 283
B.US.13.RV_1 --------P-----------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------K-----------------.---------------------K-- 279
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------VS------R---S-------I------M---L-----------N----R--------R---------------------------------------I------N---------------------------------.--N------------------K-- 277
C.BR.07.DEMC07BR003 --------P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--D---R---------------------------------------------------------.--------------------H-S- 275
C.BW.00.00BW5031_1 --------M-----Q-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T------------S------------------------------------V--.----------------------N- 281
C.CN.10.YNFL19 --------P-----K-----------------------L----------------------------------------T---N--------T-----------I----------------------------------------.Q-------------------H-E- 279
C.CY.09.CY260 -------XX-----K----S--------------M---L---------S------------------------------XD--E--------X----------------------------------------------------.----------------------X- 282
C.ES.14.ARP1198 --------P-----K------------I------MM--L----------------------------------------T------------T-----------I-----E----------------------------------.----------------------S- 273
C.ET.02.02ET_288 --------H-----K-----------------------L----------------------------------------T---E-------------------------------------------------------------.----------------------S- 281
C.IN.09.T125_2139 --------P-----K-------------------M---L-------------I--------------------------TA--E--------T-----------I----------------------------------------.--------------------Y--- 276
C.KE.05.05KE369195V4 --------------K----S--------------M---L-----------D----Q-----------------------T---E--------T----------------------------------------------------.----------------------N- 275
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------S-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T----------------------------------------------------.---------------------K-- 277
C.SE.13.SE600311 --K-----------K-------------------M---L--------------------------------S-------TA--E--------------------------------------------------I-------S--.----------------------S- 290
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------V-----K----S--------------M---L----------------------------------------TA--ED-------T----------------------------------------------------.------------------------ 275
C.US.11.17TB4_4G8 --------------K-------------------M---L----------------------------------------TA--E-------------------------------------------------------------.---R------------------S- 289
C.YE.02.02YE511 --------------KR------------------M---L-------------------------R--------------T---ED-------T----------------------------------------------------.---------------------KE- 273
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----EE-P-----K-----------------------L-----------D----------------------------TA--E--------T----------------------------------------------------.------------------------ 282
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----E--P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.----------------------S- 280
D.CM.10.DEMD10CM009 --------P-------------------------------------------I--------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.----------I----------KE- 284
D.CY.06.CY163 ----------------------------------M--------------------------------------------T----D--------R---------------------------------------------------.------------------------ 278
D.KE.11.DEMD11KE003 --------G-----Y----------------------------------------------------------------TQ------I-----R----------I----------------------------------------.--------------------Y--- 278
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------V----R--------------T-------------R---------------------------------------------------.------------------------ 278
D.SN.90.SE365 --K---N---------------------------M-----------------I--------------------------T------------------------I----------------------------------------.--------------------H--- 284
D.TZ.01.A280 --------------Q-----------------------------------A----------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.---------------------K-- 280
D.UG.10.DEMD10UG004 --------TVD----------------------------------------------------------------V---T---R---E-----R----------I----------------------------------------.--------------------Y-G- 278
D.UG.11.DEMD11UG003 --K---H-SVD-----------I--------------------------------------------------------T----D--------R----------I----------------------------------------.----------------------N- 280
D.YE.02.02YE516 -----E-V-V---------------------------------------------------------------------I-------------R----------I----------------------------------------.----------------------S- 280
D.ZA.90.R1 --------PL------------I---------------L----------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.--------------------C--- 278
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------T-D---Y--T----I-----------M-----------------I--------------------------T---E-------------------------------------------------------------.---------------------KE- 283
F1.AR.02.ARE933 --K---N----------TC-----------F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X-------------------------------------------.------------------------ 279
F1.BR.07.07BR844 --K---N---D-----------------------M--------------------------------------------M-------------R-----------------N--R------------------------------.--N----I-------------K-- 285
F1.BR.10.10BR_PE107 --K---SV------Y-------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 279
F1.BR.10.10BR_RJ015 --K---N-I-D------T----------------M--------------------------------------------T---L-------------------------------------------------------------.---------------------KE- 282
F1.CY.08.CY222 --K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
F1.ES.02.ES_X845_4 --K-----T-D----R------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE- 281
F1.ES.11.VA0053_nfl --K--EN-------Y--T----------------M-----------------------------------------X--I----D--------R---------------------------------------------------.---------------------KE- 279
F1.RO.96.BCI_R07 --K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T---AD------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
F1.RU.08.D88_845 --K-----V-------------------------M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------------C------------.---------------------KE- 279
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------VP-----Q-------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------VH-----Q-------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE- 284
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------Q-------------------M-----------------------------R--------------T-------------R---------------------------------------------------.---------------------KE- 278
G.CM.07.920_49 --------P---E-K------------I------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.---R------------------N- 278
G.CM.10.DEMG10CM008 --K--E--P---E-K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.-Q--------------------S- 278
G.CM.10.DEURF10CM020 --K-----T---E-N--T---------I------M------------------------------I-------------T---L--------------------I----------------------------------------.----------------------N- 278
G.CN.08.GX_2084_08 --K----VP---E-K------------I------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---R------------------N- 283
G.ES.09.X2634_2 --K-----------KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.----------------------S- 283
G.ES.14.ARP1201 --K-----P---E-K------------I------M--------------------------------------------T---N--------------------I----------------------------------------.----------------------S- 278
G.GH.03.03GH175G --------------K------------I------M-----------------------------RI-------------T---KD------------------------------------------------------------.---R------------------S- 279
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------G-K------------I------M--------------------------------------------T-------------E----------I----------------------------------------.----------------------S- 277
G.NG.09.09NG_SC62 --------PLK-E-K--------R---I------M-------------------------------------K---E--T---M--------------------I----------------------------------------.-----I----------------N- 278
G.PT.x.PT3306 --------------KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I------------R------------------------S--.----------------------S- 278
H.BE.93.VI991 -----E-VA---F-K-------------------I---M-----L----------T-----------------------T---L--------------------I------N--R------------------------------.------S-----G-------H--- 277
H.BE.93.VI997 -------VA-----K-------------------I-----------------------------R--------------T---M--------------------I----------------------------------------.------S--------------K-- 277
H.CF.90.056 -----E-VA-----K-------------------I--------------------------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------.------S--------------KE- 278
H.GB.00.00GBAC4001 -----E-VA-----K-------------------I--------------------T-----------------------T-------------R----------I----------------------------------------.--N-----------------Y--- 277
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----ND-----E-K-------------------M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#--------------------------.--------------------Y--- 276
J.SE.93.SE9280_7887 -----NEVP---E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV--------------------------------------------------.--------------------Y--- 277
J.SE.94.SE9173_7022 -----NEVP---E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A-L-E-----R---------------------------------------------------.--------------------Y--- 277
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------VCM----Q-------------------M---------------------------------------------------------------------------------I------------P---------------.---------------------K-- 279
K.CM.96.96CM_MP535 -------V------Q----------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 279
01_AE.AF.07.569M ------------W-K-------------------M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I----------------------------------------.----------------------S- 279
01_AE.CM.11.1156_26 --------T-----K-------------------M---------------D----A-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S- 278
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------K-------------------M---L-----------D----T-----------------------T---K---Q---------------------------------------------------------.-----------------I----S- 277
01_AE.HK.04.HK001 --------------K-------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------I----------.---------------------KX- 276
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------------K--V----------------M---------------D----T-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S- 271
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------------K------------I------M---L-----------D----T-----------------------T---KK--E-E--------------I-----------------K----------------------#----------IE----------S- 278
01_AE.SE.11.SE601018 ------E-P-----K-------------------M---L-----------D----------------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S- 279
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------------K-------------------M---------------D----------------------------A---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S- 279
01_AE.TH.90.CM240 --K-----------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S- 284
01_AE.US.05.306163_FL --K-----------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------I---------H-S- 277
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------M----K-------------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---R-----------------K-- 279
02_AG.ES.06.P1423 --------------K---------------X---M----------------X-----X---------R--------X--TD---D--------R--X--------X---------------------------------------.----------------------E- 279
02_AG.GW.05.CC_0048 --------------K-------------------M-------------S------------------------------TD--K-------------------------------------------------------------.---------------------KE- 277
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B.FR.83.HXB2 KVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL.KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDF 279
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------K-------------------M--------------------------------------------TD----------------------------------------------------------------.-E-------------------K-- 283
02_AG.LR.x.POC44951 --------P-----K-------------------M---------L-----K----------------------------TD--A-------------------------------------------------------------.-E---------------------- 279
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------S-----K-------------------M--------------------R-----------------------TD----------------------------------------------------------------.---------------------P-- 279
02_AG.NG.x.IBNG --------------K-------------------M--------------------------------------------TD----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 279
02_AG.SE.11.SE602024 --------------KR---------------------------------------------------------------T---A----------------------------G--------------------------------.---------------------K-- 279
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -L------------K--M-S------------K-I-------------------L--------------------L-H-TD--A-------------------------R-----------------------------------.------------------------ 279
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------K--V----------------M--------------------------------------------T-------R----------------I-------G--------------------------------.---------------------K-- 279
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------K-------------------M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G------------------------.---------------------Q-- 279
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T----D-------------------I----------------------------------------.---------------------PE- 278
05_DF.BE.x.VI1310 ---------V----Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R------------------------------.-----I---------------KE- 279
06_cpx.AU.96.BFP90 --K-----------K------------I------M--------------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.-----------------I----K- 281
07_BC.CN.98.98CN009 -----E--P-----------------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.-R------------------Y--- 279
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----E--P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I---R----S-------------------------------.---------------------K-- 275
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------Q-------------------M------------------------------I-------------T---A-------------------------------------------------------------.---------------------K-- 278
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y----------------------------------------------------------------T---K---------R----------I----------------------------------------.--------------------Y--- 278
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----EE-----E-K-------------------M--------------VD----------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------S- 277
12_BF.AR.99.ARMA159 --K---NV--------------I---------------L----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------A- 279
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------NMS---E-K-------I-----------M--------------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.---------------------K-- 286
14_BG.ES.05.X1870 --------------K------------I------M------------------------------I-------------I-------R----------------I-------------------------------------S--.----------------------S- 278
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T---K---E----------------I----------------------------------------.---------V------------S- 278
16_A2D.KR.97.97KR004 --------T----EKR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.-M---------R--------H--- 279
17_BF.AR.99.ARMA038 --K---D-------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
18_cpx.CU.99.CU76 --------------KR------------------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.---------------------PE- 277
19_cpx.CU.99.CU7 --------P-----Q----------------------------------------------------------------T----D-------------------I----------------------------------------.----------------------S- 278
20_BG.CU.99.Cu103 --------------K------------I------M---------------D----------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------ 275
21_A2D.KE.99.KER2003 --------PL---------------------------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I--------------------------------------X-.--------------------S--- 278
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------K-------------------M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I----------------------------------------.--------------------Y-G- 279
23_BG.CU.03.CB118 --------P-----K------------T------M--------------------------------------------------L-------------------------N---------------------------------.----------------------E- 275
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------M----K------------I------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.---------------------K-- 275
25_cpx.CM.02.1918LE ------E-VL--S-K------------I------I--------------------------------------------T---ND--------R----------I----------------------------------------.------S--------------KE- 278
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------VT-D---K-------------------M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I----------------------------------------.---------------------KE- 277
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----EEVTVD---K------------------------------------------------------------------------------R--------------R------------------------------------.-----I---------------K-- 277
28_BF.BR.99.BREPM12609 --K---D---D------T----------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
29_BF.BR.01.BREPM16704 --K---D---------------------------M--------------------------------------------M-----------------------------------------------K-----------------.---------------------KE- 279
31_BC.BR.04.04BR142 --------------K-------------------M---L----------------------------------------T---N---R---------------------------------------------------------.--N-------------------S- 285
32_06A1.EE.01.EE0369 --------H-----K-------------------M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I----------------------------------------.---------------------K-- 279
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------K-------------------M--------------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.----------------------S- 279
34_01B.TH.99.OUR2478P --------P-----------I-----------------L----------------------------------------A---A--------------------I----------------------------------------.--R------------------K-- 279
35_AD.AF.07.169H --K-----A-----K-------------------M---------------D----R-----------------------T------------------------I----------------------------------------.---------------------K-- 278
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------P-----K------------I--V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R------------------------------------.---R-----------------K-- 279
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------P-----K-------------------M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I----------------------------------------.---R------------------S- 277
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --K---N-C----D--VT----I---------------L----------------------------------------M---AD------------------------------------------K-----------------.-R-------------------K-- 283
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----EN-P------------------A------------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L-----------------------.--N--------------I--H-E- 282
40_BF.BR.05.05BRRJ055 R-K--ED-P------------------------D---------------------------------------------T-------------------------------N--R------------------------------.---------------------KE- 279
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --K---Y-S-D------T----I---------------L----------------------------------------T---M-------------------------------------------------------------.---------------------K-- 283
43_02G.SA.03.J11223 --K-----P---E-K------------I------M-------------------------------------A------T---L--------------------I----------------------------------------.----------------------S- 278
44_BF.CL.00.CH80 --K--ND-T---------------------------------------------------------------G------I-----------------------------------------------------------------.---------------------KE- 279
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------V-----K----A--------------M--------------------------------------------T------------------------I------N---------------------------------.---------------------K-- 277
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --K---D---------------------------M---------------D-------------R--------K-----T---A-------------------------------------------------------------.---R-----------------Q-- 279
47_BF.ES.08.P1942 --------I-----K----------------------------------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.--------------------Y-E- 278
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------P----------------------------------------------------------------------M------------------------------------------------A----------------.---R--S--------------K-- 279
49_cpx.GM.03.N26677 -----ND-----E-K--V----------------M---L----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------N- 277
50_A1D.GB.10.12792 --------P-------------I--------------------------------------------------Q-----T---AD--E----T-----------I-----------------#----------------------.--------------------H--- 277
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------VSVD---------------------------------------------------------------------------------------------I----------------------------------------.---------------------K-- 279
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------K-------------------M---------------D----------------------------I-------------------------------------------------H---------------.----------------------S- 279
53_01B.MY.11.11FIR164 -----E---L----K-------------------M---L-----------N----------------------------T---K---E----------------I-------G--------------------------------.----------------------S- 279
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------P-----------------------------L--------------------N----R--------------I-----L-------------------------N--R------------------------------.E----M------------------ 279
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------KR------------------M---------------D----------------------------T---K---E---------------------------------------------------------.-R--------------------S- 279
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------SV----KR------------------M-------------H------S-----------------------T---KDV-------R---------------------------------------------------.---------------------KE- 281
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------P-----KR----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--N-----------------Y--- 275
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------P-----------------------------X----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.----------------------S- 279
59_01B.CN.09.09LNA423 --------C-----K-------------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------S- 276
60_BC.IT.11.BAV499 --------A-----K-------------------I---L----------------------------------------TA--D--------T----------------------------------------------------.--------------------Y--- 274
61_BC.CN.10.JL100010 --------P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.---------------------K-- 275
62_BC.CN.10.YNFL13 --------P-----KR------------------M---L----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.---------------------K-- 275
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------M--Y-K-------------------M--------------------------------------------TA-----------------------I----------------------------------------.---------------------K-- 279
64_BC.CN.09.YNFL31 --K-----P-------------I---------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--R-----------------Y--- 279
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------A-----K-------------------I---L-----------D----------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--------------------Y--- 275
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------K-------------------M--------C------D----------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------S- 277
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------K-------------------M---------------D----------------------------T-----------------------------------------------------------------.-----------------I----N- 277
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------P-----K-------I-----------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------.---------------------K-- 277
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------N------X---T----I-----------M-------------S------------------------------T---A-------------------------------------------------------------.---------------------K-- 281
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --K--ENM--------------------------M--------------------------------------------T----D------------------------------------------------------------.-----I-----------I---KE- 279
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --K-----------Q----------------------------------------------------------------T---M-------------------------------------------------------------.---------------------K-- 280
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------------K-------------------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.----------------------N- 279
O.BE.87.ANT70 --KE--NVTV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G--.-Q-Q-------------C---P-- 275
O.CM.98.98CMA104 R-KEFNNVTV--E-REVQ----------------I--GL---------S-AP---R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I----------------------K--------------G--.---Q-------------C---P-- 275
O.CM.98.98CMABB141 --KE-TNVT--VE-R-VQ----------------I--GL---------H-AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P-- 275
O.CM.98.98CMABB212 --KE-NNVTV-VQ-KEVQ------------L---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-QRQ-------------C---S-- 275
O.CM.98.98CMU5337 --KE-NKVAV--E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R------------------------------------E-----------G--.-Q---------------C---P-- 275
O.CM.99.99CMU4122 --KE-YXVKV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------S----------------------------G--.-Q-Q-------------C---P-- 275
O.FR.92.VAU --KE-YNVAV-LE-REVR------------L---I--GL-----------TP-------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G--.-Q-Q-------K-----C---PE- 276
O.GA.11.11Gab6352 --KE-NNVTV--E-R-VQ-V--------------I--GL------------P-------------------SK---E--TA--Q-L-Q-----R----------I-------------------------------------G--.QQRQ-------------C---PN- 275
O.SN.99.99SE_MP1299 --KE-N-VPV--E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P-- 275
O.US.10.LTNP --KE--NVAV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SR---E--TA--R---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P-- 275
N.CM.02.DJO0131 ------NVT-D-Q-R--V----------------F-----------------------------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------.Q----------------C------ 284
N.CM.02.SJGddd ------NVTV--Q-R--V------------------------------------------------------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-Q---------------C---K-- 281
N.CM.04.04CM_1015_04 ------N-T-D-Q-R--V----------------F---------------K---------------------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-Q---------------C------ 286
N.CM.06.U14296 ------NVTVD-Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-Q---------------C----N- 286
N.FR.11.N1_FR_2011 ------N-SVD-Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-----I-----------C---KE- 286
P.CM.06.U14788 --KEFEEVKX--E-RQVY----------------I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS----------------------------G--.Q-R----I---------C---P-- 276
P.FR.09.RBF168 T-KXFEXVKV--E-REVY----------------I--L-----S----S--I---X--A-X------X---SK---E--RX--Q---Q----T-----------I--------S------X---------------X-----G--.--R--------------C---P-- 275
CPZ.CD.90.ANT S-Q--NKVP-Q-GDRTVLA---L--N--------V-CLL---------KV--------E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I----------.-Q---------------I---Q-- 278
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --K---N-P---G-K--L----------------I--------------------Q-----------------------T-------Q-----R---------------------------------------------------.---R-------------C----N- 282
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------NVT---E-KRVT----------------I--------V--------------------R------S-------T---E-----------X--------I-------G--------------------------------.-R---------------C------ 278
CPZ.TZ.06.TAN5 P-SE-YN-PVQ-GNKEVRA-----E--I------I-K-L----------V-V-K-Q--E------------SR---E--T---NTL-------A----------I--------S--------------------L----------.--RNM------------I---P-- 275
CPZ.US.85.US_Marilyn --K---HVN---E-R--Q-S--------------I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------.---R-------------C---KE- 281
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --KE-EDVE---EHR-VV----------------I--K----------S-DV---S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--.-----------------C---P-- 271
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --KEFNNVTVQ-E-REVQ------------V---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.---Q-------------C---P-- 275
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --KEFENVK---E-REVH----------------I--S-------------V-------------------SK---E--TA--QD--Q----TR----------I--------S----------------------------G--.-Q---------------C---P-- 274

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2016:H
IV-1

Proteins
333



HIV-1Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

Pol
polymerase motif T215Y

K219Q

B.FR.83.HXB2 RKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----------T---------------------------T---------SK--E----------------------A------A---K--F------------------------------Q-------------------------------K---R-I--A----DIVT 449
A1.CM.08.886_24 ----------T---------C---------------------------S-----I----------------------V----A------F------------------------------Q-------------------------------K-------------D-VA 449
A1.CY.08.CY236 ----------T--------------------------C------A---SK-------------------------A------A---K--F------------------------------Q----E---------------------A----K--------A----DIVT 446
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----------T--------------------------Y----------SK--E-I-----------------K--A------A---S--F-----------------------------------E---------------------A----K---X----A----X-VT 446
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------T---------------------------------D---AK--EVI---------------------------A---K--F------------------------------M----E---------------------A----K--------A------VT 448
A1.RU.11.11RU6950 ----------K-------------------------------------LK---------------------------V----A---S--F------------------------------M--D----------------------------K--------A----DIVT 449
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------V------------------------------L---E-I---------------------------A---S--F------------------------------Q--------------------------A--Q-K---------------VT 449
A1.SN.01.DDI579 ----------T------V-------------------Y----------S---E-I------------N--------------A---K--F------------------------------Q--------------------------A-------------A----DIVT 448
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------T-------------------------------------SK--E-I----------------------V---KK---S--F-----------------------------------ET--------------------S----K---R----A----DIVT 449
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------T------V------------------------------SK--E----------------------A------A---S--F------------------------------E----E---------------------G----K---R----A----DIV- 446
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------------------D---AR--EM-----------------D---A------A------F------------------------------K--------------------------A------------------DIV- 442
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------V----------------------I-------TK--E-I--------------------A------A------F------------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV- 449
A2.CY.94.94CY017_41 ----------T------V------------------------------SK-TELI----------------S---V------A---K--FY-----------------------------K--------------------------A----K--------A----DIVT 449
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------T------------------------------------------------------------EK----------------F---------------------------------------------------------A----K---------------V- 448
B.CA.07.502_1191_03 ----------A--------------------------Y----------------------------------E-------------K--F--------------------------------------------------------------T---------------V- 449
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------T--------------------------A--------------E------V---------------A----------K---Y-----L------------I----------E-------------------------------K--------A------V- 453
B.CN.12.DEMB12CN006 ----------M------------------------------R--------------------------------------------K---------------------------------I---------------I----------A----K---------------V- 454
B.CU.14.14CU005 -------------------------------------C------D--------L---------------------A---A--E---K---------------------------------M------------------------------IK----------------- 449
B.ES.14.ARP1195 -------------------------------------------------R-------------------K-----E----------K-----------------------------------------------------------------K---R-----------V- 455
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------------------M-----------------------------------F---------------------------------------------------------A----K----------S------ 448
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------X--------------------------X------E------F------------------------------X--N-X---------------------S----K---------------V- 448
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------L--------------------------C------------Y--------------------E----------R---G--F-----------------------------------------------------------------------A-G----V- 452
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------------------------------------------------------I-V-----------FY---Q-------------------------M--------------------------A----K---------------V- 449
B.RU.11.11RU21n ----------T---------------------------------D-------E-----------------------------K----------------------------------------------------------------A-L-----------A-------- 453
B.SE.12.SE600057 ---------------------------------------------------------------------------I----------K--F------------------------------M--------------------------A-----------K-A------V- 448
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------V--------------------------D--------L---------------------------------------------------------------------------------------------S----K----------S---I-- 453
B.US.13.RV_1 ----------V--------H------------------------------------------------------------------K--F---------------------------------------------------------------------K-A-------- 449
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------------------------------Y-------------------------------------I----------K--F----Q----------------------------------------------------------H-------A-------- 447
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F----------------------------S-Q-----------------------------R----------A----DIV- 445
C.BW.00.00BW5031_1 ----------V-------------------------------------AK--E------------------V---A-V----K------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 451
C.CN.10.YNFL19 ----------R-----------------------------I-------A---E----------------------A------E------F------------------------------Q---------------------------------------------DIV- 449
C.CY.09.CY260 -------------A-----------------------C----------A--------------------------X------X---K--F------------------------------Q----E----------------------------------------DIV- 452
C.ES.14.ARP1198 -----------------------------------------R------A---EL---------------------A---K--A------F------------------------------Q--D--------------------------R--H-------A----DIV- 443
C.ET.02.02ET_288 ----------T-------------------------------------AK--E-----------------------------E---K--F------------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV- 451
C.IN.09.T125_2139 ----------T------------------------------R------AR--E----------------------E------E---K---------------------------------Q--QQ---------------------------K--------A----DIV- 446
C.KE.05.05KE369195V4 -----------------V------------------------------AK--E----------------------A------A---K---------------------------------Q--D----------------------------K-------------DIL- 445
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------------------------------AK--E----------------------A------K---K--F----------------------------S-Q-------------------------------K-M------A----D-V- 447
C.SE.13.SE600311 ----------T---------C---------------------------AK--E----------------------A------E---K--F------------------------------Q-------------------------------K--------A----DI-T 460
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------------------------------------VR-------------------------A------E---K--F------------------------------K----N---------------------S----K-------------DIV- 445
C.US.11.17TB4_4G8 -------------------F----------------------------T---E----------------------A------E------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIVT 459
C.YE.02.02YE511 ------------------------------------------------A---E------------------K---A-V----E---K--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV- 443
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------------------------------------------Y-AK-------------------------A------D---K--F------------------------------Q---------------------------------------------DIV- 452
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------------------------------A---E----------------------E---K--E---K--F----------------------------A-Q----E--------------------------K---------------VT 450
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------T--------------------------C---------K----EL----------------------------E---K---------------------------------T--------------------------A--Q-KH-------A------V- 454
D.CY.06.CY163 ----------T--------------------------C---------K----EL---------------------A---K--E-------------------------------------T----EN----------------------------------A-----IV- 448
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------------------EM----------------------------E---K--F------------------------------K--D-ED-----------------------------RCI--A-T---IV- 448
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------------E----------------------A---K--E---K---------------------------------T----E---------------------A----K--------A-------- 448
D.SN.90.SE365 ----------T---------------------Q---------------NK--E-----------------------------E------F-----------------------------VE----E---------------------A----KE-------A-----IV- 454
D.TZ.01.A280 ----------T-----------------------------------------E-----------------------------D---K--F------------------------------K----E---------------------S----K--------A-------- 450
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------A-------------------------------------EM---------------------I------G---K--F------------------------------K----E--------------------------K---RC-K-A-T---I-- 448
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------------------------------------EM---------------------I------E---K--F----------------------------T-T----E-------------------------------CI----T----V- 450
D.YE.02.02YE516 ----------T--------------------------C--------------EL-------------------------K--E-------------------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D--- 450
D.ZA.90.R1 -------------------------------------C-------------------------------------A------E------F------------------------------K----E------------------------------------------V- 448
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------V--------------------------C----------TR--E----------------------A------E---K--F------------------------------Q--D--------------------------Q----------A-G--DIV- 453
F1.AR.02.ARE933 ----------V--------------------------C----------TK---M----------------------------K---T--F------------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV- 449
F1.BR.07.07BR844 ----------L---------------------------------D---TK-------------------------A--D---E---K--FI---E------------------G------Q--D----------------------------K--------A----DIV- 455
F1.BR.10.10BR_PE107 --------------------------------------------D---AK--------------------------------E---A--F------------------------------Q--D-E---------------------------H-------A----DIV- 449
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------T--------------------------C------D---T--------------------------A-V----K---S--F------------------------------Q----------------------------------------A----D-V- 452
F1.CY.08.CY222 ----------L-------------------------------------VK-------------------------I------A---K--F------------------------------Q--D---------------------------I---------A----DIV- 449
F1.ES.02.ES_X845_4 --------------K----------------------C----------IK-------------------------E------N---K--F------------------------------Q--D----------------------------K--------A----DIV- 451
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------L--------------------------CX-----D---AK--GL----------------------------E---K--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIVT 449
F1.RO.96.BCI_R07 ----------L--------------------------Y----------TR----I---------------L----A------T---K--F------------------------------Q--N----------------------------K--------V----DIVT 449
F1.RU.08.D88_845 --------------------------------------------K---TK-------------------K-------V----D---K---------------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIVT 449
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------------------------------------AR--E--V-------------------A------E------F----------------------------A-Q--N-S------------------------R-KH-------A----D-V- 449
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----------------------------------------R------TK-SE-----------------L----A-V----E---K--F----------------------------T-Q--D-S------------------------RIK-----I--A----D-V- 454
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------------------------H------AK--E-----------------------------G------F------------------------------Q----S------------------------R-KHI------A-T--D-VS 448
G.CM.07.920_49 ----------V--------------------------C----------TR--EM---------------------A------E------F------------------------------Q--D-E--------------------------K-------------DI-- 448
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------V--------------------------C---R-------K--EM---------------------A------E---K--F------------------------------Q--D-E--------------------------K-----I--------IV- 448
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------R--------------------------C----------TK--E------------------E---A-V----E------F---------------------------------D-----------------------A----K--------A----DIVT 448
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------------------------------X------IK--EM----------------T----A------D------F------------------------------K--D-E-------------------------IK--------A----DIV- 453
G.ES.09.X2634_2 -------------A-----------------------C------K---IK----E--------------K-----A------K---S--F------------------------------Q--D----------------------------K---R----A----DIV- 453
G.ES.14.ARP1201 X------------------------------------------------R--EL---------------K-----A------D---K--F------------------------------Q--N-E-----------------------------------A----DIV- 448
G.GH.03.03GH175G ----------------------------------------I-------TK-------------------------A-V----E---K--F------------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IVS 449
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------V------K------------------------------IK---M---------------------E------K---S--F------------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV- 447
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------------------------------TK--EL---------------------A----------K--F--------------------------I---K--D-ED--------------------S----K--------A----DIV- 448
G.PT.x.PT3306 ----------L--------------------------G----------RK--E------------------E---A------K---S--F------------------------------Q--D-E--------------------------K--------A------V- 448
H.BE.93.VI991 ----------T-----------------------------------------EVI--------------------E------A------F----Q------------------------VK-------------------------------K---X----A-----IV- 447
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------------------E-I--------------------A------A------F-----------------------------VK----------------------------------------A----D-V- 447
H.CF.90.056 --------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK---------------------------N---K--------A----DI-- 448
H.GB.00.00GBAC4001 ----------T--------------------------N--------------EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK----------------------------------------A----DI-- 447
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------------------C----------AK--EV-----------------E---K------E------F-----------------------------VQ----E--------------------------K-------------DIVA 446
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV- 447
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--FY-----------------------------Q----ED------------------------IKE----I--A----DIV- 447
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------------C----------RK---M-L-------------------A------E------F------------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV- 449
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV- 449
01_AE.AF.07.569M ----------T------------------------------------KIK--E-----------------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV- 449
01_AE.CM.11.1156_26 ----------T--------------------------------------N--E----------------------A------A---S--F-----------------------------VK--------------------------A-------------A----DIVT 448
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----------T------------------------------------KIK--E--------------N-------I------A---S--------------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV- 447
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------------AN--E-I--------------------I------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V- 446
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----------T---K--------------------------------KIK--EMI--H------------------------A---N---------------------------------K-----H-------------------------K--------A----DIV- 441
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------------------------------------------TK--ELI--------------------A------A--MS--F--------------*--------R------E----------------E---------A----K--------A----DIV- 447
01_AE.SE.11.SE601018 ----------V--A-----------------------C----------IK--E-I--------------------A------A---K--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----D-V- 449
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------------------------------------------IK--E----------------------I------A---S--F-----------------------R------E--------------------------G----K--------A------V- 449
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV- 454
01_AE.US.05.306163_FL ------------------------------------------------TK--E-I---------------------------A---S--F-----------------------R------E-------------------------------K-----I-------D-V- 447
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------V--------------------------A----------AK--E----------------------A------E---K--F----------------------------H-Q--------------------------A----K---R----A----DIV- 449
02_AG.ES.06.P1423 -----------------------X-------------A------X---TK--E------------------EK--A------G---K--F------------------------------Q--D-----------------------A----K--------A----D-V- 449
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------------V-------------------A----------TK--E----------------------A------E---K---------------------------------Q--------------------------A----K---R----A-----IVT 447
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B.FR.83.HXB2 RKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------V--------------------------A----------AE--EV---------------------A--DK--E------F------------------------------Q-------------------------------K--------A----DIV- 453
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------------------A----------TK--EM---------------------A---Q--D---K--F------------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIVT 449
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------V--------------------------A----------AK--EV-V-------------------A------E-------------------------------------Q--D-E---------------------A-------------A----DIV- 449
02_AG.NG.x.IBNG ----------V--------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F-----------------------------VE--------------------------A---IK---R----A----DIVA 449
02_AG.SE.11.SE602024 ----------V--------------------------A----------IK--G----------------------A------E------F------------------------------Q--D------------------------------M------A----DIVT 449
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------V--------------------------A----------TK--EL---------------------A------E---K--F------------------------------Q-------------------------------K-------------DIV- 449
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------K------------------A----------AK--EM------------------------Q---E---K---------------------------------K--------------------------A-------------A-----IVT 449
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------T-----------------------------------------E-----------------------E-----E------F---------------------------------------------------------A-------------A-------- 449
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------T--------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F------------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV- 448
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------------C--------------EV---------------------A--K---E---A--F------------------------------Q--D----------------------------K----------------- 449
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------T-----------------------------I-------IK--E----------------------A------E---K---------------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV- 451
07_BC.CN.98.98CN009 ----------T------------------------------------------------------------------------------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 449
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------V--------------------------C----------------------------------K---------E---K--F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------V-------------------------------------IK--E----------------------A--K---E---K--F------------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIVT 448
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------------------QM---------------Q--H-TI------G---K--F-A------------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV- 448
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------------------T---E----------------------E-V----K------F------------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV- 447
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------CV------T-----------------------------------------------------------------------F--------------------------------------------------------------K---R------------- 449
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------V--------------------------C----------T---E----------------------E-V----R------F----------------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIVS 456
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------------------------RK--EM---------------------A------K---N--F------------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV- 448
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------C-----------K--EM----------------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV- 448
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------T------V----------------------------------E----R------------------------N---K--FY---------------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV- 449
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------------------L--------------------------------K---------------------------------I-------------------------------K--------------IV- 449
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------------------------E--E---------------------------------K--F------------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV- 447
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------D-------E---------------------------------K--F------------------------------S----E-----------------------------------A-------- 448
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------W-----------------------------------G---F----------------------------WK--FY-----------------------------Q--D--------------------------------------------V- 445
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------------------EM----------------------------E-------------------------------------K----E-------------------------------------------- 448
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------T------------------------------R--D---AK--E------------------E---I--D---A---S--F------------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V- 449
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------------C--------------EL---------------------A----------K--F--------------------------------------------------------------K---------------V- 445
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------L--------------------------C------X-------EL---------------------A----------K--F-------------Q---------------------E------L----------------------------A------V- 445
25_cpx.CM.02.1918LE ----------T---------------------------T-----GT--AK--E-----------------------------E---K--F------------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV- 448
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------V------------------------------A---E----------------------A------A---K--F------------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIVT 447
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------------------C----------T---E----------------------A------A---K--F------------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIVS 447
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------R-----------------------------------V--------E--F-----------------------------V------I-------------------------K---------------V- 449
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------V------------------------------------------------------------EK----------------F---------------------------------------------------------A----K---------------V- 449
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------------------------------------------------------K--FD-----------------------------E--D-E----------------------------------------DIV- 455
32_06A1.EE.01.EE0369 -R--------------------------------------------------EM---------------------V------E---K--F------------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV- 449
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------------R---R------IK-------------------D------------A---N--F------------------------------E-------------------------------K--------A----DIV- 449
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------------------C---------------M----------------------------D------F------------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV- 449
35_AD.AF.07.169H ----------------------------------------I-----------E-I--------------------I------A---K--F------------------------------T----E----------------------------------------DIVS 448
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------A----------TK--E----------------------A------K---N--F------------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V- 449
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------T--------------------------C----------A---E----------------------A------D---K--F------------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-VT 447
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------------Q----------------------E-----------------F--------------------------------------------------------------K---------------V- 453
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------V----------C------------------------------E------V-----A-----K---A---------W---FY------------H----------------M-------------------------------K---------------V- 452
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--FF--EQ-------------------------M--D-------------------------------------A----DIV- 449
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------T-----------------------------------------E----------------------I--------------------------------------------Q--N-----------------------A----K---------------V- 453
43_02G.SA.03.J11223 ----------T---------C---------------------------TK--E------V----------L----A------E---X--F------------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-VT 448
44_BF.CL.00.CH80 ----------T------V--------------------------------------------------------------------K-----------------------------------------------------------------K---R----P------V- 449
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------------------TR--EM---------------------A------E---K--F----Q-------------------------Q--D-E---------------------S----K--------A----DIVL 447
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------V--------------------------C----------AK--E-----------------------------N---K--F------------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIVS 449
47_BF.ES.08.P1942 ----------T---------------------------------------------------------------------------K-----------------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV- 448
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------V---A----------------------C--------------E-I---------------------------A---N--F------------------------------Q-------------------D------A--Q-K-------------DIV- 449
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------------------------T#--E-----------------------------A---K--F------------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV- 446
50_A1D.GB.10.12792 -------------------------------------A----------SK--E-I--------------------A------A---S--F-----------------------------------E---------------------A----K-----I--------IVT 447
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------------D---------I----------------E-----V-----------F------------------------------E--------------------------A----K---------------V- 449
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------V---A----------------------C---------------------------------------------------F-----------------------R------E-------------------X------A---XK--------A----D-V- 449
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F-----------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIVQ 449
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------V--------------------------C---------------------V-----A--------------------S--FF---Q-------L----------R------E--------------------------A----K--------V----DIV- 449
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------R-------------------------------------------E-------------------------------K---------------------------------A--------------------------A----K--------A----DIV- 449
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------T-----------------------------I--------H---------------------R-----V--------K---------------------------------Q--D---------------------------------------------- 451
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------------------H---R------A----------------------E---A------E---K--F------------------------------M---------------------------------------------D-V- 445
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------V-------------------------------------IK--E------------------------V----A---S--F------------------------------M-----N--------------------A-----E-------A------V- 449
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------R-------------------------------------IK--E-I--------------------I-V----A---S--F-----------------------------VE--------------------------A----K---RV---A----DIVT 446
60_BC.IT.11.BAV499 ---X------------------------------V--G----------------I--------------------A------K---Q---A--------------T--------------Q--D-------------------------------------A----DIV- 444
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------------------------------------------------A------E---K--F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------L--------------------------C---------------------------------A---A----------K--F---------Q--------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------L--------------------------A----------RK--E----------------------A------A---N--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIVT 449
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F------------------------------Q--------I-------------------------------A----DIV- 449
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------------------------C----------------D--------------------A------E---T--F----------------------N-------Q-------------------------------------I--S----DIV- 445
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------------------------------------NK-------------------------I----------K--------------------------R------E-------------------------------K---------------V- 447
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------------------R---------------------------------I----------K--------------------------R------E-------------------------------K---------------V- 447
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------------A---------------------------------------------------------------------------F------------------------------------------V-------------------K---------------V- 447
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------V--------------------------C----------AK---M---------------------A------E---K--F------------------------------Q--N-------------------------------------A----DIVT 451
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------V--------------------------C------D---AK-------------------------A------E---K---------------------------------Q-------------------------------K--------A----DIV- 449
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------------------C----------AR--------------------------------E---K--F------------------------------Q--------------------------G----K---R---------DI-- 450
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------R-------------------------------------IK--EM---------------------I----------S--F------------------------------M--X-----------------------A----K--------A----DIV- 449
O.BE.87.ANT70 ----------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
O.CM.98.98CMA104 ----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YK--F------------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
O.CM.98.98CMABB141 -P--------V--A------------------------T-I---D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--S--V---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 445
O.CM.98.98CMABB212 ----------V---------------------------P-----D----N--EVE-C------------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV--------------------Q--R-KE----I----S----VA 445
O.CM.98.98CMU5337 -X--------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--NRV-K--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV-----------------------R--E----I----S----V- 445
O.CM.99.99CMU4122 ----------V-----------------------------V---D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EI-----------------------R--E----I----S---IV- 445
O.FR.92.VAU ----------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY------------Q----------------Q--D-EV--------------------H--R-KE----I----S----V- 446
O.GA.11.11Gab6352 ----------L------V----------------------V---D----D--ELE-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YK--FY-----------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 445
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV- 445
O.US.10.LTNP ----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-S--E--YQ--F------------------------------Q--N--V---------I----------Q--R-KE----I----S---IV- 445
N.CM.02.DJO0131 ----------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V-------------------------K---R-I---------VN 454
N.CM.02.SJGddd -------------------------------------A-----------KH-E-I----------------A---ETV----R---E--F------------------------------K-----V-------------------------K-----I--A------VN 451
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------V------------------------------T-------KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F------------------------------K-----T-------------------------------I---------VT 456
N.CM.06.U14296 --------------------------------------------D----KH-E-I---------------LA---ETV-K--E---Q--F------------------------------K-----V-------------------------K---R-I---------VT 456
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------------V--------------------T----------KHSE-I---------------LT---EAV----G---K--F------------------------------K-----V-------------------------KH--R-I---------VN 456
P.CM.06.U14788 ----------V--D---L--V----------------H-----------S--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F------------------------------K----E------------------------R-KE----I----S----VA 446
P.FR.09.RBF168 ----------V--------------------------Y----------ES--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F-----------------------------------EA-----------------------R-KE----I----S----VA 445
CPZ.CD.90.ANT ----------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D------------------------TK---R-I--V-S--DRVQ 448
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------------------------------------------R--------------------K-E---N-V----A---K--F------------------------------Q----E-------------------------IK-I-R----V-NS---VT 452
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----------V-----X--------------------------------E--E-T----------------T---N-V----K---A--F------------------------------K----EV-------Q--X--------------K-----I--A-K--DIVN 448
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------L--N---K-F------------------------D----EH--VD--------------SEEE--KL-KK------L---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ----H---------------G---TKE----I--V-G--DPVE 445
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------VN 451
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E--------R---------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----------V------V--------------------------D----D--E-E--------------PLAE--R-V-V--E--YQ--F------------------------------K--D-EV-------X------------Q--R-KE----I----S----V- 445
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----------V------V-------------------H------D----N--E-E--------------PLSE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K----E--------G---------------RIKE----I---------VT 444

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2016:H
IV-1

Proteins
335



HIV-1Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

Pol
p51 RT end p15 RNase H start

B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGR 618
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----------------------------------------------------.---------KK-S------R--S-V---VA-------------R---------A--MD---------------------------D---------------------------D--- 618
A1.CM.08.886_24 -----------------D---------T---V--------D-----------.----------K-S------R--A-V---VV-----------------------L---D---------------------------D-------------------S-------D--- 618
A1.CY.08.CY236 -----K----------R------------E-V--------E-----------.----------K-S---------A-V----AM----------------------L--MD---------------------------D--A------------------------D--- 615
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------------D----A----X-----------XX-----L-----.----------Q-S---------A-V---VAL-------------------------MD---------------------------D--L------------------------D--- 615
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------------------D-----------.----------N-S---------A-V---V-M------------R------------MD---------------------------D--I------------------------D--- 617
A1.RU.11.11RU6950 ----------------R-----L--------V--------D-----------.---------KKGS----------AV---VA-------------R---------A--M-----------------------------------------------RI-------D--- 618
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------------------------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---V-M-------------------------MD---------------------------D----------------G----------D--K 618
A1.SN.01.DDI579 -----------------D----A-----------------N-----------.----------K-SS-----R--V-V---VV-------------R------------M------Y---------------------D--I------------------------D--- 617
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------------D--------------------------D-----L-.----------D-S---------A-V---VVM-------------------------MD---------------------------D---------------K-----------D--- 618
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----------------D----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VVM------------R--------D---MD---------------------------D--E-V----------------------D--- 615
A2.CD.97.97CDKTB48 --R------E-------D-------------------------S--------.---------KRKST---------------A---------I---R--------------W-------------------------T---A------------------------D--- 611
A2.CM.01.01CM_1445MV --R------E-------N-------------T--------D-----------.---------KK-TT---------------VM------------R----------------------------------------Q----------------------------D--- 618
A2.CY.94.94CY017_41 --K------E-------T----------------------D-----------.---------KR-ST----I-----------M-------------------------A-------------------------------A------------------------D--- 618
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------------------------------DH------------.------------S------R---------A---------I-------------A--M-------------------------------X------------------------D--- 617
B.CA.07.502_1191_03 --T-------------R----------T------L-----------------.-----------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------DK-- 618
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -SR--------------T-----F----------------------------.-------------T---------------A-------------R----R---D--------------------------------------------------S---------D--- 622
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------E----L-----------------.---------K------------------------I----I----------------I-------------------------------A-------------D----------D--- 623
B.CU.14.14CU005 -------------------------------V--L-----------------.----------T-----------V----------------I---R--------------------------------------------I------------------------D--- 618
B.ES.14.ARP1195 -------------------I-----------V-------D------------.----------T-----------------V---C-------------------DA---------------------------------------------------S-------D--- 624
B.FR.11.DEMB11FR001 --Q-----------------------------------EH------------.-----------------------------AQ------------R---------A-----------------------------------------------------------DK-- 617
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------H------V-----.-----------------------------A--G------I---R--------DI-----------------------------------------------------------D--- 617
B.JP.12.DEMB12JP001 --A-------------R--------------V-------L------------.-----------K------I----------A--------R----R---------A--M--------------------------------------------------------D--K 621
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------V----------------------------------.---------K-------------------AI----------------------A---------*-----L----------------------------------------------- 617
B.RU.11.11RU21n --A----------------------------V--L-----------------.-----------------------------A---------------------------------------------------------------------------------I-DK-- 622
B.SE.12.SE600057 --K----------------------------V--------------------.----------I------------------AQ------------R--------DL--M---------------------------------------------D----------D--- 617
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------T----A----------------E------------.--------------------L--------A-------------R---------------------------------------------------------------------DK-- 622
B.US.13.RV_1 --V-----------------N------------------L------------.-----------K-----------------------------------------S---------------------------------------------------S-----I--K-- 618
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------K--------------T-----------L------------.------------------I----------A-------------R--------------------------------------------A---------------R--------S--- 616
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------------------------E------------.---------KT-T------R---------AQ------------R---------S---D-----------------------------------------------M-------D--- 614
C.BW.00.00BW5031_1 ----------------R----------------------DD-----------.---------KI-T------R---------AL--------I---R-------------D-----------------------------VA-V--------------I-------D--- 620
C.CN.10.YNFL19 ------------------T---A----------------LD-----------.---------K--T---------A-------M------------R------------AD---------------------------D--A-V--------------K-------D--- 618
C.CY.09.CY260 ---------------------------------------ED-----------.---------KV-T----------------AK-C----------R-------------D------------------------------A-------------D--I-----I-D--- 621
C.ES.14.ARP1198 ----------------------------------L-----D-----------.---------KR-T----------------SM--------I---R-------------D--------------------------T---A------------------------D--- 612
C.ET.02.02ET_288 ---------------------------------------DD-----------.---------KR-T-------L--------AL--------I---R-------------D------------------------------A----------------I-------D--- 620
C.IN.09.T125_2139 ----------------------A-----------------------------.---------K--T----------------AL--------------------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D--- 615
C.KE.05.05KE369195V4 ----------------------A----------------ND-----------.---------KR-T------R--V-V---VAQ------------R---------A--ID------------------------------L----------------M-------D--- 614
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------------------------DD-----------.---------KQ-T----------------CM--------I---R-------------D------------I-----------------A----------------K-------D--- 616
C.SE.13.SE600311 ---------------------------------------HD-----------.---------KR-T----------------AQ------------R---------A---D------------------------------A-----------S----I-------D--- 629
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------E------R-----A----------------HD-----------.---------K--S----------------AM------------R-------------D-----------------------------------------------I-------D--- 614
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------------------------------HD-----------.---------KR-T-----------V----AL------------R---------A---D------------------------------A-V--------------I-------D--- 628
C.YE.02.02YE511 ---------------------------------------YD-----------.---------KI-T----------------AM--------I---R-------------D-----------------------------M--V--------------M-------D--- 612
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --D-------------------------------L----HD-----------.--------TK--T----------------AQ------------R-------------D------------------------------A----------T-----M-------D--- 621
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------------------------------HD-----------.---------K--T------R---------AM-C----------R-------------D-------------------------------------------------------D--- 619
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------------------S---W-------.---------K---------R---------AM------------R---------A--R----------------------------D--A------------------------D--- 623
D.CY.06.CY163 ---------------------------------K------S---W-------.---------K-------------------AI------------R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D--- 617
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------Q-------------D---------QY.---------K---T----------------H-C----------R--------D------------------------------------------------------------D--- 617
D.KR.04.04KBH8 --K-------------------------------L-----------------.---------K---T---------------AQ-------R----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D--- 617
D.SN.90.SE365 ---A------------------------------------D-----------.---------KR-S----------K------Q------------R---------A--I--------------------------------------------------------D--- 623
D.TZ.01.A280 --K-------------R-T---A---------------E-------------.---------K---T---------------AL-G------I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK-- 619
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------------R----------A------------D---------QY.----------K--T---------------AQ-C----------R-------------D------------------------------T------------------------D--- 617
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------------------V----PD---------QY.---------KL--T--------AA-----SQ-C----------R---------I---D------------------------------I------------------------D--- 619
D.YE.02.02YE516 --R-------------R-----------------V---------W-------.------------------------V----AQ------------R---------A--M-------------------------------I------------------------D--- 619
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------D------------.----------T-----------A----NLS-------------R-------------------------------------------------------------V-------D--- 617
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --A------------------------------------HE-----------.---------KR-S---------------VAM-----------------------------------------------------T---A------------K---K-------D--K 622
F1.AR.02.ARE933 --A------------------------------------------------L.------------S----------------AQ----------------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D--- 618
F1.BR.07.07BR844 --A-------------------A-----------------------------.---------K--S----------------AV----------------L----D----D--------------------------T---A--------------N-K-------D--- 624
F1.BR.10.10BR_PE107 --A-------------R----------T------V----L------------.---------KV-S----------------AQ---------------------D-------------------------------T-----------------D--K-------D--- 618
F1.BR.10.10BR_RJ015 --T------E------------A-----------L-----------------.---------K--S---------------VSL--------I---R---L----D-------------------------------T--------------S--G--E-------D--- 621
F1.CY.08.CY222 --A----K-----------------------V-------------------C.---------K--S----------------VQ--------I---------K---A-*ID--------------------------T---T----------S-----I-------D--- 617
F1.ES.02.ES_X845_4 --A-------------------A---------V-------------------.---------K-KS----------------AL----------------------A------------------------------T---A-------------D--K-------D--- 620
F1.ES.11.VA0053_nfl --A-----------------------Q--E--------------F-------.---------K--S----------------AL--------I---R---L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D--- 618
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------------------------------------------T-.---------K--S----------------A--C--------------------A----------------A-------------T---A----------S-----Q-------D--- 618
F1.RU.08.D88_845 --A------------------------------------------------Y.---------K--S------R---------AV-------------------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK-- 618
F2.CM.02.02CM_0016BBY --A------------------------------------HD----------H.R--------KR-S-----------V----A--G------V---R----------------------------------------T---I-----------S----I-------D--- 618
F2.CM.10.DEMF210CM001 --A--------------------------E----------D---------TH.---------KR-S-----------V---VA---------I---R------------A---------------------------T----------------------------DK-- 623
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----M------------------------------HD----------H.---------KR-S----------DV----A--G-----RV---R----------------------------------------TD----V----------------------D--- 617
G.CM.07.920_49 -----------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS------Q---------AR--------V-------R-----V---------------------------R--T---P----Y-------------------DK-K 617
G.CM.10.DEMG10CM008 --A--------------D----------------V----VE----------Y.---------KRGS-----------V----A----I----I---R---R----DA---D--------D--------------R--T---P----Y-------------------D--K 617
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------------R------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----CL--------I-------R-D---V---D--------D-----------------T---P----Y--------D----------D--K 617
G.CN.08.GX_2084_08 ---------T------------------------V----PD----------Y.---------KRGS----------------A----I----V-------R-----V---D--------D-----------------T---X----Y-------------------DK-- 622
G.ES.09.X2634_2 -----------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V---VS----I--------R---RR-----------------D--------------R--T---A-----F-----S------------D--K 622
G.ES.14.ARP1201 -----------------------------E---------LD----------Y.---------KRGS----------------A--G------V-------R-----L------------------------------P---P--X-Y-------------------D--K 617
G.GH.03.03GH175G --A---M----------------------E----V----LD----------Y.---------QRGST----------V----A--G------V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK-K 618
G.KE.09.DEMG09KE001 --T-------------------------------V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A-----------------R-----V------------D-----------------A---P----Y-----------V-----I-DK-K 616
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------R---------S--E----V---EP-----------Y.-----E---KRGS-------E---V----SI--------I---R---K----DV------------D--------------R--T---A----Y--------K------------EK 617
G.PT.x.PT3306 --A----------------------E---E----V-----D-----V----Y.---------KRGS-----------V----A-------------R---R-----V------------D--------------S--T---A----Y-------------------D--K 617
H.BE.93.VI991 --K-------------------A------E---------PD-----------.---------K--S-----------V----A---------I---R--------------H---------------H---------T---E----Y-----------M-------D--K 616
H.BE.93.VI997 --K-------------R----------------------PD-----------.---------K--N---S------------A---------I------------------H--------*------H---------A---A----Y-----------I-------DK-K 615
H.CF.90.056 --K-------------R--I---------------R----------------.---------K--T-----I----------S---------I---R------------------------------H---------T---A----Y-I-----------------D--K 617
H.GB.00.00GBAC4001 --T------E------R-----------------------E-----------.---------K--T-----I----------C---------I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D--K 616
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A-----------------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-T------R----V----SC--------I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK-- 615
J.SE.93.SE9280_7887 --R---------K-------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-S---------A-V----AL-A----------R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK-- 616
J.SE.94.SE9173_7022 --R---------K--------------ARE----V----LD-----------.---------KR-S---------SQV----AL-A----------R-------------D------------------------------M----------S-----V-------DK-- 616
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A------------------------------------H-----------Y.----------I-S-----------V---VAM------------R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK-- 618
K.CM.96.96CM_MP535 --A------------------------------------ND----------H.------------S----------------A--G----------R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D--- 618
01_AE.AF.07.569M --X-------X------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D--- 618
01_AE.CM.11.1156_26 -----------------N-------------V--------------------.----------KGS------R----V---VA--G------I---R------------M----------------------------D--------------S------------D--- 617
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA---------I--------------------------K------------------D--I-----------SK--------------- 616
01_AE.HK.04.HK001 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R--A-V----V---------A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D--- 615
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D--- 610
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R-----------------------------------------D--------------SK----E------D--- 616
01_AE.SE.11.SE601018 -----------------N-------------V--------D-----------.---------KKGS----------AL----V----I-------------R-------M-------------------------------I----------------I-------DK-- 618
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------I---R----R-------M----------------------------D--------------S------------D--- 618
01_AE.TH.90.CM240 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------RGS------R----V---VA-------------R----R-------M----------------------------D--------------S------------D--- 623
01_AE.US.05.306163_FL -----------------T----------------V-----D-----------.----------K-S-----------V----V-------------R----R-------M----------------------------D--------------S------------D--- 616
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------------T---V--V-----D------F----.---------KK-S-----------V---VA-------------R----R----A--M----------------------------D--A------------------------D--- 618
02_AG.ES.06.P1423 ---------------------------A---V--------D-----------.---------KK-S---------V-V---VV-----------R-R---#-----A--M----------------------------D-----------------S---------D--- 617
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------------------T---V--------D-----------.---------KKKS-----------V----VM------------R--------DA--M---------D------------------D-------------------I-------D--- 616
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B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGR 618
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-------------R---------A--M----------------------------D--A------------------------D--- 622
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------K---------T---V--------D-----------.---------KK-S-----I-----V---VA-------------R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK-- 618
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VSM------------R--------DA--M---------D---------------------A------------------------D--- 618
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------T---V--L-----D-----------.---------KK-S-----------V---VAM------------R----R-------M----------------------------D-------------------I-------D--- 618
02_AG.SE.11.SE602024 ------------K--------------T---V--------D-----------.---------KR-S-----------V----AQ------------R---------A--M----------------------------D--R------------------------D--- 618
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------------T------------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-----V-------R----R----A--M----------------------------D--I------------------R-----D--- 618
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------------------V--------D-----------.---------KKKS-----------V--RVS---L---------R---------A--R----------------------------D-------------------------I-D--- 618
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A----------------------------V--------------------.----------L------------------A---------------------------------------------------------------------------S-------D--- 618
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-------------------A----------------------------H.----------T-S------R---------AM-C----------R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D--- 617
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------------V----L------------.----------A--V--------A------A-------------R---------I----------------------------------L----------------------I-DK-- 618
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-------------------------------V----Y-----------H.----------IKS----------------AL------------R----------------------------------------T--------------------Q-------D--- 620
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------I-----------------D-----------.---------K--T----------------AM------------R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D--- 618
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------A------E----------D-----------.---------K--T----------------AM--------I---R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D--- 614
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------------------V--------D-----------.----------K-S------R----V---V---------------------------A----------------------------D--I---------------------------- 617
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------D----------H.---------KR-T----------------AQ-C--------------------I---D--------D----------------------------------------------D--- 617
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----------------------S--S----V----LD-----------.---------KR-T------R----VI---C---------I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D--- 616
12_BF.AR.99.ARMA159 --K-------------------------------V------------F----.-----------------------------A-----------------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK-- 618
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T------------------------E-E--V-------E----------Y.---------KRGS-----------V---VA---------L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D--K 625
14_BG.ES.05.X1870 --V----------------------E---E----V----PD----------H.---------KRGS-----------V----A----X--------R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K-K 617
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------A----A--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D--- 617
16_A2D.KR.97.97KR004 --K------E-------D----------------V----PD-----------.---------KR-ST---------------VM--------I---R----------------------------------------T---T------------------------DK-- 618
17_BF.AR.99.ARMA038 --K-------------------------------------------------.-----------------------------A-------------R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D--- 618
18_cpx.CU.99.CU76 --V----------------------------V-------YD-----------.---------KR-S---------V-V---VA-----------------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK-- 616
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------V-----D-----------.---------K-------------------SL--------I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D--- 617
20_BG.CU.99.Cu103 --T-------------------------------------------------.-----------KS---------A------AQ-------------------------M--------------------------------------------------------D--K 614
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------D-----------.---------KK-ST---------------AM-A----------R------------M--------------------------------------------------------D--- 617
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------R-----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VA--G----------R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D--- 618
23_BG.CU.03.CB118 --A------------------------------------L------------.-----------KST----------V----AQ------------R---------A--M--------------------------------------------------------D--K 614
24_BG.ES.08.X2456_2 --T-------------------------------L-----------------.---R-------KN----------------AQ--------I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D--- 614
25_cpx.CM.02.1918LE --V--------------N-----------E----V----D-----------Y.---------KGGS---------AA-----A--G------I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D--- 617
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --K--------------D----------------------------------.---------KRKS---------A-V---V-M------------R--------D--------------------------------D--M------------------------DK-- 616
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------R-----------------V-----D-----------.---------KR-C-----I---A-VM---A-----------R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK-- 616
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------V-------D-----------.----------T-----------------VA---------I---T------------I------------------------------------------------Q-------D--- 618
29_BF.BR.01.BREPM16704 --K------------I-----------A-----------N------------.-------------T----------------------------------------------------------------------T---E----------S-----K-------D--- 618
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------A-----------------D-----------.---------K--T------R----------L------------R----R--------D-----------------------------------------------M-------D--- 624
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-------------------------------V----ND----------H.---------KIKS----------------AM----V-------R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D--- 618
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------K----T-------------VV-V-----D-----------.----------KSS------R----V----A--------------------------M----------------------------D--M-----------S------------D--- 618
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S----R-----I----- 618
35_AD.AF.07.169H --------------L-------A-----------------D-----------.---------KK-S-----------V---VAM------------R---------A--MD---------------------------D---------------------------D--- 617
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------D---------------------ED-----------.----------K-S-----I----------A---------I-------------I--M----------------------------D---------------------------D--- 618
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 K-K---------IL-V-------L-V-E-E---#L-----D------F--S-#---------KK-S------R--A-----VA----I--------R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK-- 615
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------R------------E-V--V----C------------.------------ST----------V----SV----------R-R---------A--M---------------------------T---AE---------S-----T-------D--- 622
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A-------------------------------------S-----------.----------T-S---------V-V---VSL---------------------D----------------------------E--T---I------------------------D--- 621
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --T------------------------------------H---S--------.---------KLK-T---------------A-------------R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D--- 618
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------------------------------------------------.--------G-------------------VXL-A-----RI----------------I----------------------------D---------------------------D--- 622
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------------T-E----------D-----------.---------KRGS-------E--QV---VA-------------R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D--- 617
44_BF.CL.00.CH80 --R---I----------------------E----------C-----------.------------------I------------------------R---L----D-------------------------------T---A----------S---S-R-------D--- 618
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A------E------RR---------T---------------S-------Y.----------IKS---------------VAL------------R----------------------------------------T---A-V--------------K-------D--- 616
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-------------------------------L-----------------.---------K--S----------------SL--------I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D--- 618
47_BF.ES.08.P1942 --K-------------------------------------------------.----------S--------R-----------------------R----R--------D------------------------------I-------------------------K-- 617
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------N-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA-------------R----R--------------R---------------------D--I-----------S----R-------D--- 618
49_cpx.GM.03.N26677 --A------------------------A-E----V----LD-----------.---------KR-------I---A-L--RVAI-G----------R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK-- 615
50_A1D.GB.10.12792 --A--------------D----------------------D-----------.----------K-S------R--V-V---V-R------------R------------MD---------------------------D--E------------------------D--- 616
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------A--------V--------------------.----------V-------I----------A---------I---R------------M---------------------------R---G------------------------D--- 618
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-SS-----R----V----A-------------R--------D--------------------------------D------------------------------- 618
53_01B.MY.11.11FIR164 X-X--------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R-----------------------------------------D-------------------------I-D--- 618
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A--------------T---------------------L-----------Y.-----------------------------A------------------R---------------------------------------EE------------------------K-- 618
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-----------R-R----------------------------------------------------------------------K-- 618
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --A------------------------T------------------------.---------KT--------R--------------I--------------------------------------------------D-------------------I-------D--- 620
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------------------------E--------E-------------.---R-----K--T-----I----------AR-C----------R-------------D---------------------------D--A------------------------D--- 614
58_01B.MY.09.09MYPR37 --R----------------------------V--V-----X-----------.----------K-S------R--A-V----A-------------R----R-------M----------------------------D--------------SK-----------D--- 618
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------------N------------IV--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A-------------R------------M----------------------------D--------------SK--------------- 615
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------------------------D-----------.---------K--T----------------AQ------------R--------GA---D------------------------------G-V--------------M-------D--- 613
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------R-----I----------------HD-----------.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A----------------I-------D--- 614
62_BC.CN.10.YNFL13 --T------E------R-----------------------D------F----.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D--- 614
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------------------------V--------D-----------.---------KRGS----------AV---VA-------------R----R---DA---------------------------------------------------I-------D--- 618
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------T---------------------D-----------.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D--- 618
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------------T---A----A------V-----D-----------.---------K--T----------------SM--------I---R--------N----D------------------------------E----Y--------------------K-- 614
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------E----L-----------------.---------K-----------------------------I----------------I---------------------------------------------D----------D--- 616
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------C--------E----L-----------------.------------------------------X--------I----------------I---------------------------------------------D----------D--- 616
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------------------I--------------L----C-----------Y.-----------------------------A---------I---------D---A--I--------------------------------------------------------D--- 616
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --T------E---------------------------------------D--.---------K--S----------------A-----------R-----L------------------------------------T---T----------S-----V-------D--- 620
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --A-----------------N-------------L----------------C.---------K--S------R--A------AQ----------------L----D-------------------------------T---A----------SS----K-------D--- 618
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --A------------------------T-----------------------Y.---------K--ST---------------AL------------R----------------------D-----------------T---A----------------K-------DK-- 619
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------------A-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A----I--------R------------M----------------------------D--------------S----V-------D--- 618
O.BE.87.ANT70 -SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------EH.--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ-K 614
O.CM.98.98CMA104 -SK------E----R----------Q-D---WVSX----E---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M--D----------D----------EQ-K 614
O.CM.98.98CMABB141 -SK------E----K---S------Q-D---WVD-----E---------DKY.----------QKAS----IR--A-VL--VSQ-A------L------VTR----A--AD-------------S----I-------S---I----Y--------D----------EQ-K 614
O.CM.98.98CMABB212 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------QKAS----IR--A-VL--VGQ-A------L------VTR----A--A--------------S----I-------T------Q--------S-D----------EQ-K 614
O.CM.98.98CMU5337 -SK------E----R----------Q-E---WVN-----K----------EY.--------T-QKTS----IRL---VI--VSQ-A------L------VTR-------AD-------------S----I-------N---M----Y-------KN----------EQ-K 614
O.CM.99.99CMU4122 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V---EH.--------T-Q-AS----IRI-A-VI--VSQ-A------L-------TR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y--------N----------EQ-K 614
O.FR.92.VAU -SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----L------VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D--------I-EQ-K 615
O.GA.11.11Gab6352 -SK------E----R----------Q-D---WVN---------S-----DEH.----------QKSS----IR--A-VL--VSQ-A-I----L------VTR----S--AD-------------S----I----R--S---P----Y--------D----------EQ-K 614
O.SN.99.99SE_MP1299 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK-- 614
O.US.10.LTNP -S-------E----K----------Q-D--IWVN-----E----------EH.--------N-QKAS-----R--A-VL--VSQ--------L---R---TR----S--AD----N--------S----I-------S---I----Y-------KT----------EQ-K 614
N.CM.02.DJO0131 F-K-------------R--L-------G-E----------D----------Y.---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I------V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D--K 623
N.CM.02.SJGddd F-K---------K-----TL---------E---D-----H----------LY.---------K--S-----IR--V-V-R-VA-------------R--V---V--A---DH------------S------------T---S-V--Y--------D-------F--DK-- 620
N.CM.04.04CM_1015_04 F------------------L-------E-E----------S---------SX.---------K-KS-----I-----V---VA----------------V---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D--- 625
N.CM.06.U14296 F-K----------------L-------G-E--------------------AH.---------K--S-----I---A-V---VS----X-----------V---M--A----H-------------------------T---S----Y----------------F--D--- 625
N.FR.11.N1_FR_2011 F-K---------------TL-------G-E--------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA-------------R--V---V--A----H-------D-----------------T---A----Y----------------F--D--- 625
P.CM.06.U14788 F-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--EH.----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D--- 615
P.FR.09.RBF168 --R------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------EH.----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I----------------------D--- 614
CPZ.CD.90.ANT M-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NEG.-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV---Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ--------D--- 617
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 F-R--------------N---------A------V-----S---------Q-.----------QGS---------A-VM---AI--------I---R------A--A---D-----------Y----SH--F-----Q---P------------------------D--K 621
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 F-T------------V-T----E----E-E---------SC---------QH.R---------Q-A-----IR--A-V---VA-------------R--V---N--N--A------------------------S--T---QNT-----------DS-K-R-----D--- 617
CPZ.TZ.06.TAN5 M-R------E--KQ-I--K-Q-A----KLP-Q-AV---------------EG.---------KSP-T---ELR--AGLI---GN-------TV---L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R--------- 614
CPZ.US.85.US_Marilyn F-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--RH.----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D--- 620
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DEY.----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L---R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------P--------------S-Q-------DK-- 610
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V--DEH.----------QKVS----IR--A-VI--VSQ--------L------VTR----A--AD-------------S----I-------S---S----Y--------D----------EQ-K 614
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 F-R------E--K------R-----Q-E-E--VD-----E-------F--EH.----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L---R--VNRTL--A--SD-----------Y-S----I--------D--PET----------------------D--- 613
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B.FR.83.HXB2 QKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGK 786
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----S--E--------H----------S--------------------I----I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T----------------------.---------------------------- 786
A1.CM.08.886_24 --I-S--E--------H--H-------P--------------------K-D---------K--E-D----S---------------------V-------------E.D---------T---------I------------.------I--------------------- 786
A1.CY.08.CY236 ----S--E--------H----------S--------------------K-----------K--G-D-I--S-------------------T---R-----------E.D---------T----------I--------N--.----------------M----------- 783
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----I------E--X-D----S-------------------T---------------E.D--X---------N------I------------.---------------------------- 783
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---IS--E--------H--H-------S--------------------R---A-------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I-------N----.---------------------------- 785
A1.RU.11.11RU6950 ----P-NE--------H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------E.---------K----------I------------.---------------------------- 786
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----S--E--------H--L-------S--------------------R-DA-V------K--E-D----S-----------------------------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 786
A1.SN.01.DDI579 ----S-ME--------H--H-------S----------------------D--I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------------.---------------------------- 785
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----S--E--------H--H-------S-------------V------R-----------K--G-D------------------------S---------------E.------N--------------------------.----------------M----------- 786
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----S--E--------H----------S---------------H----K------S----K--E-D----S-------------------Q---R-----------E.---R------T-----------------N----.----------------M----------- 783
A2.CD.97.97CDKTB48 --I-P--E--------H----------S--------------------S-----------K--E--R---S-------------------C---------------E.-------------H------I-----------W#R--------------------------- 779
A2.CM.01.01CM_1445MV --I-S--E----R---H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------E.---R---------H------I------------.------I--------------------- 786
A2.CY.94.94CY017_41 --I-S--E--------H------------------------------ER----I------K--E--R---S-------------------S---------------E.---R---------H-------------------.---------------------------- 786
B.BR.10.10BR_RJ032 ----P--------------N----------------------------R------S--------------------------------------------------E.-----------------------R---------.---------------------------- 785
B.CA.07.502_1191_03 ---IN--------------H----------------------------K------S----------------------------------N---RI----------E.D-D----------N-------------------.---------------------------- 786
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --AIP-------Q--------------S---------------H----K------S----------------------------------T---R-----------E.---R-------------I--II-----------.----------------V----------- 790
B.CN.12.DEMB12CN006 ----SI-------------H-----------------------H-K--R------S----------------------------------T---------------E.------N--------------I-----------.-I-------------------------- 791
B.CU.14.14CU005 ----SIN------------Q-----------------------H-H--K-----------------------------------------S---------------E.D-------------E-----I-------C----.-Q-------------------------- 786
B.ES.14.ARP1195 ----S-A-----------------------------------------K---X--------------I--------------------------------------E.D--------K-----------------------.------R--------------------- 792
B.FR.11.DEMB11FR001 ---IS--------------H-----------L----------------K-----------------------------------------T---------------E.---------------------------------.---------------------------- 785
B.HT.05.05HT_129389 ----S--------------H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------E.----------------S------R---------.---------------------------- 785
B.JP.12.DEMB12JP001 ----S--------------H----------------------------K------S------------------------------R---T-V--------------.----------------------------C----.---------------------------- 789
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----S---------------------ES-----------I--------K-----------------------------------------N---R-------E---E.D--------K---N------I------------.---------------------------- 785
B.RU.11.11RU21n ----S--------------H----------------------------K------S----------------------------I----------------------.---------------------------------.-I-------------------------- 790
B.SE.12.SE600057 ----S-S------------N----------------------------K------S--------------------------------------------------E.D----LC--------------------------.-------------------I-------- 785
B.TH.10.DEMB10TH002 ----S-N------------H----------------------------K----------------------------------------------I----------E.------N----------I---------------.---------------E------------ 790
B.US.13.RV_1 ----SI---------------------S--------------------K------S---------------------------------------------------.---------------------------------.------I--------------------- 786
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----P-------------------------------------------K-----------------------------------------N---------------E.D---------T---------I------------.---------------------------- 784
C.BR.07.DEMC07BR003 --I-P--E-----------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.------T--------------------- 782
C.BW.00.00BW5031_1 --I-S--E-----------Q-------S--------------------K-----------------RI--S-------------I-----S---------------E.----------S---------I------------.----------------V----------- 788
C.CN.10.YNFL19 K-I-S--E-------------------S--------------------K---------------------S-----------------------------------E.-------------------------------Q-.---------------------------- 786
C.CY.09.CY260 --I-S-NE-------------------P--------------------K---G--S-------Q--R---S-------------I-----S---------------E.D-----------V-E------------------.-Q----I--------------------- 789
C.ES.14.ARP1198 --T-S--E-----------H-------P--------------------K------T---------DR---S-------------------S-----------E---E.D-----N-------E-----I------------.------I--------------------- 780
C.ET.02.02ET_288 --I-S--E-----------Q-------S--------------------K----V------E-----R---S-------------------S---------------E.-------------NE-----I------------.---------------------------- 788
C.IN.09.T125_2139 K-I-S--E-----------C-------S--------------------K------S----------R---S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q-.---------------------------- 783
C.KE.05.05KE369195V4 --I-S-PE-----A-----Q-------P-A------------------K---D--C----------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.------I--------------------- 782
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----S--G-----------Q-------S--------------------K-----------------RI--S-------------------S---------------E.D--R----------E-----I------------.------I---------V----------- 784
C.SE.13.SE600311 ---IS--E-----------Q-------S--------------------K----I---------Q------S-------------------N----I----------E.--------------E-----I------------.---------------------------- 797
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --I-S--E-----------Q-------S-----------------H--K----I---------N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.-Q----I--------------------- 782
C.US.11.17TB4_4G8 ----S--E-----------Q-------S--------------------K----I-S---------DR---S-------------------NEV-------------E.-------------NE-----I------N-----.------I--------------------- 796
C.YE.02.02YE511 --I-S-NE-----A-----H-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------I--------------------- 780
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --I-S--E-----A-----QI-----------------V---------K--------------N--RI--S-------------------S---------------E.D-----N-----V-E-----I------------.------I---------V----------- 789
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --I-S-SE-----------Q-------S--------------------K--------------R--R---S-------------------S---------------E.---R--N-------E-----I------------.---------------------------- 787
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-SF-------------N-------P--------------------K------S----------------------------------N----I------S----.--DR-----------------I-----------.---------------------------- 791
D.CY.06.CY163 ----PF-------------N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S----.--D---N--------------I-----------.------------W--------------- 785
D.KE.11.DEMD11KE003 ----S--------------NM---------------------------K------S--------------S-------------------N----I----------E.------N--------------------------.---------------------------- 785
D.KR.04.04KBH8 ---IP--------------N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--E.D-------------E-------------C----.-Q-------------------------- 785
D.SN.90.SE365 --AIP--------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------K---------------E.------N--------------I-----------.------I--------------------- 791
D.TZ.01.A280 ----S--------------N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------E.D--R---------------S--------C----.---------------------------- 787
D.UG.10.DEMD10UG004 ----P--------------N-------S----------------------D-------------------S-------------------N----I----------E.------N--------------------------.------L--------------------- 785
D.UG.11.DEMD11UG003 ----S-A------------N----------------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------L--------------------- 787
D.YE.02.02YE516 ----PF-------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--E.D-D--------------I---------------.-Q-------------------------- 787
D.ZA.90.R1 ----PF-------------N----------------------------K------S----------R-----------------------Q---------------E.------N--------------------------.---------------------------- 785
F1.AO.06.AO_06_ANG32 E-A-P--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q--R---S------------------------I----------E.------N--------------------------.---------------------------- 790
F1.AR.02.ARE933 --A-P--E-----A--K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------E.D-----N--------------------------.---------------------------- 786
F1.BR.07.07BR844 --A-S--E-----A-----QI------S-------------------------I----------------S-----------K-----------------------E.------N--------------------------.------R--------------------- 792
F1.BR.10.10BR_PE107 --A-S--E-----A--E--QI------S---V----------------K-------K---L--Q--R---S---------------R--------I----------E.D--W--T----T---------------------.---------------------------- 786
F1.BR.10.10BR_RJ015 --A-F--E-----A--E--Q-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.D-----N----------I---------------.---------------------------- 789
F1.CY.08.CY222 ----S--E-----A-----H-------S--------------------K------S----R--Q------S--------R----------N----I----------E.---------------------I--K------R-.--------------------------E- 785
F1.ES.02.ES_X845_4 --A-S--E-----A-----H-------P--------------------K--------------Q-TRI--S------------------------I----------E.D-------------------I-----I------.---------------------------- 788
F1.ES.11.VA0053_nfl ---IP--E-----A--H--QI----A-S--------------------K---------------------S-------------------N----I----------E.------N--------------------------.---------------------------- 786
F1.RO.96.BCI_R07 --A-S--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q--RI--S------------------------I----------E.------N--K-----------------------.-----T---------------------- 786
F1.RU.08.D88_845 --A----E-----A-------------S--------------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------E.------N--------------------------.---------------------------- 786
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----S--E-----------H-------S-----------------H--K--------------Q------S-------------------T---------------E.------N-------------I------------.------I--------------------- 786
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----S--E-----------C-------S-----------------H--K--------------Q------S-------------------S---------------E.---------------------------------.------I--------------------- 791
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----S--E-----------Q-------P-----------------L--K--------------Q------S-------------------T---------------E.----F-N--------------------------.-------Q-------------------- 785
G.CM.07.920_49 --II-IQ---------H--Q-------S--------------------R---------------------T-------------------N---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 785
G.CM.10.DEMG10CM008 --IIS--E-----------N----------------------------K----I---------R------S-------------I-----T---------------E.---R--N------N------I------------.------I--------------------Q 785
G.CM.10.DEURF10CM020 --II-IQE-----------Q-------S--------------------R-----------E----D------------------------S---------------E.---R-----------------I-----------.-I-------------------------- 785
G.CN.08.GX_2084_08 --II-IQE-----A--H--Q-------S--------------------R-------X------X---I----------------------S---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 790
G.ES.09.X2634_2 ---I--SE-----A-----QI------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.---R--N--------------------------.---------------------------- 790
G.ES.14.ARP1201 ---I-IQE--------H--Q-------SK-------------------R---X------XX---------T-------------------N--X------------E.------N--------------------------.---------------------------- 785
G.GH.03.03GH175G --II---E-----A-----Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L--------------------- 786
G.KE.09.DEMG09KE001 --II---E-----S--H--Q-------S--------------------R-D-----K-------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 784
G.NG.09.09NG_SC62 --I--IQE--------H--Q-------P--------------------R----I----------------T------------K------S---------------E.D--R----------------I------------.---------------------------- 785
G.PT.x.PT3306 --II-I-E-----------Q-------S--------------------R----I------------R---T-------------------S---------------E.---R--------------L-I------------.-------------N-------------- 785
H.BE.93.VI991 --I-S--E----------------E--P--------------------K-----------E------F--S-------------------S---------------V.Q-------------------I------------.---------------------------- 784
H.BE.93.VI997 ----A--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.A--R--N-------E-----I------------.---------------------------- 783
H.CF.90.056 ----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-------------E.---R--N----V--------I------------.---------------------------Q 785
H.GB.00.00GBAC4001 --I-S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---R--N--K---N------I------------.------I--------------------- 784
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------N--------------------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--E.---R----------------I------------.----------------M----------- 783
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.D--------------------------------.---------------------------- 784
J.SE.94.SE9173_7022 ---I-----------------------I--------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---------------------------------.---------------------------- 784
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---ISI-E-----------H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------.------I--------------------- 786
K.CM.96.96CM_MP535 ----SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------E.------N-------------I------------.------I--------------------- 786
01_AE.AF.07.569M ---I---E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----K------------------N----.---------------------------- 786
01_AE.CM.11.1156_26 ----S-AE--------H--H-------P--------------------R----I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T----------I------C----.------I--------------------- 785
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----S--E--------H----------S--------------------R----I------E-V-------S-------------I-----SE--------------E.---R------T----------------------.-V-------------------------- 784
01_AE.HK.04.HK001 ----S--E--------H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 783
01_AE.IR.10.10IR.THR48F KR--S--E--------H--H-------S--------------L-----R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T----------------------.---------------------------- 778
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----I------E---------S-I---------KK------S---------------E.D--R------T---------I---K---Q----.---------------------------- 784
01_AE.SE.11.SE601018 ----S--E--------H----------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 786
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 786
01_AE.TH.90.CM240 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------TN----.---------------------------- 791
01_AE.US.05.306163_FL ----S--E--------H--Q-------S--------------------R-D--V------E---------S-----------------------------------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 784
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -RIIS--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R----------------I-------C----.---------------------------- 786
02_AG.ES.06.P1423 ---XS--E--------H----------S--------------------R-D-----L---E----D----S-------------------T---------------E.------N-------------I------------.-------------------I-------- 785
02_AG.GW.05.CC_0048 -------E--------H--H-------S--------------------R----I------E--R-D-I--S-------------------S---R-----------E.---R----------------I------------.-Q-------------------------- 784
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B.FR.83.HXB2 QKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGK 786
02_AG.KR.12.12MHR9 ----S--E--------H----------S--------------------R-------L---K--E-D----S-------------I-----S---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 790
02_AG.LR.x.POC44951 ----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.D--R----------------I------------.---------------------------- 786
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----P--E-----------H-----A-S--------------------R-----------E----DR---S-------------------S---------------E.---R----------------X------------.---------------------------- 786
02_AG.NG.x.IBNG ----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N---------------E.---R-----K----------I------------.-M-----------G-------------- 786
02_AG.SE.11.SE602024 --I-S-DG--------H----------S--------------------K-D--I------K--E-D------------------------S---------------E.---R---------N------I------------.---------------------------- 786
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -N--S--E--------H--L----E--S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------K---------------E.---R----------E-----I------------.-------------------I-------- 786
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----P--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 786
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------E.------G--------------------------.---------------------------- 786
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----S-SE-------------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------E.------N------------S----------N--.---------------------------- 785
05_DF.BE.x.VI1310 --A-S--E-----A-----H----------------------------K--------------E-K----S------------------------------------.---------------------------------.---------------------------- 786
06_cpx.AU.96.BFP90 -------E-----------N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------E.D--R---------N------I------------.------I--------------------- 788
07_BC.CN.98.98CN009 K---S--E--------H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.---R---------------------------Q-.---------------------------- 786
08_BC.CN.97.97CNGX_6F K-I-S---------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------N---------------E.--------------------I----------Q-.---------------------------- 782
09_cpx.GH.96.96GH2911 --I-S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.---------------------------- 785
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -RAISI-------------N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------E.------N--------------------------.------L--------------------- 785
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------E--------E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------E.---R----------------I------------.------I--------------------- 784
12_BF.AR.99.ARMA159 ----S--E-----A--H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------E.------N--------------------------.---------------------------- 786
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --II---E-----------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.D--R------T----------------------.------T--------------------- 793
14_BG.ES.05.X1870 --II---E-----A-----QI------S--------------------R-----------------------------------------S---------------E.---R--N----------I---------------.---------------------------- 785
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----S--E-----------Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------------.---------------------------- 785
16_A2D.KR.97.97KR004 --I-S-----------H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S----------------.-----R-------H--------------C----.-V-------------------------- 786
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-S--E-----A--H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.----------I----------------- 786
18_cpx.CU.99.CU76 ---ISI-E--------E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---E.--D---N--------------------------.---------------------R------ 784
19_cpx.CU.99.CU7 ----S--------------N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------E.--------------------I------------.---------------------------- 785
20_BG.CU.99.Cu103 ----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------S---------------E.---R---------N------I------------.---------------------------- 782
21_A2D.KE.99.KER2003 --I-S--E----R---H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------E.-------------H------I------------.---------------------------- 785
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----S--E-I------H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------E.D--R------T-V-------I---------N--.------I--------------------- 786
23_BG.CU.03.CB118 ----S--------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.---------K-----------------------.---------------------------- 782
24_BG.ES.08.X2456_2 ----S--------------H----------------------------K----V-S----------------------------------S---------------E.Q--R-----------------------------.------I--------------------- 782
25_cpx.CM.02.1918LE ----S--E--------H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L--------------------- 785
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------E--------H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------E.D------------N------I-----I------.------I---------V----------- 784
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------E-----------Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.---------------------------- 784
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.----------S-D-------I------------.---------------------------- 786
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-S--E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-V-------------------------- 786
31_BC.BR.04.04BR142 --C-S--E-----------Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.------T--------------------- 792
32_06A1.EE.01.EE0369 ------SE-----------N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.---R---------N------I------------.-------------------I-------- 786
33_01B.ID.07.JKT189_C ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------V-------- 786
34_01B.TH.99.OUR2478P ----S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 786
35_AD.AF.07.169H ----P--E--------H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---E.---R----------------I-------N----.----------------M----------- 785
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----S--E--------H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------E.D--R----------------I------------.---------------------------- 786
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --I-SF-E--------H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------E.D-KR---------N------I------------.---------------------------- 783
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-S--E-----A--H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.---------------------------- 790
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----S-E--------------------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------E.------N-------------I------------.---------------------------- 789
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.---------------------------------.---------------------------- 786
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --A-S--E-----A-----Q----------------------------K----I----------------S-------------------T----I----------E.D----------------I--------I-C----.---------------------------- 790
43_02G.SA.03.J11223 ----S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------E.---R------------D----------------.-Q-------------------------- 785
44_BF.CL.00.CH80 --A-S--E-----A--H--Q-------P--------------------K---G----------E--R---S-----------------------------------E.D-------------------II----I------.---------------------------- 786
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----S--E-----------H-------S--------------------K---D----------M-D----S-------------------S---------------E.---------------------------------.---------------------------- 784
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-S--E-----S-----Q-------S------------------------D-------L----------------------------------------------.----------------------------A----.---------------------------- 786
47_BF.ES.08.P1942 ----S--------------L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------E.------N----------I---------------.-Q-------------------------- 785
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---R--------R--E.D-------------------II-----------.---------------------------- 786
49_cpx.GM.03.N26677 ----S--E--------H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------E.--------------E-----I------------.------I--------------------- 783
50_A1D.GB.10.12792 ----S-NE----M---H--H------R------------------L--K---G-------K--E-D------------------------S---------------E.D--R------T----------------------.---------------------------- 784
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----S--------------H------------------------------------K------Q--------------------------S---R-----------E.D--------------------------------.------L--------------------- 786
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --I-S--E----Q---H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----------------I-----------.---------------------------- 786
53_01B.MY.11.11FIR164 ----S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------K---------------E.---R------T---------I-------N----.---------------------------- 786
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------P------A-----H----------------------------K------S-------Q--R-----------------I-----S---------------E.------N--------------------------.--------------------------D- 786
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----S----------------------S--------------------K------------M-S--R-----------------------S---------------E.D--R------T-------------------N--.-----------G---------------- 786
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----S--E--------H----------S--------------------K----V-S--------------S-------------I-----S---R-----------E.D---------T----------------------.---------------------------- 788
57_BC.CN.09.09YNLX19sg R-I-S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I----------Q-.-Q-------------------------- 782
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.D--R------T---------I-------N----.---------------------------- 786
59_01B.CN.09.09LNA423 ----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------------------S---------------E.---R----------------II-----------.---------------------------- 783
60_BC.IT.11.BAV499 ---IS--E-----------Q-------S-----------------K--K---------V-------R---S-------------------K---R-----------E.D------------NE---L-I------------.------T--------------------- 781
61_BC.CN.10.JL100010 K-I-S--E-----------CI------A--------------------K---------------------T-------------------S---------------E.---R----------------I---------NQ-.-Q----R--------------------- 782
62_BC.CN.10.YNFL13 N-I-S-NE-----A------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------H---------------E.---R-------------I--I----------Q-.---------------------------- 782
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---IS--E--------H--H------RS--------------------R----I--K---K--E------S-------------------S---------------E.D--R---------N------I------------.------I--------------------- 786
64_BC.CN.09.YNFL31 K-I-S--E------------I------S--------------------K--------------R--R---S-----------------------------------E.--------------------I----------Q-.---------------------------- 786
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------A-----H-------V--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.---------------------------- 782
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----S--------------H-----------------------H----K------S----------------------------------T---------------E.------------V--------------------.-I----L--------------------- 784
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----P--------------H-----------------------H----R---------------------------------------------------------E.------------V--------------------.-I-------------------------- 784
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--A-P----------------------------------------H--K------S----------------------------------S-----------E---E.------------V-E-----I------------.---------------------------- 784
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----SI-E-----A-----Q----------------------------K------S----------------------------------N-----------E---E.----------------------------N----.---------------------------- 788
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----S--E-----A-----Q-------S--------------------K-----------------RI--T-------------------T---------------E.------N--------------------------.---------------------------- 786
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --A-S-IE-----A-----Q-------ST-------------------K----I------E---------S------------------------I-------R--E.------N--------------------------.---------------------------- 787
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----S--E--------H--Q-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.------N--------------------------.-------------------V-------- 786
O.BE.87.ANT70 --IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HI----I--------EV--I----M--- 782
O.CM.98.98CMA104 --IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD--R----E---Q--E.D------X---L----G---------I-N-P--.HI----I--------EV--M----T--- 782
O.CM.98.98CMABB141 --IIK-EE-----A--M-VL------KEKI-------------SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HIR------------EV--I----V--- 782
O.CM.98.98CMABB212 --IIE-KE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HI----T--------E---M-------- 782
O.CM.98.98CMU5337 --IIK-EE-----A--M-VL------KEX--------------SS--T----PI-Q----E-TR--R----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-P--.HI----T-----Y--EV--I-------- 782
O.CM.99.99CMU4122 ---IK-EE-----A--M--L---K--KET--------F-----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-P--.HI----I--------EV--I----T--- 782
O.FR.92.VAU --IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HIRR-----------E---M-------- 783
O.GA.11.11Gab6352 --I-K-EE-----A--M-ML------KET---------T----SS--T----PI-Q----E-T--D----T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----GI-A------I---P--.-I----I-----Y------M-------- 782
O.SN.99.99SE_MP1299 --IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-PQ-.HI----I--------EV--M-------- 782
O.US.10.LTNP --IIN-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-TR--Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HIR---I--------EV--M----V--- 782
N.CM.02.DJO0131 ----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---E.D--R---------------S-------------.------I----N----V----------- 791
N.CM.02.SJGddd ----SIA------A-----L-------Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------I-----S-----------E----.D--R----------------I------------.-----------N----V----------- 788
N.CM.04.04CM_1015_04 ----S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---E.---R-----K----------I------------.-----------N----V----------- 793
N.CM.06.U14296 ----SIX------A-----LM---E-EK-----------M---H----K----V-S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-----------N----V----------- 793
N.FR.11.N1_FR_2011 ---ISIEN-----A-----LM---E--R-A---------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-----------N----V----------- 793
P.CM.06.U14788 --IIK-EE-----A--E-VL---KE--EQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD--R----E---Q--E.D----------L--E-G---I-----INN-P--.HV----------------------M--- 783
P.FR.09.RBF168 --IIK-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------DI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L----G---I-----INN-P--.HV----------------------T--- 782
CPZ.CD.90.ANT SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---Q----E------E.D-D-------SL-DEY----I-----I-Q----.HV----R------------V-------- 785
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --IIP--E-----A-----Q-------P--------------L-------D---------N---------T-------------------S------------R--E.------N-------------I------------.---------------------------- 789
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --XIN-EN----QA--K-LH-------HQ--V------V-----S---Y----V------E---------S-----------------------------------E.------N--------------------------.-V-------------------------- 785
CPZ.TZ.06.TAN5 YRTKE-EN----QA--W--D---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---Q--TQ-AAI---------------E------KN----------TE--E.D-D------K-L-DEY----------I-Q-P--.HI---S---------EV--I-------- 782
CPZ.US.85.US_Marilyn --II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------E.D-D------T-----------------------.-P----I--------------------- 788
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--R----E---Q--E.D---------TL----G---------IN--P--.HV----R--------------------- 778
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --IIK-EE-----A--M-VLV-----KK----------V--V-S---T--D-P--Q----E-T---R----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HV-------------------------- 782
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --I-K-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----A-T----D-P--QK---EMT-------S------------EI-----KD--R----E---Q--E.D---------TL----G---I-----IN--P--.HV----------------------T--- 781
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B.FR.83.HXB2 VILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKL 956
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----------------------------I----------V----------STA-K------S-Q------------------------------E----------------------------------------L-----------------------D-I------- 956
A1.CM.08.886_24 ------------L---------------------------VV---------STA-K--------Q------------------------------E---------------------------------I---------R----H---M-----------D-I------- 956
A1.CY.08.CY236 I---------------------------------A-----VV-----P---S-A-K------D-Q------------------------------E---------------------------------I---S------------I-------------D-I------- 953
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --I-------------------------------------M----------STA-K--------Q------------------------------E-------------------------E-------I------------------------------D--------- 953
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------------------I-R--------V------P--IS-A-K------N--------------------------------E-------------L-------------------I--------------N---------------D--------- 955
A1.RU.11.11RU6950 --I-------------------------------------V------P---SNA-K------N-Q------------------------------E---------------------------------I----------------I-------------D-I------- 956
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------------------VV---------S-A-K------D--------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
A1.SN.01.DDI579 --I----------------------A--------------V----------S-AMK------N--------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 955
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------------A--------------VV-----G--IS-AFK------DVQ------------------------------E---------------------------------I-----------------N--K---------D-I------- 956
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------------------------------------VV---------S-AFK------SVQ------------------------------E---------------------------------I--L-----------N---------------D-I------- 953
A2.CD.97.97CDKTB48 I-V-------------------------------------V------P---S-A-K------DV-----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 949
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------------I----------V------P---S---K-------VQ--------------------------------------------------------D-------I-------------R----------------E-I------- 956
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------T----D----I----------V------P--IS---K--------Q----------------------------------------------------------------I-------------R----------------D-I------- 956
B.BR.10.10BR_RJ032 I----------------------------I---------------------S---K-------------------------------------------------------------------------I----------------I-------------D--------- 955
B.CA.07.502_1191_03 I----------------------------I-R---------------P--IS---K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D--------- 956
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 I---------------I------------------------------P---SN--K-------------------------------------------------------------------------I---------T--------N-----------D--------- 960
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------I-R--------K----------S---K----------------------------N----------E---------------------------------I------------------V---------N-D-------R- 961
B.CU.14.14CU005 -----------------------------------------------P---ST--K--Y----------------------------------------------------------------------I-------------------------F----D--------- 956
B.ES.14.ARP1195 -----------------------------V----A----NV------P---STA-K-----------------------------------------------------------------E-------I----S-----------I-------------D-I------- 962
B.FR.11.DEMB11FR001 I--------------------------------------------------ST--K----------D-------------------------------------------------R------------I------------------------------D--------- 955
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------I---------R-----------S-V-K-----------------------------------E---E----------------------------------------------------------------D--------- 955
B.JP.12.DEMB12JP001 I----------------------------I---------------------ST--K----------------------------N----------------------------------------------M----------------------------D--------- 959
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 I----------------------------I---------T-----------STA-K-------V------------------------T----------------------------------------I-----N---Q----R--Q----------N-D-I------- 955
B.RU.11.11RU21n I----------------------------I----------V----------STA-K-----------------------------Q--Q--------------------------------------------------Q------------------N-D-I------- 960
B.SE.12.SE600057 I----------------------------I----------V------P---SSADK----------------------------NQ--Q----------------------------------------I--------------H---------------D-I------- 955
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------I---------------------S-A-K--------------------------L-------V---------------------------------------------------------------------D--------- 960
B.US.13.RV_1 --------V--------------N---------------------------S---K----------------------------N----------------R-------------------------------------R--------------------D--------- 956
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------V-------------------------------------ISTA-K----------------------------------------------------------------------------V------R------------------N-D--------- 954
C.BR.07.DEMC07BR003 I----------------------------I-----------------P--ISN--K--------Q------------------------------------------------------------------------------N--I-------------D-I------- 952
C.BW.00.00BW5031_1 I-------------------------V--I----------A----------S-A-K--------N------------------------------E----------------------E----------I------------------------------D-I------- 958
C.CN.10.YNFL19 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------------------------L------------E---------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 956
C.CY.09.CY260 I----------------------------I----------V----------S---K--------Q------------------------------E---------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 959
C.ES.14.ARP1198 I-----------M---------------YI----------V------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I-M------------R-LQ---------X--D-I------- 950
C.ET.02.02ET_288 I---------------------------YI----------V----------SSA-K--------T--------------------------V------------------------R----D-C-----I-------------N--L-------------D-I------- 958
C.IN.09.T125_2139 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------V-----------D-I------- 953
C.KE.05.05KE369195V4 I---------------------------YI----------V----------SSA-K--------H----------------------------------------------------------------I-------------N--L-------------D-I------- 952
C.MW.09.703010256_CH256.w96 I------------------T--------YI----------V------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------------T-----I----------Q-----I-------------D-I------- 954
C.SE.13.SE600311 I----------------------------V----------V----------SNA-K-----------------------------------E---E---------------------------------I-------------N--L-------------D-I------- 967
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 I------------------E--------YI----------V------R---SN--K-----------------------------------------------------------------D-T-----I----------------I-------------D-I------- 952
C.US.11.17TB4_4G8 I---------------------------YI----------V----------SSA-K---------------------------------------E--------------------R------------I----S--------N--L-------------D-I------- 966
C.YE.02.02YE511 I---------------------------YI----------V----------S-A----------Q------------------------------E---------------------------------I----------------I-------------D-I------- 950
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------------M---------------YI----------VL---------SNA-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 959
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------------------YI----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 957
D.CM.10.DEMD10CM009 I----------------------------I----------VV---------S---K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 961
D.CY.06.CY163 ---------------K------------------------VV---------S-A-K-------V-------------------------------------R---------L-----------------I---------R--------------------D-I------- 955
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------Q-----------------------------I------------------------------D-I------- 955
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------V----------S-V-K-----------------------------D---------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 955
D.SN.90.SE365 ----------------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 961
D.TZ.01.A280 -----------------------------I----------V----------S---K----------------------------R--------------------------------------------I----S-L--T--------------------D-I------- 957
D.UG.10.DEMD10UG004 I---------------------------------------VV-----R---STA-K---------------------------------------------R---------------------------I---------------V--------------D--------- 955
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------I----------VV--------IS-A-K---------------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 957
D.YE.02.02YE516 I---------------------------------------VV---------SGA-K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 957
D.ZA.90.R1 --I-------------------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------L------------------------I------------------------------D-I------- 955
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --M--------------------------I----------I----------S-A-K--------Q--------------------------------------------------------------------S------------------------N-D-V------- 960
F1.AR.02.ARE933 ------------L----------------I--------A--------P---S-A-K-S------Q--------------------------------------------------------------------S-----R------I-------------D-V------- 956
F1.BR.07.07BR844 I----------------------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------------------I---S--M---------I-------------D-V------- 962
F1.BR.10.10BR_PE107 -----A------L--------------F-------------------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-V------- 956
F1.BR.10.10BR_RJ015 I-----------L----------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------------------I----S-------------------------D-V------- 959
F1.CY.08.CY222 I----------------------K-----I----------I----------SGA-K--------Q---E-----------K-I--K--------K----------------------------------I------------------------------D-I------- 955
F1.ES.02.ES_X845_4 I---------------------------------------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-V------- 958
F1.ES.11.VA0053_nfl I----------------------------I-----------------P---S-A-K-------VQ----------------------------I-----------------------------------I----------------I-------------D-V------- 956
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------------I----------R----------SGA-K--------Q--------------------------------------------------------D-------I---S------------I-------------D-V------- 956
F1.RU.08.D88_845 I----------------------------I----------I----------ST--K--------Q------------------------------------R---------------------------I----S-------------------------D-V------- 956
F2.CM.02.02CM_0016BBY I----------------------------I----------I----------STV-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------S--------F----D-I------- 956
F2.CM.10.DEMF210CM001 I----------------------------I---------------------STV-K-------VN---------------------------------------------------------C------I----S-L---A-----S---K----F----D-I------- 961
F2.CM.10.DEMF210CM007 I---------------------------------------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.CM.07.920_49 -----------------------------I----------V----------SN--K------N-T-----------------------------------------I-PIN------------R-----I----S-----------Q-------------D-I------- 955
G.CM.10.DEMG10CM008 I------------------------A---I----------V------R---SNA-K------N-T------------------------------E---------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.CM.10.DEURF10CM020 I-I---------M----------P-----I---------------------SN--K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.CN.08.GX_2084_08 I----------------------------I----------I----------SN--K------N-T--------------------------E-------------------------------------I----S-----------SR------------D-I------- 960
G.ES.09.X2634_2 I----------------------------I----------I----------S---K------N-T--------------------------M---------R---------------------------I----S-L-----------------------D-I------- 960
G.ES.14.ARP1201 I----------------------------I----------V----------SNA-K------DVT----------------------------------------------------------------I----S-L---A-------------------D-I------- 955
G.GH.03.03GH175G I-I--------------------------I----------VL---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 956
G.KE.09.DEMG09KE001 --M----------------------A---I----------V---------IS-A-K------N-T------------------------------------R--------------------------MI----S-------------------------D-I------- 954
G.NG.09.09NG_SC62 I------------------T---------I----------V----------SN--K------N-T--------------------K-----------T-------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.PT.x.PT3306 I--------------------------F---X--A-----I----------S-A-K------N-T-------------------------------X--------------------------------I----S-----------S-------------D-I------- 955
H.BE.93.VI991 I----------------------------I----------M----------S-A-K------D-H------------------------------------R-----------------------R---I-------P--------SQ--K---------D-I------- 954
H.BE.93.VI997 -------------XP--------------I----------M------T---STA-K------D-Q-D----------------------------------R---------------------------I----------------SN--K---------D-I------- 953
H.CF.90.056 -----------------------K----------S-----V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------------------I----------------SN--K---------D-I------- 955
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------------I----------I----------SGA-K-------VQ----------------------------------------------------------------I----------------L---K---------D-I------- 954
J.CD.97.J_97DC_KTB147 I------I-------------------F-I---------RV----------S-A-K-------V-------------------------------E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 953
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 954
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------A-F-I-----G----A----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
K.CD.97.97ZR_EQTB11 I----------------------------I---------RV----------S-V-K------D--------------------------------E---------------------------------I------------------------------E-I------- 956
K.CM.96.96CM_MP535 I----------------------------I----------V------T---STV-K-------V----------------------------------------------------------------------------------LN--K---------E-I------- 956
01_AE.AF.07.569M I-M-------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I-M--------------IN------------D-I------- 956
01_AE.CM.11.1156_26 I----------------------S---------------RVV---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 955
01_AE.CN.12.DE00112CN011 I---------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVR--------------------D---------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 953
01_AE.IR.10.10IR.THR48F I---------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 948
01_AE.JP.11.DE00111JP003 I------------K----------D----I----------V----------S-A-K------NVQ-----------------I----------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
01_AE.SE.11.SE601018 ------------M---------------------------V----------S-ALK------NVR----------------------------I-----------------------------------I------------------------------D-I------- 956
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----------------I-----------------------V----------STAMK-----VNVR------------------------------E-----R---------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 961
01_AE.US.05.306163_FL I-I-------------------------------------V----------STA-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------------F-I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S---I---------------------D-I------- 956
02_AG.ES.06.P1423 I-I--------------------------I----------I----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 955
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT---------------------------------------------------------------------S-------------------------D-I------- 954
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B.FR.83.HXB2 VILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKL 956
02_AG.KR.12.12MHR9 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT-----------------------N------E--------------------------------MI--L-S---------H-I---------G---H-I------- 960
02_AG.LR.x.POC44951 I----------------------------I----------V----------S-A--------NVTH-------------------------------------------------------R-------I----S------------Q------------D-I------- 956
02_AG.NG.09.09NG_SC61 I----------------------------I----------V----------S-A-K------DVT----------------------------------------------------------------I----S------------Q------------D-I------- 956
02_AG.NG.x.IBNG I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 956
02_AG.SE.11.SE602024 I----------------------------I----------V------T---SSA-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-L---------I---Q---------D-I------- 956
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 I-I--------------------------I-----KMAS-VV---------S-A-K------KVTPGI-NS---------------------------------------------R------------I----S------------N--K---------D-I------- 956
02_AG.US.06.502_2696_FL01 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------Q--Q----------------------------------------I-M--S-L---------I-------------D-I------- 956
03_AB.RU.97.KAL153_2 I----------------------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT---------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 956
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --M--------------------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N----------------------------------------------------------------I----S-------------------------E-I------- 955
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------D----I----------M------P---SGA-K--------Q------------------------------------------T---------------G-----I---T------------I-------------D-V------- 956
06_cpx.AU.96.BFP90 I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 958
07_BC.CN.98.98CN009 I-----------M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-S------- 956
08_BC.CN.97.97CNGX_6F I----------------------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------L-------------------------------------------------R------I-------------D-I------- 952
09_cpx.GH.96.96GH2911 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------R-----------I----S-------------------------D-I------- 955
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------VV---------S-A-K-------------------------------------------Q-----------------------------I----------------I-------------G-I------- 955
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------------I----------V----------S-I-K------D-Q------------------------------E----------------------------------------L-------------K---------D--------- 954
12_BF.AR.99.ARMA159 T-----------L----------------I-----------------P--IS-M-K--------Q--------------------------S-------------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
13_cpx.CM.96.96CM_1849 I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------------------I------L---------I-------------D-I------- 963
14_BG.ES.05.X1870 I----------------------------I-----------------T---S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 955
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------V---------------------------V----------S-AMK------NVR---WD------------I----------I-E---------P-----------------------I-L-----P----PN-S.-------------D-I------- 954
16_A2D.KR.97.97KR004 I----------------------------I----------V------P--IS-P-K-------VQ----------------------------I-------------------S---------------I-------------R----------------D-I------- 956
17_BF.AR.99.ARMA038 I-----------L----------------I-----------------P--SSNA-K--------Q--------------------------R-I-----------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
18_cpx.CU.99.CU76 I-I-------------------------L-----------V------P---S-A-K------N-T----------------------------I----------------------------------------SE-----F------------------D-I------- 954
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------A-----V------P---S-A-K------NVQ----------------------------------------------------------------I----S--------------S----------D-I------- 955
20_BG.CU.99.Cu103 I------------------S---------I----------V------P--IS-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 952
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------V------P--IS-A-K-----------------------------------------------------------------D-------I-------------R-----------F----D-I------- 955
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------I----------V----------S-A-K------E-Q----------------------------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
23_BG.CU.03.CB118 I----------------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 952
25_cpx.CM.02.1918LE I---------------------------------------VV-----P---S-A-K-----------------------------------T---E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 955
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------M----------------I---------RVV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 954
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS I---------------------------------------V----------S-AMK-------V-----------------------------------------------------------------I----S----R--------------------D-V------- 954
28_BF.BR.99.BREPM12609 I----------------------------------------V---------SNA-K------E----------------I-------------------------------------------------I---S-----R--------------------D-V------- 956
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------L----------------I-----------------T---S---K--------Q----V-----------------------------------------------------------I----------------I-------------D-V------- 956
31_BC.BR.04.04BR142 I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 962
32_06A1.EE.01.EE0369 I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ-------------I----------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------T-------------------------V----------S-A-K------NVR----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 956
35_AD.AF.07.169H ----------------------------------------VV---------S-AFK------S-Q------------------------------E---------------------------------I------------------------------D--------- 955
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 I-I---------------S---------------------V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------------------------RV----------S-A-K------NV-----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 953
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------L----------------I-----------------P--IS---K--------Q--------------------------N------------------F------------------I---SS----R-F----I-------FS----D-V------- 960
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------I---------------------ST--K-------------------------------------------------L----V-------------------------------------------------D--------- 959
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------I-----------------P--IS-A-K--------R----------------------------I-----------------------------------I---S-----R---------------F----D-V------- 956
42_BF.LU.06.luBF_18_06 I-----------L----------------I---------------------S-V-K-----------------------------------E-------------------------------------I------------------------------D-I------- 960
43_02G.SA.03.J11223 --M---------------------D----I----------V----------S-A--------SVT----------------------------------------------------------------I----S-L-----------------------D-I------- 955
44_BF.CL.00.CH80 --I---------L----------------------------------P---S-A-K------D-Q--------------------------R-------------------------------------I---------R------I-------------D-V------- 956
45_cpx.FR.04.04FR_AUK I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------DV-------------------------------E--------------------R------------I------------------------------D-I------- 954
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 I-----------L----------------I-----------------T---S-A-K--------Q--------------------------K-------------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------------------------ST--K--------------------------I----------I----------------------R-------------------L-----------------------D-V------- 955
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------G----P----------V------------A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
49_cpx.GM.03.N26677 I-----------M---------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E-------------------------------------I------------------------------D-I------- 953
50_A1D.GB.10.12792 ----------------------------------------VV---------S-A-K------N-Q--------------------------T-------------------------------------I---SS-------------------------D--------- 954
51_01B.SG.11.11SG_HM021 I----------------------------I---------T-------P---STAAK-------------------------------------I-----------------------------T--------V-------------------------N-D-I------- 956
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
54_01B.MY.09.09MYSB023 I----------------------------I-----------V-----R---SNA-K-------V---------------------------E-----------------------------------------------R--------------------D--------- 956
55_01B.CN.10.HNCS102056 I-----------V----------------I---------------------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------------I--------------------IS---K-------------------------------------------------------------------------I----S---S---------L-----------D--------- 958
57_BC.CN.09.09YNLX19sg I----------------------------I----------VV---Y-----S-A-K--------T----------------------------------------------------------------I----S-----------I-V-----------D-I------- 952
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------------------D---------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------I------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 953
60_BC.IT.11.BAV499 I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------DAI------- 951
61_BC.CN.10.JL100010 I-----------M---------------------------V----------S-A-K-------V------------------------T----------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
62_BC.CN.10.YNFL13 I----------------------------I----------V----------SSA-K--------Q-----------------------R----------------------------------------I----------------I-V-----------D-I------- 952
63_02A1.RU.10.10RU6637 I--------------------------------------RVV-----P---SSA-K------N-Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 956
64_BC.CN.09.YNFL31 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K------D--------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-S------- 956
65_cpx.CN.10.YNFL01 I-----------M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------I---------------------SS--K----------------------------N----------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------I---------------------SGA-K----------------------------N--------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------V---------ST--K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D--------- 954
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 I--------------------------------------------------SNA-K-------------------------------------I---------------L-------------------I------------------------------D-I------- 958
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------------I---------------------S---K------------------------------------------------------------------------------------------I----------E--D-V------- 956
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------L----------------I----------I----------S---K-------------------------------------I-----------------------------------I------------------------------D-V------- 957
74_01B.MY.10.10MYPR268 --I-------------------------------------IV---------S-A-K------N----------------------------E---E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
O.BE.87.ANT70 I-I--------F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------L-XHK---------D-I-----Q- 952
O.CM.98.98CMA104 --I--------F----------------------A-----V------P---S--MK------N-XH---------------A------S--E---------R---------------------T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
O.CM.98.98CMABB141 --I--------F----------------------A-----V------P---S--MK-----TN-QH---------------A------S--Q------------------V------------T-----I--L-SH---T------S-------------D-I-----Q- 952
O.CM.98.98CMABB212 I-I--------F---------S------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH-------------------N--S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
O.CM.98.98CMU5337 I-I--------F---------S------------A-----I------P---S-IMK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V--------L---T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q- 952
O.CM.99.99CMU4122 --I--------F----------------------A-----V------P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-T-----Q- 952
O.FR.92.VAU I-I--------F----------------------A---I-IL-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------------T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 953
O.GA.11.11Gab6352 --I--------F----------------------S-----V------P---ST-MK-----TN--H---------------A------S--Q------------------V------------T-----I--L-SH---T------L-------------D-I-----Q- 952
O.SN.99.99SE_MP1299 I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q- 952
O.US.10.LTNP I-I--------F----------------------A-----I------P---S--MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
N.CM.02.DJO0131 I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T-----I---------TK--T--L-------------D-I------- 961
N.CM.02.SJGddd I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-Q-------------A----------------------R---------------------T-----I---------TK--T--LQV-----------D-I------- 958
N.CM.04.04CM_1015_04 I-----------L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--L-V-----------D-I------- 963
N.CM.06.U14296 I-----------L------------A---I----------V------X---S---K------N---------------X--------------I-----------------------------T-----I----------N--T--L-V-----------D-I------- 963
N.FR.11.N1_FR_2011 --I---------L----------------M----------V------P---S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--L-V-----------D-I------- 963
P.CM.06.U14788 I----------FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D--I--L--Q---T------L-----Q-------D-I-----T- 953
P.FR.09.RBF168 I----------FL----------------V----A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------L-------------D-I-----T- 952
CPZ.CD.90.ANT --I-----S--F-----MAD---KS---------S------------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q--L--L------TQ--N--L---Q---H-----D-V-----Q- 955
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------M----------------I----S-----I----------STA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------S-V-K-------R-D-I------- 959
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 I-----------L---------------------------V------P---SNALK------D--H--------------X------------I---------------------------ECT-----I----S----NK--NK-LNL-K---------D-I-----N- 955
CPZ.TZ.06.TAN5 --I--------F-------E---K-----I----------R------P---S-A-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-E---------I---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----L-V---------A-D-V-----R- 952
CPZ.US.85.US_Marilyn I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T-----I----SEL--DL-----L-V-----------D-I------- 958
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------L-------------D-I-----T- 948
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 I----------F----------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------Q-------Q----------V------------T--D--I----SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 I----------FL---------------------A-----A------P--AS-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------L-------------D-I-----T- 951
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B.FR.83.HXB2 LWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----------------------------------------G-----..........- 1004
A1.CM.08.886_24 -------------N---------------------------G-----..........- 1004
A1.CY.08.CY236 -----------------------------------------G-----..........- 1001
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------------------------------------N----G--N--..........- 1001
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------------G------------LKH------------G-----..........- 1003
A1.RU.11.11RU6950 -------------N---------------------------------..........- 1004
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
A1.SN.01.DDI579 ------------------I----------------------G-----..........- 1003
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------K----------------------------G-----..........- 1004
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------E-------------H------------------..........- 1001
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------G---------------------------G-----..........- 997
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------------------------------G-----..........- 1004
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------------------------------------------..........- 1003
B.CA.07.502_1191_03 --------------E--------------------------------..........- 1004
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------V-----------------------------------..........- 1008
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------------------------..........- 1009
B.CU.14.14CU005 --------------E--------------------------------..........- 1004
B.ES.14.ARP1195 --------------E---------------------------G-N--..........- 1010
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------V-----------------------..........- 1003
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------..........- 1003
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------..........- 1007
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------V---------------M-------..........- 1003
B.RU.11.11RU21n -----------------------V-----------------------..........- 1008
B.SE.12.SE600057 -----------------------V-----------------------..........- 1003
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------------------------..........- 1008
B.US.13.RV_1 -----------------------------------------------..........- 1004
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -----------------------------------------------..........- 1002
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------L-------------V---K--------A----------..........- 1000
C.BW.00.00BW5031_1 -----------------A---------K---Q----A----G----N..........- 1006
C.CN.10.YNFL19 --------------------------XK--------A----G-----..........- 1004
C.CY.09.CY260 ----------------------------E-------A----G-----QNME......- 1011
C.ES.14.ARP1198 -----------------------V------------A----G-----..........- 998
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------------A----G----N..........- 1006
C.IN.09.T125_2139 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1001
C.KE.05.05KE369195V4 ------------------I------------Q----A----G-----..........- 1000
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1002
C.SE.13.SE600311 ------------------------------------A----G-----QSME......- 1019
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------K----------V---KH-------A----D-----QNME......- 1004
C.US.11.17TB4_4G8 -----------------------V------------A----G-----..........- 1014
C.YE.02.02YE511 -----------------------V---K--------A----G-----..........- 998
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---------------------------K--------A----G----N..........- 1007
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------E---------------------A----G-----QNME......- 1009
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------G----..........- 1009
D.CY.06.CY163 -----------------------V-------------G----G----..........- 1003
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------V-----------------------..........- 1003
D.KR.04.04KBH8 ------------S----------------------------------..........- 1003
D.SN.90.SE365 --------------E--------------------------------..........- 1009
D.TZ.01.A280 ------------H--------------------V-------------..........- 1005
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------E--------------------------------..........- 1003
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------V-----------------------..........- 1005
D.YE.02.02YE516 -----------------------V-----------------G-----..........- 1005
D.ZA.90.R1 -----------------------V-----------------------..........- 1003
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------E--------------------------G-----..........- 1008
F1.AR.02.ARE933 --------------E------------------------M-G-----..........- 1004
F1.BR.07.07BR844 --------------E--------------------------GG----..........- 1010
F1.BR.10.10BR_PE107 --------------E--------V-----------------G-----..........- 1004
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------E---L----------------------G-----..........- 1007
F1.CY.08.CY222 --------------E---I----------------------G-----..........- 1003
F1.ES.02.ES_X845_4 -------------RE--------------------------G-----..........- 1006
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------E--------------------------G-----..........- 1004
F1.RO.96.BCI_R07 --------------E---------------V----------G-----..........- 1004
F1.RU.08.D88_845 -----------E--E--------------------------G-----..........- 1004
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------NE--------V-----------------G-----..........- 1004
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------NE----------------X---------G-----..........- 1009
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------NE-----------------------------A--..........- 1003
G.CM.07.920_49 -------------NE-----------LK------------------N..........- 1003
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------NE--------------------------G-----..........- 1003
G.CM.10.DEURF10CM020 --------------E--------------------------G-----..........- 1003
G.CN.08.GX_2084_08 -------------NE--------------------------G-----..........- 1008
G.ES.09.X2634_2 -------------NE--------------------------G-----..........- 1008
G.ES.14.ARP1201 ----X--------N-X-------------------------G-----..........- 1003
G.GH.03.03GH175G -------------NE------------K-------------G-----..........- 1004
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------N---------------------------G-----..........- 1002
G.NG.09.09NG_SC62 --------------E--------------------------G-----..........- 1003
G.PT.x.PT3306 -------------NE---------------------G----G-----..........- 1003
H.BE.93.VI991 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
H.BE.93.VI997 --------------E--------------------------G-----..........- 1001
H.CF.90.056 --------------E-------E------------------------..........- 1003
H.GB.00.00GBAC4001 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------E--------------------------G-----..........- 1001
J.SE.93.SE9280_7887 P-------------E--------------------------G-----..........- 1002
J.SE.94.SE9173_7022 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------#.Y--E--------------------------G-----..........- 1002
K.CM.96.96CM_MP535 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.AF.07.569M --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.CM.11.1156_26 -----------------------------------------G-----..........- 1003
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------------------------------------------..........- 1002
01_AE.HK.04.HK001 -----------------------------------------G-----..........- 1001
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------------------------------------G-----..........- 996
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------------------------------------G-----..........- 1002
01_AE.SE.11.SE601018 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------------------------------D-----..........- 1004
01_AE.TH.90.CM240 -----------------------------------------G-----..........- 1009
01_AE.US.05.306163_FL -----------------------------------------G-----..........- 1002
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------------------GG-T--..........- 1004
02_AG.ES.06.P1423 -----------------------V------------N----G-----..........- 1003
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------------------K-------------G----N..........- 1002
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B.FR.83.HXB2 LWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------------------N----------------G-----..........- 1008
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------------V--L--------------G-----..........- 1004
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------------N---------------------------G-----..........- 1004
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------------------------G-----..........- 1004
02_AG.SE.11.SE602024 -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------T--L--------------GG-N--..........- 1004
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------------------V-----------------G----N..........- 1004
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------N---------------------------------..........- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------------------N----G-----..........- 1003
05_DF.BE.x.VI1310 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------E--------------------------G-----..........- 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1004
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------N--------------H------------G-----..........- 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------E-----------V---K--------A----------QNME......- 1007
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------I----------------------G-----..........- 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------D-E--------------------------G-----..........- 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------E--------------------------G-----..........- 1011
14_BG.ES.05.X1870 -------------NE--------------------------G-----..........- 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------------------------------G-----..........- 1002
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------R------------------G-----..........- 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
18_cpx.CU.99.CU76 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------------G-----..........- 1003
20_BG.CU.99.Cu103 -------------NE--------------------------G-----..........- 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------V-----------------------..........- 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------------E------------G----N..........- 1004
23_BG.CU.03.CB118 ------------SNE--------------------------G-----..........- 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------NE-------------H------------G-----..........- 1000
25_cpx.CM.02.1918LE --------------E--------------------------G-----..........- 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------------------------------G-----..........- 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------E-----------LKH------------G-----..........- 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------..........- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
31_BC.BR.04.04BR142 ---------L-------------V---K--------A--M-------QNME......- 1014
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------E-------------E--------E---G-----..........- 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------------------G-G-----..........- 1004
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------------------------------G-----..........- 1004
35_AD.AF.07.169H -----------------------------------------G-----..........- 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------------N------------G-----..........- 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------------------------M-G-----..........- 1001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------E--------------------------G-----..........- 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------E--------------------------G-----..........- 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------E--------V---K-------------------..........- 1004
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------------------------------------..........- 1008
43_02G.SA.03.J11223 --------------E---------------------N----G-----..........- 1003
44_BF.CL.00.CH80 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------V-----------------G-----..........- 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
47_BF.ES.08.P1942 --------------E--------------------------G-----..........- 1003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------------M-G-----..........- 1004
49_cpx.GM.03.N26677 ------------K-----------------------A----G-----..........- 1001
50_A1D.GB.10.12792 ------------------L-----------------S--M-G-----..........- 1002
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------G-----..........- 1004
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------------------------------G-----..........- 1004
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------------------------------G-----..........- 1004
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------..........- 1004
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------------------------G-----..........- 1004
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------------------------G-----..........- 1006
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------K-------------G-----..........- 1000
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------------------------------------G-----..........- 1004
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------------------------------------G-----..........- 1001
60_BC.IT.11.BAV499 ---------L-------------V---K--------A--M-------..........- 999
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------K--------------K--------A----G-----..........- 1000
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------N---------------------------------..........- 1004
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------------------K--------X----G-----..........- 1004
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------------------K-------------G-----..........- 1000
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------------------G-----..........- 1002
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------------------G-----..........- 1002
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------G-----..........- 1002
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------EL-------------------------G-----..........- 1006
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------E--------V-----------------G-----..........- 1004
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------V---------------------..........- 1005
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------------------------------------G-----..........- 1004
O.BE.87.ANT70 ------------KG--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP- 1010
O.CM.98.98CMA104 ------------KG--------------H-------A-SM--G-T-SESVEQPGEIS- 1010
O.CM.98.98CMABB141 ------------QG----------------------T-SM----T-SESVEQPGEIP- 1010
O.CM.98.98CMABB212 ------------KG----------------------N-SM----T-SENMDQLGETP- 1010
O.CM.98.98CMU5337 ------------KG--------------H--X----P-SM--G-T-SESVEQPGEIP- 1010
O.CM.99.99CMU4122 ------------KG--------------N-------T-SM--G-X-SENVEQLGEIP- 1010
O.FR.92.VAU ------------KG----------------------A-S---G-T-GESVEQPSEIP- 1011
O.GA.11.11Gab6352 ------------KG----------------------S-S---G-T-SENMEQPGEIS- 1010
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP- 1010
O.US.10.LTNP ------------KG----------------------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP- 1010
N.CM.02.DJO0131 -------------G-----------------------G----G-A-NQDMA......- 1013
N.CM.02.SJGddd ------------KG-----------------------G----G---NQEME......- 1010
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------G-----------------------G----G---NQDME......- 1015
N.CM.06.U14296 -------------G-----------------------G----G---NQDMD......- 1015
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------G-----------------------G----G---NQEME......- 1015
P.CM.06.U14788 ------------KG--------------N------------DT-R-SESLEQSG...- 1008
P.FR.09.RBF168 ------------KG---------------------------DI-R-SESLE......- 1004
CPZ.CD.90.ANT ----------K-QEE------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--..........- 1003
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------L--QEE-------------------E-AN-L-D----N..........- 1007
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------------QGE-----------L---------A--M-D----S..........- 1003
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------KEGE-------------KE-------AGSMDD--N-T..........- 1000
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------KE-EEV-----------K--------A-SM-G----S..........- 1006
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------------KG---------------------------DT-G-SESLEQSS*IP- 1005
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------------KG----------------------X-SM-XG-T-GESMEQPGEIP- 1010
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------KG----------------------N----DT-G-SESLEQSGQVS- 1009
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPL..GD.AR.LVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGH.N.KVGSLQYLALAALIT.....PKKI 159
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------------------A-N-------H--K--I----------R--K---------..--.--.--VK----------G----H------KLR-----I--D--------H--T---E------I---R---K-------.-.----------K--V-.....-TRA 159
A1.CM.08.886_24 ---------------------N----------K--KK-L-----D-R--KV--------..-N.--.--VR-----Q---K-----H-------LRK-------D-------------------------QV---S-A--T--.-.----------K--V-.....-TRT 159
A1.CY.08.CY236 ------------------K--H----------KR-KN-R----F--R--KV--------..R-.-T.--VK-----Q---K--Q--H-------L------I--DM--H-------N----------I--QV---S-D-----.-.----------R--VA.....---- 159
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---------------------H----------K--KN-V----F--R---V--------..XX.--.-EVK------X--K-----H------KLRG----I--DQ-------H-------------I--QV-R------T--.-.----------K--V-.....-T-T 159
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------N----Y---R-R--KE---------R--KV--------..E-.--.I-V------Q---K--Q--H-------L------I--D-------VH--K---E------I-------S-------.-.------F---K--V-.....---T 159
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------N----------K---E-R-------G---V--------..--.--.--VK------A--K-----H-------QG-----I--D---------H-----E------IV---GR---N-P---.-.----------K--V-.....-TRE 159
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------H--------I-R--KD-V-K----CRN--E--------..--.-T.IIVK---------KE-Q--H-------L-S----I--DM-------H-------------I---V---S---LS--.-.----------K--VA.....-ART 159
A1.SN.01.DDI579 ---------------------N--------I-K--KD-------DCR---A--------..--.-M.--VR------P--Q-----H-------Q------I--D--------H-----------R-I--Q--R------T--.-.----------R--VA.....S--T 159
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV--------..--.-K.I-VR-----N---Q--Q--H-------LR-----I--D--------H--N--T-------I--QV---S----T--.-.----------K--V-.....-PR- 159
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------------------N--------I-K--KN------F--RN-KVA-------..-E.-K.--VR---------K--Q--H-------LN-----I--D--------H--K----------I--QV---S-------.-.----------K--V-.....-T-- 159
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------N----------K---E---------R---V--------..KE.--.-IVR------P--K-----H-------QG-----I--D---H-----------E----R-I--E--R---------.-.----------R--VA.....STRT 159
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--KV--------..-E.--.-IVR------P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K-------.-.----------K--VA.....STRT 159
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------N--------I-R--K--V-K-----RN-----------..-E.--.IIVR------I--K-----H-------QN--H--I--D---H-----------E------II-E------------.-.----------K-VVA.....STRT 159
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------N-------Y-IHX-K--KE-G-------TN-----------..--.SK.--VI------------------------R--R-----D---H-----------A----N-I--R--R---D-----.-.----------T--L-.....---- 159
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------I-K--N--------D----K---------..--.-K.---A------------------------R--------NI-------------------N-----R-R---------.-.Q---------V--TA.....T--T 159
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------IHI-K--K--I-K-----TN-----------..--.-K.--V------------------------ERK----I--G-------Q-H-----E----N-I--NR-R---------.-.E---------T----.....--R- 159
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------N----------R--K-----------------------..--.-K.--VI-----S------------------G--I-----DS--------------E----N-I---------N-----.-.----------T---K.....-R-A 159
B.CU.14.14CU005 ------------------NA----------I-K--KR-V-----D--------------..--.-K.-------------------------------------T-------Q-------E----G-I-------S--FP---.-.----------I--V-.....---K 159
B.ES.14.ARP1195 ---------------------N-I--Y-IHI-K--NR-V--------N--V--------..--.DK.--V-------P-----N-----------E--R-----D-TNH----H-----------Q-I--YR-----------.-.--------------K.....---X 159
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------K--KK-I-------NN-----------..-E.-N.---------------------------ER---------T------------------KN-I--R----S-------.-.-------------K-.....---- 159
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T------------..--.--.----------------------------R--------G---------------E------I--YR-----------.-.----------V----.....---- 159
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------NA--------I-I-K--ER-V-------SN-----------..-G.-K.---I------------------------Q--------N---------------E----Q-----R---S---R---.S.----------T----....PT-RR 160
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------------I-K--KE-V-------T------------..--.-K.--------------E----------------N-----D---K----H-----------H-I--RL-R-E---P---.-.T----K----T----.....---- 159
B.RU.11.11RU21n ---------------------N------IH--K--S--V-K-----RN-----------..--.-K.---K---------K-------A------E--------NI--------------E----N-I--RR---S-------.-.-------------R-.....T--- 159
B.SE.12.SE600057 ---------------------N------I-I-R-----V-K-----RN-----------..--.-K.---K-----------------A------E--------N---R-----------E----Q-I---R---S---R---.-.-------------R-.....---- 159
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------K--H------IH--K--Q--I------NT--K--------I..-E.-K.---K------------------------R--N-----G---------H-----E----N-I--NR-----------.-.----------T----.....---T 159
B.US.13.RV_1 ------------------S-------Y---I-R--K--L-------S------------..--.--.--------------E-------------R--------NI--------------E----N-I------SS-------.-.---------------.....---R 159
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------------A--------IHI-K--K--A-------HN-----------..--.-S.M---------------------------E--------G---K---QH------E----N-I--Q--I---------.-.-------------V-.....--RR 159
C.BR.07.DEMC07BR003 -------L--------K----N--------I-KR-K--Y-------R--K--------V..-E.-K.---------Q----A----H---V---LR--------D-------IH-----A-----------R-----D-----.-.----------T---K.....--RR 159
C.BW.00.00BW5031_1 -D----GL-------------N----------RR-N-------H--R--KV--------..--.--.---K---------------H-------LR--N-----G-------MH-----A-------I--R--I---D-----.-.Q---------T---K.....--RP 159
C.CN.10.YNFL19 -------L--------K----N----------KR-N--------D-R--KV--------..-E.--.---K-----Q---K-----H-------LRK-N--IE-G-------M------A-------I-----I---D-----N-.----------T---K.....--R- 160
C.CY.09.CY260 -------L--------K----N----------K--N----------R---V--------..-E.-S.---R-----Q----E----H-------W---------G-------MH-----A-----Q-I-----I---------.K.----------T---K.....---T 159
C.ES.14.ARP1198 ---K--GL--------K----N--------I-KR-Q--S-------R--K----X----..-G.--.--------------E----H-------LRG-------G-------IH-----T-------I-----I---N-P---.-.----------T---E.....---- 159
C.ET.02.02ET_288 -------L--------K--A-N--------I-RR-N--L-K-----RN--T--------..-E.--.-IVK-----Q---------H-------LRG-T-----C-------MH-----AE------I--QR-----D-----.-.----------T--LK.....---R 159
C.IN.09.T125_2139 -------L-------------H----------RR-K--V-------R--KV--------..-E.-K.---K-----QP--------H-------LRS-N-----G-------MH--N--AE------I---L-I---D-P---.T.----------T---R.....--Q- 159
C.KE.05.05KE369195V4 -D-----L-------------N----------RR----------DCR--KV--------..--.--.-I-K-----Q----E----H-------L-K-------G-------MH-----A-------I---------D-----.-.----------T---K.....---- 159
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------L--------K----N----------RR-D----------R--K---------..--.--.---K-----Q----A----H-------L---------D-------MH-----A-----Q-I---V-----D-----.-.----------T---K.....---- 159
C.SE.13.SE600311 -------L--------K--A-N--------I-K--K----------R--K---------..-E.--.-I-K-----QP--------H-------LRK----I--G-------MH-----AE------I--Q--R---N-----.S.----------T---K.....---T 159
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------L----I--------N----------RR-N--Y-------R--KV--------..--.--.---K-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----T---D-----.-.Q---------T--VK.....---- 159
C.US.11.17TB4_4G8 -------L--------K-K--H----------RR-N----------RN-KL--------..-E.-K.IIVK-----QP--------N-------LR--N--I--G-------MH-----AE------I--Y------D-----.-.----------T---K.....---R 159
C.YE.02.02YE511 ------GL-------------N--------I-RR-S----------R--KV--------..-E.--.---K---------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---D-----.T.----------T---K.....---- 159
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------L-------------N--------I-K-----V------NR--KV--------..--.-K.-I-K-----Q----A----H-A-----LGK-------G-------IH-----A-----Q-I-----F---D-----.-.----------T---K.....--QR 159
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------GL-------------N--------I-R--S----------R--KV--------..-E.--.---K-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D-P---.-.----------T---K.....---R 159
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------I----------I-K-TA--------D----K---------..--.-K.--VI------------------------R--------G-------M-------E------I---R-----------.-.----------T---K.....--QR 159
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--K---------..--.-K.--V------N------------------R--------G-------M--------------I---R-----------.-.----------T---A.....--QR 159
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------------KQ-KR-W------C-N-----------..-E.-K.--VK----------E-------------R--------G-------TH-----A-----Q-I---R-IS--N-P---.-.----------T--LA.....---- 159
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N------------..--.-K.--V------N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D-----.-.----------T----.....--R- 159
D.SN.90.SE365 ------------------K-------------K--Q--C-K---D----K---------..-E.--.--VK----------E-------------E--------G-------I-------E----Q-I---------D-----.-.----------T--RA.....-R-- 159
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--K---------..--.--.--V-----------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D-----.-.----------I---K.....---- 159
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------K-------------K--K--W--------------------..-E.--.--VK----------K-------------G--------G-------T------AE----Q-I-----I---N-----.-.----------T---K.....--QT 159
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------S---G-----I---KQ-N--L-----DC-N-K---------..-E.--.--VR-----Q----E-------------R--------G-------I------AE------I-----F---N-----.-.----------T--V-.....--R- 159
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----K---------..-E.-K.--VI-----N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D-----.-.----------T---A.....-RRR 159
D.ZA.90.R1 ------------------N-------Y--H--K--K--------D----K---------..-E.E-.--VK----------K----P--------R--I-----G-------I-------E------I---R-----------N-.----------K---A.....S--T 160
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------N-------Y-IH--K--K--V----F--R---V--------..RK.DK.---------N----E------------LGK----I--SM--------------E----R-I--YR-----N-----.-.----------T---H.....---V 159
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R---V--------..EE.-K.---I-----------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N-----.-.RL--------T---A.....-Q-T 159
F1.BR.07.07BR844 ------------------N-------Y---I-K---R-V----FQ-R---V--------..NE.-E.---------L-----------------QG--N--I--G-------I-------E------I---KI----N-----.-.----------T---A.....---T 159
F1.BR.10.10BR_PE107 ------------------N-------Y--H--K-TKN-V----F--R------------..KE.DK.--------------E------------LG-----I--G-------IH------E----Q-I--YKI----N-----.-.----------T----.....---T 159
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------X-----N-------Y--HI-R--K--C-------RN-----------..DK.-N.I-V------------------------QG--R--I--G-------I-------E------I--YR-----N-----.ST----------T---A.....--GT 160
F1.CY.08.CY222 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--K--------I..-E.-I.I-V-----------E------A-----QG-----I--G-------I-------E------I---KI----N-----.-.----------T---P.....---T 159
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------N-------Y--H--K--KK---------R------------..D-.-K.V--------------------------QG--R--I--GT------IH-----------R-I--YK-----N-----.-.----------T---A.....T--T 159
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------------K--N----Y-K---Q--NK-V----F--R--KV--------..KE.D-.----------A----------------QG--R--I--G-------I------AET-----I--YKI----N-----.-.----------T--VA.....---T 159
F1.RO.96.BCI_R07 -*----------------N-------Y--HI-K--KK-S----F--R---V--------..EE.-K.--V-----------E------------QG-----I--G-------I--------------I--YR-----N-----.-.----------T---A.....---T 158
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R------------..EE.-K.I-V-------P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N-----.-.----------T--VA.....---T 159
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------N----------RR-Q----------R---V--------..ENDSK.---V---------K-----H-------Q---R-----G-------K-------E------I---R-----N-----.-.----------T--V-.....---V 160
F2.CM.10.DEMF210CM001 -X-------------------N----------R--A--------Q-R---V--------..A-DST.---V-----------------------R---R-----G--------H------E-T--N-I---R-----N-----.-.----------T---N.....--RT 160
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------L-----N----------K--K----------R---V--------..K-DSK.---V---------------H-------Q-X-R-----G--------H------E----N----YR-----N-----.-.----------T----.....---- 160
G.CM.07.920_49 ---------------------N--------I-K--QR---------R--KV--------..--.-T.--VR------P--K--Q--H-------L------I--D---R----H------E------I--QV-R---------.-.----------KV-VA.....---- 159
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------N----------K--K----------R--KV--------..--.--.-IVR-----N---KA----H------SLR-----I--D-------SH-------------I--Q--R---------.-.----------K--V-.....-TRR 159
G.CM.10.DEURF10CM020 ---------------------N--------I-R--K----------R--K---------..-E.-K.--V----------KE-Q--H-------QR-----I--D--------H-------------I--QL-R---------.-.----------R--V-.....---- 159
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------N----------K--K----------R---V--------..--.-K.-IVR---------K--Q--H-------QR--H-----D--------H-------------I--QL-R-K-------.-.----------KV-V-.....-T-- 159
G.ES.09.X2634_2 ---------------------N----------K--K----------R--KV------L-..--.-K.--VR---------------H-------QG-----I--D--N-----Q--E---N------I--R--------P---.S.----------K--V-.....-TRA 159
G.ES.14.ARP1201 ----------------K--A-N--------I-K-------------R--KV--------..--.-K.I-VR----------E----H----K--QG--N--I--D-XN--X--H------K------I--QL-R---------.-.----------K--VP.....ST-T 159
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--KV--------..--.-T.--VK---------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E------------.-.----------K--VK.....-ARK 159
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV--------..-E.-T.---K-----N---K--Q--H-------QR--I--I--D--------H--N----------II-E--R-K-------.-.----------K--VR.....TP-- 159
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------K--N-------HI-K---K-S-------K---V--------..E-.-K.--VR---------K--Q--H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R---------.-.----------K--VQ.....-T-- 159
G.PT.x.PT3306 -------V-------------N--------I-K--K----------R--KV--------..--.-K.--V----------------H-------QR--H--I--D--------H-------------I--EL-R----F----.-.----------K--VP.....Q--T 159
H.BE.93.VI991 ------------------K--N----------K--KK-V-------TN-KT-------V..--.--.-------------------H-------QE-----I--D--------H-------------I---R---I-D-----.R.----------T---S.....--RT 159
H.BE.93.VI997 ------------------NK------Y---I-K--NR-V-----D--------------..--.--.---------------------------Q---------G-------TH------E----G-I--RV-----------.-.Q---------T--VA.....---T 159
H.CF.90.056 ------------------N-------Y--HI-R----------F--T------------..-E.--.---------N----E------------L-------E-G-------MH------E------I--RV-R---N-P---.K.Q--T------T--VA.....---- 159
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--K---------..-E.--.---I-----N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T--.-.----------T--V-.....---T 159
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--KV--------..-C.-E.--V------------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I---------------.-.----------T---K.....---R 159
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--K---------..-E.-I.---------Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D-----.-.----------T---R.....--RR 159
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------N-------Y--N--K---Q-L-----D-R--K---------..-E.--.--V------Q-----------------R---R-----G-------MH-------------I--Q------D-----.-.----------T---K.....--RR 159
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--K---------..--.-E.--V-----------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R-----------.T.Q---------T---A.....---T 159
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--K---------..--.-E.--V------L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C----.-.----------T--VA.....-RRP 159
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-KV----Q---..-E.G-.-I-R-----Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS--.-.----------K---A.....---T 159
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------A-N--------I-K-------------Q--KV-------I..-E.--.---R---------------H-------Y------I--D--------Q-----A-------I--EV-R-----P---.-.----------K--V-.....S--- 159
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------------N----------K--KN-S-------Q--KV-------I..-E.--.---R-----Q---K-----H--A----QRN-N--I--D---R---IQ--E---E----R-I--QV-RC----PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--K---------..-E.--.---K-----Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS--.-.----------R--TG.....--GS 159
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------N----------K--KK---------W--KV-------I..-E.-K.---R-----Q---K-----H-------QGK----I--D---R----Q------ET---G-I--KV-R---X-PS--.-.----------K--T-.....---- 159
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------H----------K--KR-C-------Q--KV--------..-E.-I.---R-----Q---K-----H-------QRT-N--I--D---R-------N----------I--QV-RY----PS--.-.----------R--T-.....--RT 159
01_AE.SE.11.SE601018 ---------------------H--------I-K-TKK-S-K-----Q--KV--------..-E.-T.I--R-----Q---K-----H-A-----Q-E----I--D---R----Q-----------E-I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....---- 159
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------I-----K--N--------I-R--KE-V-K-----QN-KV--------..-E.-I.--VR-----Q---K--Q--H-------QRE----I--D---H----Q------E------I--QV-KS----PS--.-.----------K--TI.....--RV 159
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------N--------I-K--KK---------Q--KV--------..-E.--.---R-----Q---K-----H-------QRK----I--D---K----Q--G----------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
01_AE.US.05.306163_FL ------------------K--N-I----I---K--KK-S-------Q--KV----Q--I..-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q-----A-------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------L--K--H--------I-R--KD-S-------R---V--------..--.-K.-IVR------------Q--H------KQES----I--D-------MH------G------I--QV-----------.-.----------K--VP.....-V-T 159
02_AG.ES.06.P1423 ---------------------N----------K--GK---------R--K---------..ES.-T.-------------------H-------M------I--D--------HH-N---E------I--QV-R---------.-.Q---------K--V-.....-TRT 159
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------------A-N--------R-K-TKD--------TR--KV--------..--.--.--VK-----N---------H------KQ------I--D--------H-----------Q-I--QV-R-S-------.-.----------K--V-.....-TRK 159
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPL..GD.AR.LVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGH.N.KVGSLQYLALAALIT.....PKKI 159
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------N-I------I-K--KK-V-------N--KV--------..--.-K.---R---------------H------KQ------I--D--------H-------------I--QV-R-I-------.S.----------KV-V-.....-TRR 159
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--KV--------..--.-T.---R---------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E--.-.----------K--V-.....-TRT 159
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------------N--------I-K-TQ----------R--KA--------..--.--.-IVR---------------H------EQ------I--D--------H-----T----------QE-R---------.R.----------K--V-.....-TRR 159
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------N----------K--K-------F--R--KVC-------..--.--.--VR---------------H------KQ------I--D-----------N----------I--E--R---------.-.----------N--VA.....-T-T 159
02_AG.SE.11.SE602024 ---------------------N----Y---R-----D-C-K--F-CRN-KA--------..--.--.---R-----Q---------H-------Q-T----I--D---------------E------I--Q--R-I-------.S.----------K---A.....-V-T 159
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------N----------K--HR---------R--KV--------..--.-T.-IVR-----QP--------H----V-QQ------I--D--------H------E---------QV-R-K-------.-.----------K--V-.....-TRR 159
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------N--------N-K--KD---------R--KV--------..--.-K.---R----------E----S-------L----S-I--D--------H-------------I--QV-----D-----.-.----------K--V-.....-T-T 159
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN-----------..--.-K.---K-----------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R---.-.-------------R-.....---- 159
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--KV--------..-E.--.--VR-----QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R-----------.-.--------------S.....---T 158
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN-----------..--.-K.--V-------------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F----.-.----------T----.....---T 159
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--K---------..-S.-E.---------N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D-----.-.----------T---K.....-E-R 159
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV-------V..-E.-K.---K-----Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D-----N-.----------T---K.....---- 160
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV--------..-E.--.---K-----Q---------H-A-----LRS-N--IE-G-------M------A-------I---V-I---D-----N-.----------T---K.....--R- 160
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--K---------..-A.-E.--V-----------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR-----------.-.----------T---N.....-R-T 159
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--K---------..-E.-S.-I-K----------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N-----.K.Q---------T----.....---T 159
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R---V--------..-P.-T.--VI----------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P---.-.----------K--V-.....-T-V 159
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---V--------..EK.-E.---------QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N-----.-.----------T---A.....---T 159
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--K---------..--.-K.--V-----------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D-----.-.----------T---H.....---- 159
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--KV--------..--.-K.X-VR---------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P---.S.----------K-VV-.....--QT 159
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV--Q-----..EE.--.---K-----Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN--V--------..-G.-K.IIVK------P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R---------.-.----------K--VG.....ETRT 159
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN--V--------..E-.-K.---A------P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N-----.-.----------T---A.....---T 159
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--KV--------..--.-T.--V----------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R-----------.-.---------------.....---T 159
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-KV--------..--.-K.--VK---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R---------.-.----------K--V-.....-TRS 159
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--KV--------..--.-K.-IVR---------K-----H------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH---.-.----------K--V-.....-T-- 159
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R---V--------..-E.-T.-IVR------S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL-----------.-.----------KV-VA.....A-RT 159
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--K---------..--.--.--VR---------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T--.-.----------R--VA.....---- 159
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H------K-I-K--K--C-K-----TN-----------..-E.-K.-I-K---------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S-------.-.----------K--V-.....-T-- 159
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--KV--------..--.-N.-IVR---------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P---.-.----------K--V-.....-T-- 159
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H------------..--.-E.--V-----------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D-----.K.----------R--VA.....---- 159
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--KV--------..--.--.---R-----Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK-------.K.----------K--VA.....T-RT 159
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--K---------..--.-E.--V------Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P---.-.Q---------T----.....---- 159
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T---V--------..--.-K.--VI------------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T--.-.----------T--TK.....---T 159
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R---V--------..EE.DELV---------------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI----------.-.---------------.....--R- 160
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-K---------..-E.--.---K-----Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D-----.-.Q---------T---K.....---- 159
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--K---------..-S.-E.---------N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH--------.-.----------K---K.....---R 159
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--KV--------..-E.-K.I--R-----Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS--.-.----------K--T-.....Q-R- 159
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--KV--------..-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN--V----Q---..--.--.I-VR---------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S-------.-.----------K----.....-T-T 159
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--KV--------..--.--.---R---------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P---.-.----------K--V-.....-T-R 159
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD--V--------..-E.-W.--VR-----QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P---.S.----------K--VP.....-TRK 159
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN--V--------..QE.DK.---------------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N-----.-.----------T---A.....-Q-T 159
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T------------..-E.--.--V-------------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N-----.-.----------T---A.....---- 159
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--K---------..-E.-A.--V-----------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N-----.-.--K-------T---K.....---- 159
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------N------I---K--K--H-------I--K---------..--.S-.---K------------------------R--------D---------------E----NTI---R-----------.-.Q---------T----.....---- 159
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N----------K--K----------RN-KV-------X..X-.-T.-XXX-----Q------Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R---------.-.----------K--VK.....-TRK 159
44_BF.CL.00.CH80 ------------------N-------Y--H--K--KR-L----F--R---V--------..E-.-X.---------------------A-----QG--R--I--G-------IH-----T----------YK-----N-P---.-.----------T--VA.....---T 159
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------H----------K--KR--------TR--KVAA------..--.-T.--VR-----Q---K-----H-------L---------D---------H------------I--QV-R------T--.-.----------K--V-.....-TRT 159
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR---V--------..DK.DT.---------------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N-----.-.----------T--VA.....---T 159
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--K---K-----..EEENK.--V------N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N-----.-.----------T---A.....T--A 160
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------N----------K--KK-C-------QN-KV--------..EG.-K.---K-----Q---K--Q--H-------QRD----I--D--------HH------------I--QV-RR----PT--.-.----------K--T-.....Q-R- 159
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--KV--------..-E.--.--VR-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P---.-.----------T---K.....T-R- 159
50_A1D.GB.10.12792 -------V-------------H-I----I-I-K--KN-V----F--RN-KT--------..--.-K.--VK---------K-----H-------LR-----I---Q-------H------E------I--QV---S-------.-.Q---------K--V-.....-TR- 159
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV--------..-K.--.---R-----Q---Q--Q--H-------QRD-N--I--D--------H--E----------I--Q--IH----PS--.-.----------KT-T-.....--R- 159
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------H-V--------K--KK-V-------Q--KV--------..-E.-K.--VR-----Q---K-----H-------QGL----I--D--------Q-----A-------I--QV-RH----PS--.-.----------K--T-.....--R- 159
53_01B.MY.11.11FIR164 ---K-----------------N------I---K--K.-V-------QN-KV--------..--.-K.I--R-----Q---Q-----H-------QGN-N--I--D--------HH----------NTI--QRIRS----PS--.-.R---------T--T-.....Q-R- 158
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------K---------I-I-K--K--V-K---D-M--K---------..-G.-K.------------------------D--RES-------D---------------E----N-I--RV---S-A-----.-.----------K--T-.....---- 159
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------N--------I-K--K----------Q--KV-------I..-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRT-R--I--D---R----H--N--------R-I--QV-RH----PS--.-.----------K--T-.....---- 159
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------K----N--------I-K-TK----------R--KV--------..--.--.-IVR-----Q---------H-------Q------I--D--------H------E------I--QV-R-S-------.S.----------K--V-.....-T-K 159
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------K----N----------RR-N----K---D-R--KV-------V..-E.-T.-I-K-----Q---------H---V---LR--T--IE-D---H----------A-------I-----I---D-----K-.-----H----T---K.....---- 160
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------------H-------HI-K--KK-S-------Q--KV--------..--.-K.I--R-----Q---K-----H-------QGN-N--I--D--------N-------------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....---- 159
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------------N----------K--KN---------Q--K--------I..-E.-K.I--K-----Q---K-----H---V---LR--N--I--D---R----Q-------------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--G- 159
60_BC.IT.11.BAV499 -------L--------K----N----------KR-S--Y-------R------------..EE.T-.-------S-Q---------H-------LR--R-----D-------VH-----A-------I---R-----D-----.-.----------T---K.....---R 159
61_BC.CN.10.JL100010 -------L--------K----N----------KR-N--------D-R--KV--------..-E.--.---K-----Q---------H---V---LRK----IE-D--------------A-------I-----I---D-----N-.----------T---K.....---- 160
62_BC.CN.10.YNFL13 -------L--------K-K--N----------RR-N----------RN-KV-------V..-E.--.---K-----Q---------H-------M------IE-GM-------H-----A-------I-----I---D-----...----------T---R.....---- 158
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------N------I---K---E---------R--KV--------..--.--.--VR-----QK--------H-------RE--------D--------H--E---ET-----IV-E---T--N-S---.-.----------K--V-.....-TRE 159
64_BC.CN.09.YNFL31 -------X--------K----N----------KR-K----------R--K---------..-E.--.---K-----QP--------H-------WR--N--IE-G-------M------A-------I-----I---D-----T-.----------T---K.....---R 160
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------K----N--------I-RR-K----------R--K---------..--.--.--MK-----Q----E----H-------MRG-N--IE-D--------------A-----R-I--Q--L---N-----.-.----------T---K.....---- 159
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------------H-I------I-K---K---K-----Q--KV--------..-E.-I.---R-----Q---K-----H-------Q-N-R--I--G--------H-------------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--Q- 159
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------H----------K---K---K-----Q--KV--------..-E.-M.--VR-----Q---K--Q--H---M---Q-N----I--D--------H-------------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....--Q- 159
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------N----------K--KK---------Q--KV--------..-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QGK----I--D---R----Q-----------R-I--Q--RC----PS--.T.----------K--T-.....T--T 159
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--KV--------..-K.-E.---I-----N-----------------QG--R--I--G-------I-------E----N-I--Q------------.S.----------TXXRX.....--X- 159
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---VG-------..EE.-T.--V------------------------RG--R--I--GT------I-------E----------R-----------.-.-------------TP.....---- 159
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------N-------Y--HI-K--KR---------T------------..--.-E.--V---K---------------------R--H-----N--------H------E----S-I--R--R---------.-.--------------A.....--RR 159
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------------N-I------I-K--KK-S-------Q--KV-------M..-K.--.---R-----Q---K-----H-------QEN-N--I--D--------H-------------I--QV-RR----PS--.-.----------K--T-.....Q-R- 159
O.BE.87.ANT70 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TEN-W-------RN--V--S-Y--V..-V.-H.V-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--QR-LTK---PT--.S.Q--T--L---R-VVK.....ARSR 159
O.CM.98.98CMA104 -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R--KD-Y-----X-RN--V--G-Y--V..-Q.-C.I-V------MP---EDQ--H------QY-K-R--I---T--RM------T--TE------T--QR-LTK-D-PE--.S.---T--L---RVVVK.....T-RN 159
O.CM.98.98CMABB141 ---K---L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--KD-Y-------RN-----S-Y---..-P.-C.I-VS-----MP---EE-M-H------QY-K-T--I---T--RM------T--TE----ETI--QR-LTK---S---.S.Q--T--L---R-VVK.....E-RN 159
O.CM.98.98CMABB212 ---------------QKV---T------K-I-K--KN-H-K----FRS---G-G-Y--V..AE.-K.IIV------MP---EE---H------QY-N-T--I---T--RM---H-----T-------I--QR-LTK---P---.S.Q--T--F---K-IEK.....V-RN 159
O.CM.98.98CMU5337 -X-----L-------QKVKA-N----Y-K-RTR---D-S-K--F-XRN--V--S-Y--V..-M.--.VKV------MP----E-M-H------QY-X-T--I---T--RI------T--TE------I--QR-LTK---P---.S.Q--T--L---RVVVK.....A-RN 159
O.CM.99.99CMU4122 -------L-------QKVK--N----Y-KHR-R-TKE-H-K--F-FRN--A--G-Y--V..-M.-C.V-V------MP----E---H------QY-N-T--I---T--RI--QH--T--TE------II-QRILTK---S---.S.Q--T--L---RVVVK.....E-RN 159
O.FR.92.VAU -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN--V--R-Y--V..-P.-C.IMV------MP---EEQ--H------QCRK-I--I---T--K----H--T--TE----R-T--QR-L-Q---PE--.S.Q--T--L---R-VVK.....A-RN 159
O.GA.11.11Gab6352 ------AV-------QKVK--N----Y-K-R-R--KE-Y----F-HRN-----S-Y--V..-E.-W.V-V------MP----E---H------QY-K-K--I---T--RM--I---T--TE------I--QR-LVK--FP---.S.Q--T--L---RV-EK.....A-RN 159
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V..-G.PW.I-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P---.S.Q--T--L---RVVVK.....E-RN 159
O.US.10.LTNP -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TKD-H------TRN-----S-Y--V..-M.-C.V-V------MP---EDQ--H------QY-K-K--I---T--RI--Q---T---E----R-I--QR-LTK---P---.S.Q--T--L---R-VVK.....A-RS 159
N.CM.02.DJO0131 --------V------R--K--H----------R--E--Y------TN--K--------V..-L.--.---------T----S----H------KLGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RP-F-----P---.-.Q--T--H---T-WVG.....V--R 159
N.CM.02.SJGddd -A------V-------K-KK-N----Y-----K--Q--Y------TR--K--------V..-Q.--.---V-----T---QS----H-------LRK-K------M------H---N--AA----Q-I--RP-V-K---P---.Q.Q--T------R-WVG.....V--R 159
N.CM.04.04CM_1015_04 --------V----------I-N-------H--K--K--Y-------R--KT-------V..-Q.-T.---V-----T---QP----H-------LRK-K------M--K----------T-----Q-V--RQ-F-----P---.-.Q-DT------T-WVG.....I--R 159
N.CM.06.U14296 --------V-------K----T----------KR-K--Y------IN---K-------V..-Q.-K.--VI-----T---QP----H-------LGK-K------M--R-------N--TA----Q-A--RP-L-K---P---.K.Q--T------T-WVG.....VQ-R 159
N.FR.11.N1_FR_2011 -A------V----------K-N----------K--K--Y------TN--K-G-------..-P.--.---I-----T---QP----H-------LRK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RQ-I-K---P---.K.Q--T---I--T-WVG.....A--R 159
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT------A-Y--V..-T.-T.IIV------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNX---S---.S.Q---------KVVVG.....KV-R 159
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV------G-Y--V..-A.-T.I-V------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S---.S.Q-----F---KVVVG.....KV-R 159
CPZ.CD.90.ANT I-K-*KIEMI--------NI--------IWETKVLKP-K------ND--KKGE------PTL-.KK.--V-VF---QC---P----H-------CGK-I------T---M--Q---P----Q-V-Q-I--ERILTY-H-KK--.S.Q--T-----FCKILEFR.GY--GP 164
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----K-L----I-----KA-N----Y-I---R-------------EN-KV---I----..-E.-K.---V-----TP--------H------KQ-K----I------HM------N--AE------I--RV------FP---.K.---T-----IS--LQ.....RQPT 159
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -------L----I----VK--N----Y---RXK-T---------DH-N-KVA------F..K-SSK.-X--X--A-AP--KA----H----Q--LGA-------QX------SQ------EL---R-I--QS-GVC---KE--.R.Q-----F---K--XK.....G-VP 160
CPZ.TZ.06.TAN5 -------QV--MI----L---T------IFTTKCC-D-K------TDV-KRAG-I----.TEK.SK.--VLH----AC---A----H-IGL---QGK-C------T------TR--T--AAG-V-Q-I--ERILTF-HF-T--.R.Q--T--F--FKKVVEIQYKK--GP 165
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN--VN------I..DK.-K.I--I-----K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT--.-.------F---K--VG.....QS-R 159
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------------IP-E-VKA-N----Y-K-RTKQ-KQ--------AVN--V--G-Y--V..-P.-E.IIV------MP--KEEQ--H--G----QGK-I--L---T--RI------Q--TE--V---IV-EKLLYK-N-P---.S.Q--T------R--VG.....KVRV 159
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---K---L----X--QKVKA-N----Y-K-R-K--KD--------ATN--V--G-Y--V..-G.-C.IIV------MPX-XAEQ--N------QLRN-R--I---T--RM-----XS--TE------I--QK-L-T---P---.S.Q--T--F---RV-VK.....TR-F 159
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-KR-KN--------AVN--V--G-Y--V..-T.-M.IIV------MP--KEDQ--H-A-VV-SQGK----I---T--R----H--Q------V---I--DRLLT----S---.S.Q---------RV-VG.....KVRR 159
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B.FR.83.HXB2 KPPL.PSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----.---R-------------R------------ 193
A1.CM.08.886_24 R---.---K-----------R-RD---------C- 193
A1.CY.08.CY236 ----.---K--------------D----------- 193
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----.---RI-A----------RA-KE------C- 193
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----.---RI----------R-R------------ 193
A1.RU.11.11RU6950 R---.---R-------------R-R--N-----C- 193
A1.RW.11.DEMA111RW002 N---.---R--A-------R----P--N-I---C- 193
A1.SN.01.DDI579 R---.---R-------------R----------C- 193
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----.---R-------S-----R-P-----N--C- 193
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----.---R-------------R-P--N------- 193
A2.CD.97.97CDKTB48 ----.---R--V----------R----------C- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV ----.---R--V----------R----N-----C- 193
A2.CY.94.94CY017_41 ----.---R--V---------------------C- 193
B.BR.10.10BR_RJ032 ----.--IR-----------------E--S----- 193
B.CA.07.502_1191_03 ----.---R---------------------I---- 193
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----.---K----------------....-V---- 189
B.CN.12.DEMB12CN006 ----.---K------------I------------- 193
B.CU.14.14CU005 ---V.---A---------S----D-K-N---S--- 193
B.ES.14.ARP1195 ----.---K-----------..-D-----SI---- 191
B.FR.11.DEMB11FR001 ----.---K--------V---------------Q- 193
B.HT.05.05HT_129389 ----.---Q------------I----E-P------ 193
B.JP.12.DEMB12JP001 ----.------------------------------ 194
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----.---R-----------------E-------- 193
B.RU.11.11RU21n ----.---------------R--D------IS--- 193
B.SE.12.SE600057 ----.------------------D------IS--- 193
B.TH.10.DEMB10TH002 ----.-----------------M--K--------- 193
B.US.13.RV_1 ----.------------------------------ 193
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----.---A-------------M------------ 193
C.BR.07.DEMC07BR003 ----.---K--V-------*--RD---N------- 192
C.BW.00.00BW5031_1 ----.---R--A-------R--R-R--N------- 193
C.CN.10.YNFL19 ----.--IQR-V-----N----M-R--N------- 194
C.CY.09.CY260 ----.---R--V---------------N------- 193
C.ES.14.ARP1198 ----.---R--A--K-------R-R--X------- 193
C.ET.02.02ET_288 ----.---S--V----------R-R--N--V---- 193
C.IN.09.T125_2139 ----.--IK--V---------I--R--N-IL---- 193
C.KE.05.05KE369195V4 ----.---S--V--K-------R-R--NP--S--- 193
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----.---S--V--K-------R-R--N------- 193
C.SE.13.SE600311 ----.---S--V--K---------R---------- 193
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----.---R--V-----N----R-R--N-I----- 193
C.US.11.17TB4_4G8 ----.---S--V--K-------RDR--N------- 193
C.YE.02.02YE511 ----.---R--V----------M-R--N------- 193
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----.---R--V-----N----R-R--N------- 193
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----.---R--V---------------N-----L- 193
D.CM.10.DEMD10CM009 ----.---R-----------Q---------T---- 193
D.CY.06.CY163 ----.---R-----------Q----K-----S--- 193
D.KE.11.DEMD11KE003 ----.---K-----------R-----E-------- 193
D.KR.04.04KBH8 ----.---R-----------E---R---P-----W 193
D.SN.90.SE365 ----.---R-----------------E-------- 193
D.TZ.01.A280 ----.---K-----------R-------P------ 193
D.UG.10.DEMD10UG004 ----.---R-----------R-------------- 193
D.UG.11.DEMD11UG003 ----.---K-----------R-R--------S--- 193
D.YE.02.02YE516 ----.---K-----------Q-------------- 193
D.ZA.90.R1 ----.---R-------------R------------ 194
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----.---R--V--------E-------------- 193
F1.AR.02.ARE933 ----.---Q--V----------R------------ 193
F1.BR.07.07BR844 ----.---Q--V--------G-R------------ 193
F1.BR.10.10BR_PE107 ----.---K--V-------RGIR----N------- 193
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----.---Q--V---------------#---D--W 193
F1.CY.08.CY222 ----.--IK--V--------E-R----N------- 193
F1.ES.02.ES_X845_4 ----.---R--V--------E-R---E-------- 193
F1.ES.11.VA0053_nfl ----.---R--V--------E-----E------Y- 193
F1.RO.96.BCI_R07 ----.---K--V-------REIR------------ 192
F1.RU.08.D88_845 ----.---K--V--------E-------------- 193
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----.---K--V--K--N----------------- 194
F2.CM.10.DEMF210CM001 R---.---S--V-----N--R-------------- 194
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----.---R--V-----N----R------------ 194
G.CM.07.920_49 ----SS--K-----------------ENP--S--W 194
G.CM.10.DEMG10CM008 ----.---Q---------S--IRD-KE-P--S--- 193
G.CM.10.DEURF10CM020 ----.---K-----------------ENP--S--- 193
G.CN.08.GX_2084_08 ----.---K------------------NPS-S--- 193
G.ES.09.X2634_2 ----.---R-----------R-R----NP--T--- 193
G.ES.14.ARP1201 R---.---R------------------NP--S--- 193
G.GH.03.03GH175G ----.---R----N------------ENP-----W 193
G.KE.09.DEMG09KE001 ----.---R---------S--IR-R-ENL--T--- 193
G.NG.09.09NG_SC62 R---.---R------*----------ENP--S-Y- 192
G.PT.x.PT3306 ----.---R-----------R-R--K-N------- 193
H.BE.93.VI991 ----.---R--V----------R------------ 193
H.BE.93.VI997 ----.---K--V--G-------R---------R-- 193
H.CF.90.056 ----.---R--V----------R------------ 193
H.GB.00.00GBAC4001 ----.---R-------------R------------ 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----.---Q--V--------------E-------- 193
J.SE.93.SE9280_7887 ----.---Q--V----------T---E-------- 193
J.SE.94.SE9173_7022 ----.---Q--V----------RD--E-------- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---V.---Q--V----------R--------S-Q- 193
K.CM.96.96CM_MP535 ---V.---K--V----------R-----Q------ 193
01_AE.AF.07.569M ----.---K------------.G--GENP------ 192
01_AE.CM.11.1156_26 ----.---R-------------R---ENP--S--W 193
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----.---K------------IR---ENPS----- 193
01_AE.HK.04.HK001 R---.---K-------SE----R---ENP------ 193
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----.---K------------I----ENL------ 193
01_AE.JP.11.DE00111JP003 R---.---K------------IR-....P------ 189
01_AE.SE.11.SE601018 ----.---K-------------R---DNP------ 193
01_AE.TH.10.DE00110TH001 R---.---K------------IRA--ENP------ 193
01_AE.TH.90.CM240 R---.---.EI----------.R---ENP------ 191
01_AE.US.05.306163_FL R---.---K------------IR---ENS------ 193
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----.---R-------KE-----------S----- 193
02_AG.ES.06.P1423 R---.---K-------------R------S----- 193
02_AG.GW.05.CC_0048 ----.---K--------E----------RS----- 193
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B.FR.83.HXB2 KPPL.PSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
02_AG.KR.12.12MHR9 ----.---K--A-----E----RD-----S----- 193
02_AG.LR.x.POC44951 ----.---K--A-N-------IR-----RS----- 193
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----.---K---------S---R------S----- 193
02_AG.NG.x.IBNG ----.---R--A----KE----R-----RP----- 193
02_AG.SE.11.SE602024 ----.---R-----------R------NRS----- 193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----.---K--A-----E----R----NRS----- 193
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----.---K--A----------R-----RS----- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----.---------------R--D-------S--- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----.---K--V----------R-R-ENQI----- 192
05_DF.BE.x.VI1310 ----.---R---------------R--N-----Y- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 ----.---Q--V----------R---E-------- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ----.--IK--V-----N---IR-R--N------- 194
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----.--IK--V-----N---IR-R--N------- 194
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----.---K--V--------R-R---ENQ------ 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----.---R-----------R-------------- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----.---K-------------R---EN-----CW 193
12_BF.AR.99.ARMA159 ----.---K--V-----N----R------------ 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----.---K--V----------RD--ENQ------ 193
14_BG.ES.05.X1870 ----.---K-----------R-R----NP------ 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 R---.-R-K-------D----IR---ENP--D--- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 ----.---R-------------------------- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 ----.---K--V--------E-R------------ 193
18_cpx.CU.99.CU76 ----.---R--A----------R----NQ------ 193
19_cpx.CU.99.CU7 R---.---R-------------R---ENP------ 193
20_BG.CU.99.Cu103 ----.---R-----------R-R---ENP------ 193
21_A2D.KE.99.KER2003 ----.---R------------I----E--M----- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----.---R-------------R---EYP-----W 193
23_BG.CU.03.CB118 ----.---R-----------R-R---DN------- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 ----.---R-----------R-R---EN------- 193
25_cpx.CM.02.1918LE ----.---R--------E--------ENQ------ 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----.---K-----------------E-------- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --S-.---R-------------R---ENQ----Q- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----.---R------------I-----N------- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----.---R----------R--------------- 194
31_BC.BR.04.04BR142 ----.---R--V-----R----RDR--NQ------ 193
32_06A1.EE.01.EE0369 ----.---Q--V-----E----R---E------R- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C R---.---K------------IR---ENP--S--- 193
34_01B.TH.99.OUR2478P R---.---K-----------QIR---ENP-T---- 193
35_AD.AF.07.169H R---.--IR--A----------R-P-E------C- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----.---K-------------R-----RST---- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 R---.---K-------------R---ENP------ 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----.---K--V----------R------------ 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----.--LK-------------T------------ 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----.--LK----NK-----R-------------- 193
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----.---K-------------------------- 193
43_02G.SA.03.J11223 ----.---A---------S---R-----RX----- 193
44_BF.CL.00.CH80 ----.---Q--V--------E-----E-------- 193
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----.---K--A----------RD---------C- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----.---K--V--------E-R------------ 193
47_BF.ES.08.P1942 ----.---Q--VX-------------E-------- 194
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----.---K------------IR---ENP--S--- 193
49_cpx.GM.03.N26677 ----.--TR-------------R-R--N------- 193
50_A1D.GB.10.12792 ----.---R--A-----E----R-P-----I---- 193
51_01B.SG.11.11SG_HM021 R---.---K------------I----ENPI-H--- 193
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 R---.---K------------I-D--EH------- 193
53_01B.MY.11.11FIR164 R---.---K------------I--R-ENPI----- 192
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----.---K------------IR---ENL--S--- 193
55_01B.CN.10.HNCS102056 R---.---K-------------M---EN------- 193
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----.---A-----I-------R-----RP----- 193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----.--IKQ-V-----N----R-R--N------- 194
58_01B.MY.09.09MYPR37 R---.---K------------IR---ENP--S--- 193
59_01B.CN.09.09LNA423 R---.---K------------IM---E-P------ 193
60_BC.IT.11.BAV499 ----.---R--V----------RDR--N---H--- 193
61_BC.CN.10.JL100010 R---.---K--V---------IR-R--N------- 194
62_BC.CN.10.YNFL13 ----.---K--V-----N----R-R--N--X---- 192
63_02A1.RU.10.10RU6637 R---.---K-------------------RS----- 193
64_BC.CN.09.YNFL31 ----.--IK--V-----D---IM-R--N------- 194
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----.--IK--V-----N---I--R-..D--D--- 191
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 R---.---K------------I----ENP------ 193
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 R---.---K------------I----ENP------ 193
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----.---K------------IR-L-ENP--H--- 193
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----.--XK------------I---K--------- 193
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----.----Q---------------KE-------- 193
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----.------------E-------K-N------- 193
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----.---K----X-------IR---EHP--S--- 193
O.BE.87.ANT70 ----.---Q---------HLRIRDQLK-PS----- 193
O.CM.98.98CMA104 ----.---Q--------RHL-IRDQLE--S----- 193
O.CM.98.98CMABB141 ----.---Q---------YLRIRDQPE--S----- 193
O.CM.98.98CMABB212 ----.---Q---------H---RDQL---S-S--- 193
O.CM.98.98CMU5337 ----.---Q-----Q-KGHLRITDQLE--S---Y- 193
O.CM.99.99CMU4122 ----.---Q---------HLRIMDQL-N-S----- 193
O.FR.92.VAU R---.---Q--------RHLRI-DQP--QL-H--- 193
O.GA.11.11Gab6352 ----.---Q-----K-S-HLMIRD-LE--S----- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 ----.---Q-------SRHLRIRDQLE--S----- 193
O.US.10.LTNP ----.---Q--------RHLR-RDQPE--S----- 193
N.CM.02.DJO0131 ----.-------------H---Q----NPI----- 193
N.CM.02.SJGddd ----.------------RH---Q----NPI----- 193
N.CM.04.04CM_1015_04 ----.---A--------RH---Q----NPI----- 193
N.CM.06.U14296 ----.---A-------SER---Q-R--NPI----- 193
N.FR.11.N1_FR_2011 ----.------------EH---Q----NP------ 193
P.CM.06.U14788 ----.---QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CY 193
P.FR.09.RBF168 ----.---QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CY 193
CPZ.CD.90.ANT RRQF.--LSI---------RRMR---ENQ*-S-C- 197
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 R---.---S--A------S----------I-S--- 193
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----.---Q--A-----HH--IR--PEN------- 194
CPZ.TZ.06.TAN5 RR--.-------------H-----PK-N--LC-C- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn R---.-------------C-----QPEN---S--- 193
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 R--F.---Q--AA-T--RS-QMR--KEN-S----- 193
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 R---.---Q--A-----RYPRIRDQLE--S----W 193
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----.---QL----K---R--I---Q-N-L-S-C- 193
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amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGV..TR....QRRA..RNGASRS* 96
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------------Y---------------------V-.---------N------E----------------..Y----Q-----I..-P....S-GV..-------- 97
A1.CM.08.886_24 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------L-------T------V-..-----Q-----I..IP....G--V..-D-SG--- 97
A1.CY.08.CY236 --------------Y------------H--------P-.------Y--N------E--Q----M------V-..-----Q-----I..--....G--G..-D-SG-P- 97
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------------Y---M-----D--H--------E-.---------N------------V-T-----L--..-----Q-----I..V-....RG-G..---S---- 97
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------Y---------------------P-.--------DD------E------K---------..-----Q-----I..LP....R--G..---S---- 97
A1.RU.11.11RU6950 --------------Y---M-----DI-H--------P-.------Q--N------E-------T------V-..-----Q-----I..-Q....R--V..---SR--- 97
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------Y---M-----D--H--------P-.---------D-H----E--------------V-..-----Q-----I..I-....G--V..-D-PG--- 97
A1.SN.01.DDI579 --------------Y---M--------Q--------P-.---------N------E-------M------V-..-----Q-----I..I-R...G--V..-D----P- 98
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------P---YEQ-M-D---D--H--------P-.---------D------V------KT------V-..-----Q-----I..I-....G---..-D-SG--- 97
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------Y------------Q--------P-.---------Q------T--------------V-..-----Q-----I..I-G...R--V..-D-SG--- 98
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------P-------V--------Q--------P-.---------N-----RE-----V--------V-..-----Q-----I..IP....R--V..-D----P- 97
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M--------Q--------P-.--D------DI-----E-------Y------V-..-----Q-----I..I-....R--V..-D-T--P- 97
A2.CY.94.94CY017_41 --------------Y---M--------Q--------H-.------Y--N------E---V---Y------V-..-----Q-----I..I-....R--V..-D----P- 97
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------F---------------------M-.----------------------V----------..-----------I..-P....---T..-------- 97
B.CA.07.502_1191_03 --------------Y-Q----------A--------P-.------Y-----------------T--------..-----Q-----I..LQ....----.R----N--- 98
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------....-S-----------S--------P-.--D---Y---------R------T---RM----..-----Q-----I..--....---T..-------- 93
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------Y------------R--------P-.-QN---Y---------T----------------..-----------I..-P....N---..------P- 97
B.CU.14.14CU005 ---V----------Y-------V-------------V-.------Y--------------------------.------------I..IP....----..------P- 98
B.ES.14.ARP1195 -----..E------F-Q----------S----------.-Q-------------------------------F.--------X---.DL-....----..---S---- 97
B.FR.11.DEMB11FR001 --R-----------Y----I-------R--------T-.--S---Y--Q-----------------------..-----H-----I..N-....-T-T..-------- 97
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------S--------V-.---------------------------------..-----Q-----ITP--....----..---TG--- 99
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------Y---------------------P-.------L---N----------------------..Y-L--Q-----I..--....----..----G--- 97
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------Y---------D--S--------P-.--S---------------------A--------..-----Q-----I..I-....----..-------- 97
B.RU.11.11RU21n --------------Y-Q-------------------A-.------Y--------------L--T--------..-----Q-----I..I-....RS--..-H------ 97
B.SE.12.SE600057 --------------Y-Q-A--------S--------L-.--S---Y---------T----L--M--------..-----Q-----I..-P....R---..---S---- 97
B.TH.10.DEMB10TH002 -------H------Y------------H--------P-.-------------N-------------------..-----Q-----I..IP....----..-------- 97
B.US.13.RV_1 ------N-------Y---A-----------------M-.---------------------L-----------..-----------I..-L....----..-------- 97
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------H------Y------------S----------.---------------------------------..-----------I..-P....----..---T---- 97
C.BR.07.DEMC07BR003 ----L---------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T--------------V-..-----Q-----I..L-....----..---PN--- 97
C.BW.00.00BW5031_1 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------M----L-----.....-..-----Q-----I..IL....---T..-------- 92
C.CN.10.YNFL19 ---S---H------Y------------Q--------P-.---------------------LL-T--------..-----Q-----I..V-....---G..-T--N--- 97
C.CY.09.CY260 --------------Y---A--------Q--------V-.--S-------------T----L-----------..-----Q-----I..L-....----..----N--- 97
C.ES.14.ARP1198 -------------XY------------Q--------P-.--S---Y---------M-------X--------F.-----L-----I..L-....----..---SN--- 98
C.ET.02.02ET_288 --------------YS--------D--Q--------P-.--S---Y--N------R----L-TF---S----..-----H-----I..--....----..-------- 97
C.IN.09.T125_2139 --------------YT--A--------Q--------P-.------Y---------T----L---------T-..-----Q-----I..R-....----..-------- 97
C.KE.05.05KE369195V4 --------------Y---A--------Q--------P-.--S---Y---------M----L-------M---..-----Q-----I..M-....----..-------- 97
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T--------------V-..-----Q-----I..I-....----..----N--- 97
C.SE.13.SE600311 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------M-------L---I----..-----Q-----I..M-....----..-------- 97
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---P--------------A--I-----Q--------P-.--A---Q--N------T----------------..-----Q-----I..V-....----..-------- 97
C.US.11.17TB4_4G8 --------------Y------------Q--------P-.--N-------------M----------------..-----Q-----I..I-....----..----N--- 97
C.YE.02.02YE511 -------H------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T-----L--------V-..-----Q-----T..I-....H---..----N--- 97
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---P----------Y---A--I-----Q--------P-.--S---Y--------------LT----------..-----L-----I..L-....----..-------- 97
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------Y----------I-Q--------P-.--S---Y---------T----------------..-----H-----I..L-....---T..---S---- 97
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A--------Y---A--------SK---------.---------D------T----L-----------..-----Q-----I..IP....----..---S---- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------S--------T-.---------------------L--T---I----..-----Q-----I..IP....P---..---S---- 97
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------Y---------------------V-.------Y--------------------------..-----Q-----I..L-....---I..---SN--- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------S--------P-.--D------A------V----LL-V------V-..-----Q-----I..I-....----..---S---- 97
D.SN.90.SE365 ---------------------------S--------T-.--S---Y--------------------------..-----Q-----I..-P....---I..---S---- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------S--------L-.--N---F--------------------------..-----Q-----I..-L....---T..---S--P- 97
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------Y------------S--------P-.------Y--------------V-----------..-----Q-----I..M-....---L..---S---- 97
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------Y---A--------R----------.--S-------------T----LT-S------V-..-----Q-----I..NP....---T..----R--- 97
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------S--------A-.------------------------T-----L--..-----Q-----I..SP....----..---S--P- 97
D.ZA.90.R1 --------------Y------------S-------IT-.--S------------------------------..-----Q-----I..I-....----..---S---- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----G--------Y---------------------P-.--S---Y--Q------L----L--M---M----..--V--P-----I..-P....---V..---N---- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D---------------P-.--S------N-----------LL----------..-----H-----I..--....----..-------- 97
F1.BR.07.07BR844 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------E----------------..-----H-----I..I-....---V..---D---- 97
F1.BR.10.10BR_PE107 -----G--------Y------------H--------P-.---------N------E----------------..-----------I..M-..........-------- 93
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------#---G----------H--------A-.------Y--N-.........................----H---M-I..--....---V..G---G--- 73
F1.CY.08.CY222 -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E----------------..-----Q------..M-....---V..-------- 97
F1.ES.02.ES_X845_4 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------V----LV----------..--M--Q-----I..--....---V..---S---- 97
F1.ES.11.VA0053_nfl -----G--------Y---I--------S--------P-.---------N------E-----TKT------T-..-----Q-----I..--....---V..-------- 97
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--------Y----------------K----P-.---------N------E----------------..-----Q-----I..--....-A-V..-------- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------------------P-.--S------D------E----------------..-----Q-----I..--....---V..-------- 97
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---P----------Y------------H--------E-.---------N------E-------T--------..-----H-----I..I-....---I..---NG--- 97
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---P-----------------------Q--------E-.---------S------E-------T--------..-----------I..IQ....---I..---SG-P- 97
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---P----------Y------------Q--------E-.---M--Y--N------E-------M--------..-----H-----I..I-....---I..---N---- 97
G.CM.07.920_49 ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--Y------E-------T------V-..-----Q-----I..-P....---V..---SG--- 97
G.CM.10.DEMG10CM008 ---V--N-------Y---A--------H--------P-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I..IP....R--V..-D-PG--- 97
G.CM.10.DEURF10CM020 --------------Y---------------------P-.-----EY--N------E--V-----------V-..-----Q-----I..I-....G--G..---VG--- 97
G.CN.08.GX_2084_08 --------------F------------T--------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I..NLR...R--V..-D-SG--- 98
G.ES.09.X2634_2 --------------Y-D-A--V--D--R--------P-.------Y--N------E----L-----------..-----Q-----I..L-....R--V..M--P---- 97
G.ES.14.ARP1201 ------N-------Y------------S----------.-Q-------N------E-------S------V-F.-----------I..IP....R--V..-D-S---- 98
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--N------E-------M--------..Y----Q-----I..IP....---V..-D-P--P- 97
G.KE.09.DEMG09KE001 ---V----------Y-D-------------------P-.---------N-----------------------..-----Q-----I..IP....---V..-D-PG--- 97
G.NG.09.09NG_SC62 -K------------Y---I-G------V--------P-.---------N------E-----TK---------..-----Q-----I..-P....---V..-D-SG--- 97
G.PT.x.PT3306 --------------Y---------D-----------P-.------Y--S------E-------M--------..Y----Q-----I..IP....R--V..-D-S---- 97
H.BE.93.VI991 ---------------------------S-----Y--P-.--D------N------E-------T------A-..-----Q-----I..--....---V..---P---- 97
H.BE.93.VI997 -----------------*---------S--------D-.--Q------N------G----L--T--------..-----H-----I..I-....---V..---P---- 96
H.CF.90.056 -------------------------I----------V-.--Q------N------V----L--T--------..-----Q-----I..--....---V..---P---- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------S--------A-.--Q---Y--N------R----LT--------T-..-----Q-----I..--....---V..---P---- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------R--------P-.--N------N------E----------------..-----H-----I..I-....---G..---S---- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH--------------------P-.--S---Y--S------E----------------..-----H-----I..IP....---G..-------- 97
J.SE.94.SE9173_7022 --------------YH--------------------P-.------YV-S------E----V-----------..-----H-----I..IP....---G..-------- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----R--------P-.--D------NN-----E----------------..-----H-----I..L-....---G..G------- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----R--------P-.--N------T------E-L--------------..-----H-----I..IP....---G..---S---- 97
01_AE.AF.07.569M ------.R--R---N------------I--------P-.------Y--N------E-------M------V-..-----Q-----I..VP....G--G..----G--- 96
01_AE.CM.11.1156_26 --------------Y------------S--------T-.---------D---------------------V-..-----Q-----I..I-....G--G..---PG--- 97
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------F---------------------H-.--S---Y--T------E--------------V-..-----Q-----I..VP....G--G..---T--P- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y---------------X----XP-.--S---Y--D------E-----T-T------V-..-----Q-----I..IP....G--G..-------- 97
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------------------D---------------H-.------Y--NQ-----E--------------V-..-----Q-----I..IP....G--G..-------- 97
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------....-----------------------P-.------Y--N------E----------------..Y----Q-----I..IP....G--G..-H-TG--- 93
01_AE.SE.11.SE601018 ------------Q----------------------GP-.----E-YV-N------E--I-----------V-.------Q-----I..VP....G--G..----G--- 98
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------------------------GP-.---------N------E--------------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----G--- 97
01_AE.TH.90.CM240 ------.E------Y---------------------P-.-Q----Y--NN-----E-------M------V-..-----Q-----I..MP....G--G..---TG--- 96
01_AE.US.05.306163_FL -------------LN---------------------P-.------Y--T------E----------------..-----Q-----I..LP....G--G..----G--- 97
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --R-----------F------------H--------P-.----E-----------Q--Q-----------V-..-----Q-----I..IP....G--G..-------- 97
02_AG.ES.06.P1423 --------------F----------I-Q--------P-.---------N------E--V-------------..-----Q-----I..IP....RXGT..GK.-G--- 96
02_AG.GW.05.CC_0048 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G----L------V-..-----Q-----I..I-....G--G..-------- 97
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGV..TR....QRRA..RNGASRS* 96
02_AG.KR.12.12MHR9 --R-----------F-------V-------------P-.---------N------E--G---T--H----V-..-----Q-----I..I-....G--G..----G--- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------Q--------P-.-----EY--N------E-------T------V-..-----Q-----I..I-....G--G..---S---- 97
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---V----------F---A--------H--------P-.---------N------E--G-----------V-..-----Q-----I..I-....G--G..----G--- 97
02_AG.NG.x.IBNG --R-----------S------------H--------P-.----------------E--K-----------V-..-----Q-----I..IQ....G--G..----G--- 97
02_AG.SE.11.SE602024 --------------F------------H--------P-.--E---Q--N------E--G-----------V-.------Q-----I..IP....G--G..---S---- 98
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G-----------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----G--- 97
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------F---A-----------------P-.----------------E--VS----------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----G--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------S--------V-.--S---Y--------------------------..-----Q-----I..IQ....R---..-------- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N---------------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I..-P....---R#AGD------ 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------H--------P-.--S---Y--N------E-----V----------..-----------I..L-....---I..---S---- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------S--------P-.--NI--Y--S------E----LL-T--L---V-..-----H-----I..IP....---G..-------- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------Q--------P-.--S---------------------T--------..-----Q-----I..L-....---T..-------- 97
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---T-L----------..-----Q-----I..V-....----..-------- 97
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N---------------------P-.---------D------E--------------V-..-----H-----I..I-G...R--G..-D--G--- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y-----------------------.--N-------------T----------------..-----P-----I..V-....----..---T-T-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------V--------------V-..-----Q-----I..IP....G--G..-------- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y---------------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I..M-....---V..-------- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------H---K----P-.---------N------E-----T-M--------..-----Q------..V-....---G..---S---- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E----XL-X--------..-----Q-----I..-P....---V..-D-S---- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P------------K.-S-P-.------S--TN-----E-----V---H----V-..-----H----AI..IP....G---.R---PG--- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--R--------P*.--S---Y--A------T-----------M----..-----Q-----I..M.....P-G-..---S---- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E----------------..-----H-----I..I-....---V..---D---- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N---------------------P-.------Y--N------E----------------..-----Q-----I..V-....---G..-------- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D-----------P-.------YV-T------E----------------..-----Q-----I..-P....R--V..-D-PG--- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------P-.-----V---N------E----L-----------..-----Q-----I..SL....R--V..---P---- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------S--------P-.--S------A-----------M-----------..-----H------..I-....----..---S---- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-------------GP-.-----E---N------E--------------V-..-----Q-----I..I-....G--G..----G--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q-----------------------P-.-----V---N------E--------------T-..-----Q-----I..SP....R--G..---PG--- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------P-.-----A---N------E----------------..-----Q-----I..SP....R--R..-D-SG--- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N---------------------P-.------Y--N------E--V-------------..-----Q-----I..IP....---G..---P---- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------Q--------P-.----------------G--------------V-..-----S-----I..F-....S--G..----G-P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I----------------P-.------YV-N------E--V-------------..-----Q-----I..IP....---G..---P--P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------S----------.---------------------L-------M---..-----------I..N-....----..-------- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------S----------.---------------------------------..-----------I..NP....----..-------- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------Q--------P-.------Y---------T--------------V-..-----Q-----I..I-....----..---S---- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------S---K----P-.--S---Y--N------E----------------..-----N-----I..IP....---G..---T---- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------K----P-.------X--N------X--------------X-..-----Q-----I..-P....G--G..----G--- 97
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A------------------------------P-.------Y--DN-----Q--------------V-..-----Q-----I..LP....G--G..-------- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D--H--------P-.-Q----Y--N-----------------------..------L----I..--....G--V..-D-SG-P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------H--------P-#------Y---------E-----M--------V-..-----Q-----I..I-....G--G..----G--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A-----------------P-.------Y---------Q------K---------.------Q-----I..-P....R--V..---P---- 98
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A--------P-.--S------N------E-----T-T--------..-----H-----I..H-....---V..---N---- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------T--------V-.------Y---------------T-T--------..-----Q-----I..--....----..---S---- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------S--------P-.--N---Y---I-----T----------------..-----H-----I..I-....L--S..---S---- 97
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------Y---------------------P-.------Y---------E----------L---T-..-----------L..-L....R---..-------- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X------------H--------P-.---------N------E-------X------V-..-----Q-----I..I-....G--G..-H--G--- 97
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------Y------------S--------P-.--S---Y--N------E----------------..-----H-----I..I-....---V..----N--- 97
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------Y---M-----------------P-.----------------------V----------..-----Q-----I..IP....G--V..-D-PG--- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E----------------..-----Q-----I..I-....---V..----G--- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y---------------------P-.---------N------E-------M--H-----..-----N--K--I..I-....---T..-------- 97
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------T-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----R--- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I-----Q--------P-.--S---Y--N------E--V---K---------..-----H-----I..I-....---G..------P- 97
50_A1D.GB.10.12792 --R-----------Y-Q-A-DM--D--H----------.--E------N------E-------T------V-..-----Q-----I..I-....G--G..---S---- 97
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------Y-A-------------------P-.------Y--D------E-------T--------..Y----Q-----I..IP....G--G..------P- 97
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A-Y---A-----------------P-.-Y----Y--TN-----E--------------V-..-----Q-----I..-P....G--G..-------- 97
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------N------------H--------Q-.------X--N------E--Q-----------X-..-----Q-----I..IP....G--G..-------- 97
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------S-P-.-L-------N-----RE--------------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----G--- 97
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------H------Y---------------------P-.---------N------E-----------I----..-----Q-----I..LP....G--G..----G--- 97
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------S------------H--------P-.---------------------------------..-----Q-----I..LP....-G-V..-D-SD--- 97
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T------K---------..-----Q-----I..L-....----..-------- 97
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------------------T--------P-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I..-P....G--G..----G--- 97
59_01B.CN.09.09LNA423 -------H------Y---------------------P-.------Y--H------E-------T------V-..-----Q-----I..IP....G--G..----G--- 97
60_BC.IT.11.BAV499 --------------Y-A----------Q--------P-.------Y---------T--------------V-..--V-GQ-----I..I-....-N--..------N- 97
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------Q--------P-.--S---YV-DN-----T----------------..Y----H-----I..V-....----..-------- 97
62_BC.CN.10.YNFL13 ---P----------YX-----------Q--------T-.------Y-----------------T------T-..-----Q-----I..L-....----..-------- 97
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------------F------------H--------P-.------Y---------E--R-----------V-..-----Q-----I..--....G--G..---S---- 97
64_BC.CN.09.YNFL31 --RP---H------Y------------Q--------P-.------YV--N-----T---T------------..-----Q-----I..M-....----..-------- 97
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---S-------..R--G----------Q--------P-.---------N------E--------------V-..-----Q-----I..LP....G--G..-------- 95
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------N-------Y---------------------P-.------Y--N------E-------T------V-..-----Q-----I..LP....G--G..----G--- 97
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------Y---------------------P-.------Y--S------E-------T------V-..-----Q-----I..LP....G--G..----G--- 97
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------Y-A-A-----------------P-.------Y--N------Q----------------..-----Q-----I..--....----..----G--- 97
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------Y---A--------S----------.---------D-----------------------..-----Q-----I..IQ....R---..---TG--- 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------------------------P-.------------R--------LVK---------..---R-Q-----I..LL....R--T..----G--- 97
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --R-----------Y---------------------V-.------Y---N-------------T--------..-----Q-----I..-P....S---..-------- 97
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------A-Y---A--------S--------P-.---------N------E----L--M--------..-----Q-----I..IP....G--G..---TG--- 97
O.BE.87.ANT70 ------N---AK--F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M-----------T-..Y----Q-----I..N...PRG-GR..---S---- 98
O.CM.98.98CMA104 ---T------A---F---A-----D--T--------P-.-XA---Y---------L--M--T-----I--A-..-----Q-----I..NPSNTRG-GR..---S---- 101
O.CM.98.98CMABB141 ---V------A---F---A--------A--------P-.-MS---Y--D------V--M-------L-I-A-..-----Q-----I..NPSNTRG-GR..---S--P- 101
O.CM.98.98CMABB212 ------N---A---F------------E--------P-.-QAC--Y--D------E--M-----------T-..Y----Q-----I..IPSNTRG-GR..---S---- 101
O.CM.98.98CMU5337 --R----H--A---F---V--T-----A--------H-.-QA--NY---------V--M--T--------T-..-----Q-----I..NPSNTRG-GR..---S---- 101
O.CM.99.99CMU4122 -------H--A---F---A--T--D--A--------P-.--A---Y---------V--I--M--------T-..-----Q-----I..NPSNTRG-GR..---S---- 101
O.FR.92.VAU ----------A---V-A-A--------A--------N-.-QA---Y---------E--I--T-----II-T-..Y----Q-----I..IPSNARR-GR..-D-SH--- 101
O.GA.11.11Gab6352 -----N----P---F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M-----------T-..-----Q-----I..NPTNPRG-GR..---S---- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M-----------A-..-----Q-----I..-PSNTRG-GR..---S---- 101
O.US.10.LTNP ----------A---F---A--------T--------H-.------Y---N-----R--M--------M--T-..Y----Q-----I..D...PRG-GR..---S---- 98
N.CM.02.DJO0131 -------A------Y---------------------T-.---------N------E----------------..Y----Q-----I..-P....RG-...-------- 96
N.CM.02.SJGddd -------A------Y---A-------------------.---------D------E-------M--------..Y----Q-----I..IP....---...-------- 96
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A------Y---A-----D-------------.---------D------E-------M--------..Y----Q-----I..-P....---...-------- 96
N.CM.06.U14296 --R----A------Y---A-----------------M-.---------N------E-------M--------..Y----Q-----I..-P....---...-------- 96
N.FR.11.N1_FR_2011 --R----T------Y-----------------------.---------N------E----------------..-----Q-----I..-P....---...-----I-- 96
P.CM.06.U14788 ---P------P---F---M-QT-----E--------P-.--S---Y--N------E--T---------I---..Y----Q-----I..LTPS..R-GR..-H-P---- 99
P.FR.09.RBF168 ----------P---F---M-QT-----A----P--LQY.--S---Y--N------E--T------X--I---..Y----H-----I..LPPS..R-GR..-H-P---- 99
CPZ.CD.90.ANT -----Q-E------M---L--T---I---------QPT.-QH--NWV-AN---S-R--QVL-IL--KA--T-..Y-H--A----................GH-PR-R- 89
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---V----------Y---A--V-----Q--------P-.--Q---Y--D------E--Q-------------..Y----Q-----I..-P....---R..-D--N--- 97
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --SP------P---Y---A--I--------L-----R-.--Q---Y--N-----------------------..-----N-----I..LP....S--R..P--S---- 97
CPZ.TZ.06.TAN5 --------------YTL-L-DT---I-Q--------TV.-Q-V-NWVFTVH--S-E--QEL-----RA--T-..Y-H--A-----S...............#ESH--S 89
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----E--L-----P-.-Q----Y--S------E----------------..Y----N-----I..SLARRTPQGR..---S---- 101
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---I-T-E------F------M-----Q--------P-.--Q----V-D------E--T--------VI-V-..Y----H-----I..LPPS..R-GR..---PN--- 99
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---V------A---F---A--V-----A--LK----P-.--A-------------E--T---------I-T-..Y----H-----I..IPSNARG--R..---P---- 101
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------R-P---F---M--T-----A--------P-.--S------D------E--T---------I---..Y----P-----I..APHP..--GR..-H-PN--- 99
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACT...NCYCKKCCFHCQVCFITKAL...GISYGRKKRR..QRR.RAHQNSQTHQASLSKQPTS.QPR..G.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD...............* 100
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------N----E--------P-N...R-------Y--P---VN-G-...---------K..L--.-TPRSNKD--NPIP---L-.-AQ..R.-----E-S--E--SKA-P-R--...............- 102
A1.CM.08.886_24 -D----N----N----R-T---S...S-------Y---A--LR-G-...----------..---.GTPYS-KD--NP-PE-SLP.-TQ..-.EW---E-S-E---SQ----R--...............- 102
A1.CY.08.CY236 -D----N----N------T---S...K-------Y---D--LK-G-...----------..---.-PP-S-ED--NPIPE--IP.-TQ..-.VS---E-S-E---SK--A-R--...............- 102
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -D----N----N----K-T-P-S...K-------Y---X--LK-G-...---------K..---.-PPKS-ED--NPVQQ-SIP.-T-..-.V----E-S---M-NKATAGRX-...............- 102
A1.KE.11.DEMA111KE002 -D----NI---N------I-P-N...K-------Y--PA--LN-G-...----------..---.GTP-S-KN--SPVP---IP.RAQ..-.IS-----SE----SK-------...............- 102
A1.RU.11.11RU6950 -D----N----N----------S...--------W---L--LK-G-...----------..H--.GTPHS-KD--NPI----LP.HTQ..R.-Q---E-SA----SKA---R-A...............- 102
A1.RW.11.DEMA111RW002 -D----N----N------A---S...--------Y--P---LS-G-...-V-------K..R--.GTP-SNKD--NPVP--SIP.-TK..-.N----E-S--E--SKA---R--...............- 102
A1.SN.01.DDI579 ------N----H----------S...-----A--W------LN-G-...---------K..---.GTP-SNKD--NPVP---LP.-TP..-.-------S-----SK----R-A...............- 102
A1.UG.11.DEMA110UG009 -D----N----N------T-P-S...K----E--Y--I---QH-G-...--------W-..---.-T--G-KD--NPIP---LP.-AP..-.-------S-----SKA---R--...............- 102
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -D----N----N------T-P-N...K-------Y--EL--LN-G-...---------K...--.GTP-SNKD--HPIP---IP.--P..-.NS--SE-S-----SK--A-R-N...............- 101
A2.CD.97.97CDKTB48 ------N----N----------N...--------Y---R--LN-G-...----------..P--.GPD-GNTD--NPVP--SLP.-TQ..R.-S---E-S-----SKA---R--...............- 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N...-----V--W------LN-G-...----------..P--.-PS-S-KD--NPV-E-SLP.HAQ..R.VS--Q--S--E--SK---HQ--...............- 102
A2.CY.94.94CY017_41 ------K----N-----------...K----R--Y---L---N-G-...----------..P--.KPSPSNKD--NPIP--SLP.-AQ..R.V----E-P--E--SKA---R--...............- 102
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------E-P-N...K----Y---------T--G-...----------..---.-SP-DG--N-D--------.-Y-..-.-------S-----K--AV----...............- 102
B.CA.07.502_1191_03 ---I--S---------------N...----------------K-G-...----------..---.-SP-S-KID--P-----A-.-H-..-.-------P--E-------HQVG...............- 102
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------R---N...-----G---------TK-G-...----------..---.-S-PD--------------.-S-..-.-------P---------IH-S-...............- 102
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------R-P--...--------Y--P------G-...----------..R--.-TP-D-PPD--A-----A-.-L-..-.------KP--E------V--L-...............- 102
B.CU.14.14CU005 -----------------------...S----W--Y------M--G-...----------..---.-PP-D-E---D------AT.-L-..-.-------S-E-------V--R-...............- 102
B.ES.14.ARP1195 -D---------------------...-----Q----------K-G-...----------..---.-TP-Y-E---D--------.---..-.----Q--Q---------VP-R-...............- 102
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------N...K----R--Y---L-----G-...----------..---.-TP-D-P------------.---..-.-------S-E----KA--H-DA...............- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X...-----X--Y------L--G-...----------..---.-XS-X------A-----A-.---..-.--K----Q------------Q-W..............- 103
B.JP.12.DEMB12JP001 ------S---------------N...-----------P---TK-G-...----------..---.-PP-G-----VP-P---A-.-L-..-.-------S-E---------QV-...............- 102
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------P--...--------L-------K-G-...----------..---.--P-DNKN--V--------.-A-..-.----Q--S-E---K---M--VH...............- 102
B.RU.11.11RU21n -----------------------...--------L------MK-G-...----------..---.-SP--N--D----P---A-.---..-.-------S----------H---...............- 102
B.SE.12.SE600057 -D---------------------...----------------K-G-...----------..N--.-SP-GD--D----P-----.---..-.-------S-----K--K----A...............- 102
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------N...---------------TK-G-...----------..---.-SP-D---N--Y-P---A-.---..-.-Q-----S-E----------KH...............- 102
B.US.13.RV_1 -----------------------...P---------------Q-G-...----------..---.--P-D--S--V------A-.-S-..-.-------S------------VS...............- 102
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----------------------N...S--------------TK-G-...--V-------..---.-TPED-----I-------P.--G..-.N------S---------V--DN...............- 102
C.BR.07.DEMC07BR003 -D-I-HN----N--------P-N...K----R-SY---I--L--G-...----------..---.S-PPS-ED--DLI----L-.-A-..-.-Q---EK------SK--A----...............- 102
C.BW.00.00BW5031_1 ------N----N--------P-N...K----Q-SY--P---L--G-...--Y-------..---.S-PSS-EN--NPV----LP.-A-..-.NS--SE-S-----SK-------WRTDS..........- 107
C.CN.10.YNFL19 L--I--N----N------D---N...-----R-SY--L---QK-G-...----------..---.S-P-S-ED--NPI----L-.RTK..-.-S--SE-S-----SK-K----A...............- 102
C.CY.09.CY260 ---I--N----N----------N...K----Y--Y--LA--Q--G-...----------..---.S-PR--ED--DLI----L-.-T-..-.-----E-S*--K-SNK-ETQLV...............- 101
C.ES.14.ARP1198 -D-I--N----N----------N...S------SY--P---L--G-...--Y-------..R--.T-PPSNKD--NPVP---LP.-T-..-.N---SE-SE----SK-TA----...............- 102
C.ET.02.02ET_288 ------N----N--------P--...-------SY--P---L--G-...----------..---.S-PPS-ES--DPI----LP.-T-..-.N---SE-S-----SK------A...............- 102
C.IN.09.T125_2139 ------N-D--N------D---N...--F--S-SY--L---QK-G-...----------..---.S-P-S-ED--NPI----L-.RAQ..-.----S--S-----SK------A...............- 102
C.KE.05.05KE369195V4 -----------N--------P-N...K------SY--P---L--G-...----------..---.S-PPS-ED--NPI----LP.---..-.----SE-S-----SK-----*-...............- 101
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---I--K----N----------N...K------SY--L---Q--G-...----------..---.S-PPS-KD--NP-P---L-.-T-..-.N---SE-S-----SQ-------W..............- 103
C.SE.13.SE600311 ------N----N----------N...--F----SY--V---QK-G-GIS----------..---.S-PPS-ED--NPI----LP.PTQ..-.----R--R--RL-TKP-P--L-Y..............- 106
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --Q---K----N----------N...T-F--R-SY--L---Q--G-...----------..K--.S-PPS-ED--NPI----LP.-T-..-.----SE-S--E--SK-T---L-...............- 102
C.US.11.17TB4_4G8 ---I--D----N-----------...K------SY--L---Q--G-...----------..---.S-PPS-ED--NLIP---LP.-S-..-.--A-SEKS-----SK-----C-...............- 102
C.YE.02.02YE511 ---I--K----N------R---N...K----A--Y--L---QK-G-...----------..---.S-PPD-ED--NLV----LP.-T-..-.-Q--SE-S-----SK------NWRTDS..........- 107
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------K----N----------N...--F--H-SY--L---QR-G-...--------W-..---RG-PPS-KD--DP-P---LP.-T-..-.-Q--SE-S-----SK--AT---...............- 103
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -D----K----N----------N...K----R--Y--L---Q--G-...----------..---.S-PPG-KD--NPI----SP.-A-..-.N---SE-S-----SK-KA--YA...............- 102
D.CM.10.DEMD10CM009 -D----N----N------S---N...S----R--Y---R---S-G-...---------G..---.KPPKDNT---VPVPD--S-.-H-..-.----------E--SK--A----W..............- 103
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---N...S----R--Y---C-----G-...---------G..---.-PP-GNK---GPVPE--S-.-HP..-.P-P--NPS--E-ASK--A----W..............- 103
D.KE.11.DEMD11KE003 -D-I--S----N------R-P-N...K-------Y---Q--VS-G-...----------..---.--P-GG-V--DPIP---S-.---..-.-------------SKA-----AW..............- 103
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N...--------L------LK-G-...----------..---.-PP-GD-A--VP-----P-.---..-.-------Q--E--SK--ANQ--W..............- 103
D.SN.90.SE365 -D----N----N--------P-N...--------Y---N-----G-...----------..---.-TP-GN----V-VP---S-.-H-..-.-------------SKA---Q--W..............- 103
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N...--------Y---N-----G-...----------..---.-TP-GD-A--DPIP---S-.---..-.-Q-----------SKA-A-R--W..............- 103
D.UG.10.DEMD10UG004 -D----NI---N--------P-N...K----N--Y---------G-...----------..---.-PP-SG-A--DPIP---S-.---..-.-------------SKA---Q--CWEDYRHLSGTT...- 114
D.UG.11.DEMD11UG003 --L---N-D--N------R-P-N...K-------Y---N-----G-...----------..---.GTP-GG-A--VPVP---S-.-L-..-.-------------S-A----Y-W..............- 103
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-S...P-----------------G-...---------G..---.-SP-SN----VPVP---S-.---..-.-------------SQAKAP---W..............- 103
D.ZA.90.R1 -D----N----N--------P-N...K-H-----Y---L---S-G-...----------..---.KPPHSD-D--VPIPE--S-.---..-.-------------S-A--NQ--W..............- 103
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --I---N-D--N------T-P--...K----A-----YY--G--G-...----------..---.-TP-S-KN--NPVPE--L-.-A-..-.-------S--EM-SK---S-*-*..............- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P--...-----R-----YR-LAR-G-...----------..--H.-TPHGT-I--DLVP---L-.-A-..-.N------S--E--SKAK---C-*..............- 102
F1.BR.07.07BR844 --I---N-D--N------T-P--...K----R-----YW--T--G-...---H------..--H.-TP-SN----DLV----I-.-A-..-.N------S--E--SKA----G-*STDS..........- 106
F1.BR.10.10BR_PE107 ------N-D--N------T-P--...K----Q-----YW--T--G-...----------..--Q.-PSLS--S--DLIP---I-.-A-..-.-------S--E--SKA----CA*..............- 102
F1.BR.10.10BR_RJ015 --L---N-D--N------A-P-N...K----R-----YW--T--G-...----------..--H.-HR----L--DPVP---S-.-A-..-.-------S--E--SK-----CA*..............- 102
F1.CY.08.CY222 --------D--N------T-P--...R----------YY--A--G-...----------..--H.-TP-S--N--DPV----L-.-A-..-.-------S--E--SK-----C-*..............- 102
F1.ES.02.ES_X845_4 --V---N-D--N------T-P--...T----V-----YR--T--G-...----------..---.-PP-SNKN--NPVPE--L-.-A-..-.-------S--E--SK---G-*-...............- 101
F1.ES.11.VA0053_nfl ------S-D--N------A-P-S...-----R------W--V--G-...----------..--H.-PP-S-PL--DPV----I-.-A-..-.N------S--E--SKA--N-C-*..............- 102
F1.RO.96.BCI_R07 ------N-D--N------T-P-N...R----------YH--T--G-...D---------..--H.-TP-S-PI--NPVP---L-.-A-..-.N------S--E--NK--A--*-*..............- 101
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--...K-----------R--TM-G-...----------..---.GTX-S--I--NPVPE--S-.---..-.----Q--S-----SKA----*-...............- 101
F2.CM.02.02CM_0016BBY --M---K-D--N-------NP-N...K----R------L--TS-G-...----------..---.S-SHS-KD--DPV----L-.-A-..-.-----E-S-----SK-K---*-...............- 101
F2.CM.10.DEMF210CM001 --V---KID--N------E-P-N...K-----------L--T--G-...----------..---.-TP-S-EI--NPV----L-.-A-..-.-------S-----SKAK---*-...............- 101
F2.CM.10.DEMF210CM007 --I---N-D--Q------E-P-N...------------R--TS-G-...----------..---.-SP-S-KV--DPVP---L-.-A-..-.-----E-S-----SK-K-G-*-...............- 101
G.CM.07.920_49 -D----N----N----------N...K----V--Y------LN-G-...---------K..H--.G-PPG-KD--NPVPE--LP.TT-..-.N------S--E--SKA------...............- 102
G.CM.10.DEMG10CM008 -D----K-------------P-N...K----A--W------LN-G-...---------K..H--.GSSHG-KD--NPVPE--SP.IS-..-.N---Q--S--E-ASKA---Q--...............- 102
G.CM.10.DEURF10CM020 --L---K----N------T---N...--F-----W------LK-G-...----------..R--.GTP-SR-N--NPVPE--FP.TT-..-.NT-----P--E--SK--G--VN...............- 102
G.CN.08.GX_2084_08 -D----N----N----K-----N...K----V--W---L--LN-G-...---------K..H--.ATPSSNKD--NPVP---IP.TT-..-.N--D---S-----SK-K-----...............- 102
G.ES.09.X2634_2 -D----N----N-----------...K----V--W------LN-G-...---------K..H--.-TP--NTD--NPVPE--LP.TI-..-.N----E-S-----SK---N---...............- 102
G.ES.14.ARP1201 -D----N----N----------N...K----V--W---A--LN-G-...---------K..H--.GXPXS--D--NPVP---FP.TT-..-.N------S--E--SKA-A----...............- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-N...K----V--W------LN-G-...---------K..---.GTP-G-KD--NPVP---LP.IS-..-.NQ--*--P--E-ASK---G-CA...............- 101
G.KE.09.DEMG09KE001 -D----N-----------R---N...-----V--W---L--LN-G-...---------K..H--.--SPG-KD--NPVPE--LP.TT-..-.N-A----S--E--S--K-----...............- 102
G.NG.09.09NG_SC62 -D----KI---N----------N...K----V--Y------LN-G-...---------N..H--.-TPSG--N--NPVP---FP.TT-..-.N------S--E--SK-------...............- 102
G.PT.x.PT3306 -D----N----N-----------...K-------W------LN-G-...---------K..H--.GTPH--KD--NPVP--SSP.TT-..-.NQ-DQ--S--E--SK---N---...............- 102
H.BE.93.VI991 -D----NQ---N------R---N...--------Y---L--LK-G-...--Y-------..---.GTPKSL-D--TLIP---L-.RTS..-.-----EK-----ASK-------W..............- 103
H.BE.93.VI997 -D----NQ---N---N----P-N...-----Q-S----L--LK-G-...---------S..R--.ATPASV-D--NHIP---L-.RT-..-.------------ASK--A--C-...............- 102
H.CF.90.056 -D----K----N------Q---N...--------Y---M--LK-G-...---------S..--H.-TPASL-D--N-I----L-.RTH..-.-------Q--E-ASK-----*-...............- 101
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------N...G----N--Y---L--LK-G-...----------..---.GTPAGL-DN-DPIP---LP.RT-..-.------------ASKA----LH...............- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------N...Q----R--Y--PL--LK-G-...---H------..---.A-PSG-K---DPIPG--L-.-TQ..R.ES--QEKS--E--SKA-P-R--...............- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-----------...--------Y------LQ-G-...----------..---.S-PPG-K---DLIP---L-.-TQ..R.K----E-S--E--SKA-P-R--...............- 102
J.SE.94.SE9173_7022 ------NR---N-----------...--------Y------LQ-G-...----------..---.S-PPG-KN--DLIPE--LF.-TQ..R.K----E-S--E--SKA-P-R--...............- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------N...Q-------Y---L--LQ-G-...--C---E---..--T.TTPYA-KN-KDPIP---LP.-A-..-.-------S--E--SK-K---*-...............- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------N...Q----R--Y---I--LK-G-...---N------..P--.TTPY--EN--DP-R---L-.---..-.EQ-D---S-----SK-K--Q--...............- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S...--------W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPIP---LP.II-..-.N---Q--S--E-ASKA----C-...............- 102
01_AE.CM.11.1156_26 -D----N----N------T---S...K----V--W---H--L--G-...---------K..H--.GTPPG-KD--NPVP---LP.II-..-.N----E-S----ASKA------...............- 102
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------N----N------T---S...--------W---I--LK-G-...---------K..H--.GT--S-KD--NPVPE--LP.II-..-.NS-----S--E-ASK-----C-...............- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----...K----I-SW---L--LK-G-...---------K..H--.GTPRS-EG--NPVP--SL-.TS-..-.NQ-D-E-S----AGK-----*-...............- 101
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------N----N------P-V-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K..H--.-TP-SNKN--DPIPE-SLP.TS-..-.N--D---S--E-ASK---G-CA...............- 102
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------N----N------T-D-S...K-------W---L--LK-G-...---H-----K..H--.GTP-S-KD--NPIPE--FP.TT-..-.N--D---S----ASKA----CA...............- 102
01_AE.SE.11.SE601018 ------N-----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---H-----K..H--.GPP-S-KD--NPARE-SIA..-P..S.NQ-DA--SRT--ASM----RC-...............- 101
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------NI----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---------K..H--.GN-PS-KD--NHIPE-SLP.II-..-.K------S----ASKAK---*-...............- 101
01_AE.TH.90.CM240 --L---N----N------T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPIP---LP.II-..R.N--D---S--E-ASKA---QC-...............- 102
01_AE.US.05.306163_FL ------N-----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPVP---L-.II-..-.N---Q--S--E-ASK---G-C-...............- 102
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------S----N------A---S...-----W--W---L--LN-G-...----------..H--.GTP--RRD--NPVP---LP.TT-..-.N----E-P--E--SK-----Y-...............- 102
02_AG.ES.06.P1423 .K----S----N----------S...--------W---Y--LN-G-...----------..P--.-TP-SR-D--NPVP---LP.TT-..-.N------S--E-ASK----Q*-...............- 100
02_AG.GW.05.CC_0048 ------S----N------T---S...K----I--W---L--LK-G-...----------.Q---.GTPPS--D--NPVP---FT.TI-..-.I-A----S--E-ASK----RC-...............- 103
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Tat start C-rich region nuclear localization exon 1 end exon 2 start Tat end
B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACT...NCYCKKCCFHCQVCFITKAL...GISYGRKKRR..QRR.RAHQNSQTHQASLSKQPTS.QPR..G.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD...............* 100
02_AG.KR.12.12MHR9 --L---S----N------T---S...K-------W---L--LN-G-...----------..RG-.GTP-SH-D--NPVP---LP.TT-..-.N------S--E-ASKA--NQC-...............- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---S...K----A--W---L--LN-G-...---------K..R--.GSPRSH-DR-NPVP---LP.TA-..-.N------S--E-ASK---NLC-Y..............- 103
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --L---S----N------T---N...--------W---L--LN-G-...----------..R--.GTPKSR-D--NPVP---LP.AT-..-.N------S--E--SK-----C-...............- 102
02_AG.NG.x.IBNG --L---S----N------T---S...K----M--#---L--LN-G-...----------..R--.GTP-SR-D--NPVP---LP.TT-..-.N--D---S--E--SK-K---C-...............- 101
02_AG.SE.11.SE602024 -D----S----N---NDLVASDQDEVMNL--R-SW---L--LK-G-...--------Q-..R--.-SP-SR-D--NPVP---FT.HT-..-.I----E-S----ASKA-R--CA...............- 105
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L---K----N------T---S...K----L--W---L--LN-G-...----------..R--.GTP-SR-D--NPVP---LP.TT-..-.EQ-----S--E-ASK---G-C-...............- 102
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------S----N------T---S...K-H--I--W---L--LK-G-...---------K..R--.GTP-SR-N--DPVP---LP.TT-..-.-----E-S---M-SK-----CH...............- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------...--------L------MK-G-...----------..---.--P-DN--D-V--P---A-.---..-.-----------M------H---...............- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-N...K-F-----W------LK-G-...---------K..H--.GSL-G-KG--NLIP---L-Q--N..-.-S---E-Q----ASK--A---A...............- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---N...Q----M--Y---N-----G-...----------..P--.-PP-G--A--DPVPE--P-.---..-.------KQ--E--SK--A-Q--W..............- 103
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------...K-------Y--P---LN-G-...----------..---.Q-PPG-KN--DPV----L-.-TQ..R.EQ---EKS--E--SKA-P-R--...............- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S-------------...---------------MK-G-...--F-------..---.S-P-S-ED--NLI----LP.RTQ..-.----SE-S-----SK-K-----...............- 102
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------N----N------E---N...-----R-SY--L---QK-G-...----------..---.S-P-S-ED--NLI---SLP.RTQ..-.-QA-SE-S-----SK-KPA---...............- 102
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---N...K----R--Y---H--LN-G-...----------..---.A-SCG-KSN-DPIP---LP.-T-..-.N------S--E--SK-KS-Q--...............- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------N...K-H--A-SY--L---Q--S-...----------..---.S-PPS-ED--NLI----S-.---..-.---------------A-A----WWTDS..........- 107
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------N...Q-------Y---H--LK-G-...----------..---.P-SHS-KN--DHIPE--L-.-AT..R.K--V-E-S--E--SK--P-R--...............- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--...K----R-----YW--V--G-...----------..---.--P-G---N--------I-.-A-..-.N------S--E--SKAKS--C-...............- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--...K-----------------G-...----------..---.S-SH---N--DLIP---LP.I--..-.NQ-----S--E--SK-------WSADS..........- 107
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------...K----R--W------LN-G-...---------K..H--.GPP-SXKD--TPVP---LP.TT-..-.N----E-S-----SK-K-----...............- 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N...-----I--W---I--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPAP---L-.IS-..-.K--D--KS--E-ASKA----*-...............- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---N...K----R--Y--P---LN-G-...----------..P--.-PP-GGTG--NPIPE-SLP.R-Q..R.I---TE-S-TE--SKA----C-...............- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--...R-F--E-----YW--T--G-...--N-------..---.-PP-GNPP--V--P---AP.-A-..-.N------S--E--SKAK--Q*-W..............- 102
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N...-----R--Y---L--LK-G-...----------..---.TTPYD-KH--DLIPE--L-.RTS..W.-------Q-E--ASKA-A-QC-...............- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------N...T-----------L--TK-G-...----------..---.GPP-SH-D--NPVP---LP.DT...E.G---T--S--E--SK-K-----...............- 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------N...K----V--W------LN-G-...---------K..H--.GPPPG-KD--NPVP---IP.TT-..-.N------S-EE--SK-T---CA...............- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---N...K-H--R--Y--IK--L--G-...--R-------..---.-PP-GD-A--VPVP---S-.---..-.-------------S-A------C..............- 103
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N...--F--V--W------LK-G-...---------K..H--.GTP-G-KD--NPIP---LP.-TK..R.-S---E-S--E--SK---NR-A...............- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------N...K----M--W------LK-G-...---------K..H--.GTP-D-KD--IPVP---LP.TT-..-.N------S--E--SK--A----...............- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------N...K-F--V--W------LN-G-...---------K..H--.GSP-S-KD--NPVP---IP.TT-..-.N----EKS-EE-ASK-KA----...............- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N...-----R----------K-G-...---------S..---.GTPPS-KD--NPVP---IP.TT-..-.NQ---E-S----ASK-----YA...............- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-N...K----Q--Y---L-----G-...----------..P--.GTSRSN-D--NP-P---S-.-AQ..R.ESP--E-S-----SK--Q-R--...............- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------N...Q----R--Y---H--LK-G-...--F-------..---.T-PYGNKN--DPIQE-SIP.-TQ..R.-S--SE-S-----SKARA-R--...............- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---N...K-------L------MK-G-...----------..---.-P--DN-NN-V------A-.-S-..-.N----E-S--------T----A...............- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---N...K-----------------G-...----------..---.-T--D---D-V------A-.-F-..-.-------S--T----A------...............- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N...-----R-SY------L--G-...----------..---.S-PPS-ED--NLI----VP.-S-..-.-Q--SEKS-----SK-----C-...............- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--...P-------Y--YM--LN-G-...--Y-------..---.T-PPG-KN--DPE----V-.-TQ..R.E----EK---E--SKATPNR--...............- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K..H--.-PP-S-ED--NPX-E--L-.IS-..-.N--D-E-S----ASK----RC-...............- 102
34_01B.TH.99.OUR2478P ------N----N------T---S...K----N--W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPIPE--LP.II-..-.NQ-----S--E-ASKA----*-...............- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S...-----I-SY------LN-G-...----------..---.-TP-RD-D--NPIP---LP.RAK..-.ISA-QE-S-----SK--P-R--...............- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N...--F-----W------LN-G-...----------..R--.G-P-SR-D--DPV----LP.AI-..-KN------S--E-ASK---N-C-...............- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N...---------------TK-G-...----------..---.T-A-SR-DN-H-VP---LP.TT-..-.N------S--E-ASKA----CA...............- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-N...K----R-----YW--T--G-...---H------..---.-TP-SN-I--DPVP---V-.-A-..-.N------S--E--SK-K---CA...............- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------...K--------------T--G-...----------..---.-TP----I--DPVPE--I-.-AH..R.N------S--E--SKAK---*-...............- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------...K----R------------G-...----------..---.-SP-GR-S--G--#--SAP.-Q-..-.-----E-S------------E-...............- 101
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----HK----E-----------...-----R----------R-G-...----------..---.NPPPD-E-----V----AT.-H-..-.-------Q------------DL...............- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---S...K-------W---L--LN-G-...----------..R--.GTP-SR-D--NPV----LP.ITS..E.N------S--E--SK-------...............- 102
44_BF.CL.00.CH80 --LI--N-D--N------T-P--...R----R-----YW--V--G-...----------..---.-PP-SD-I--DPVP---L-.-T-..-.-------S--E--SKA----CA...............- 102
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -D----N----N------T---N...K-H-----Y--YS--LN-G-...---------K..H--.GTPYS-KN--NPIP---L-.-T-..-.-------S--E--SK-K-----...............- 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--...K----R------W--V--G-...----------..---.GPP-S--I--DLVP---I-.-AQ..R.N----E-S--E--SKA--G-W-...............- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----...K----R------------G-...----------..---.XPP-SG----D-------T.-L-..-.-----E-S------------V-RRADS..........- 107
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N---------K-T---S...K-------W--RL--LK-G-...---------K..H--.GTSHRRED--NPIPE--L-.IS-..-.N--D---S----ASKA--G-C-...............- 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------...Q-------Y---I--LK-G-...--C-------..---.T-PPG-KN--DLVQ---L-.-TQ..R.K----E-S--E--SKAGP-R--...............- 102
50_A1D.GB.10.12792 -D----N----N------T-P--...K-------Y--PA--LN-G-...---------K..---.GPPKGD-A--VPIP---S-.---..-.--K----------SKA-A-Q--W..............- 103
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------N----N------G-P--...A----R-S----A---K---...----------..---.-T--D-E----------A-.---..-.E------S-E--------HSSRQRLDS..........- 107
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------N----N------T---S...S----I--W---L--LK-G-...---H-----K..H--.GTP-S-KD--NPVPE--FP.II-..-.N------S--E-ASKAA---C-...............- 102
53_01B.MY.11.11FIR164 ------S----N----X-T---S...K-------W---L--LK-G-...----------..H--.GTP-S-KD--NPIP---LP.IX-..-NNS-D---S--E-ASKA--X-C-...............- 103
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------N-----------T---S...K----R--W---L--LK-G-...---------K..H--.GPP-S-KD--NPIPE--LP.TT-..-.N------S--E-ASKA--G-*-...............- 101
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------N----N----K-T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K..H--.GNP-SR-D--NPVPE--LP.II-..-.N--D---S--E-ASKA----C-...............- 102
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -D-I--N----N----------N...K----A--W---L--LN-G-...X--------S..H--.-TPPG-KD--NPVP---LP.TIN..-.N---QE-S----ASK-----*-...............- 101
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------N----N----------N...-----R-SY--L---QK-G-...----------..---.STPPS-ED--NLI----LP.RTQ..-.-Q--SE-S-----SK-KP-R--...............- 102
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------N----N------T-D-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPVPE--LP.TT-..-.NQ-N---S--E-ASQ-----CA...............- 102
59_01B.CN.09.09LNA423 ------N----N----K-T---S...K-------W---L--LK-G-...---H-----K..H--.GTP-S-KD--NPVPE-SSP.II-..-.N------S--E-ASKA----YA...............- 102
60_BC.IT.11.BAV499 ---LETN----NQ-E-----P-N...-----R-SY------L--G-...--Y-------..---.S-PSSNKD--NPV----L-.-A-..-.-Q-DLEKS----KSK-K-----...............- 102
61_BC.CN.10.JL100010 ------N----N------E---N...--F--R-SY--L---Q--G-...----------..---.--P-S-ED--SLI----LP.RTQ..-.-T--SE-S-----SK--P----...............- 102
62_BC.CN.10.YNFL13 ------N----N------E---N...-----R-S---L---QK-G-...----------..---.--P-S-ED--NPIP---LP.-IH..-.----SE-S-----SK-K----A...............- 102
63_02A1.RU.10.10RU6637 -D----N----N----------S...--------W---L--LN-G-...---------G..R--.GTS-SR-D--NPVP---LP.TT-..-.N----E-S--E-ASK----QC-...............- 102
64_BC.CN.09.YNFL31 ------N----N------E---N...--F----SY--L---HR-G-...-V--------..---.--PPSGED--NPI---SLP.KAQ..-.----SE-S-----SK-RA-Q--...............- 102
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------N-----------Q---N...--F--------X---TK---...----------..---.-TP-S-EDY-NP-----L-.II-..-NN--DQ--S--E-ASKA----S-...............- 103
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------N-----------T-D-S...P------VW---L--LK-G-...---H-----K..H--.-SPRS-KD--NPIP---L-.IS-..-.N----E-S----ASKA----C-...............- 102
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------N-----------T---S...K------AW---L--LQ-G-...---------K..H--.-SPRS-KGY-NP-PX--L-.II-..-.N----EKS----ASK----QG-...............- 102
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------------N...--------W---L--LK-G-...---------K..H--RGTP---KG--DPIPE--LP.II-..-NNQ-D--KS----ASKA----C-...............- 104
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --L---K-----------R----...K-------Y---------G-...--------W-..---.--SHS--N--V--P-----.---..-.-------PE----------QDN...............- 102
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------Q-------R----...T------SY---S--L--G-...----------..---.G-P-SG-----------A-.-L-..-.-------SEE---G----HLGNQWMDS..........- 107
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------K---------------N...--F-----Y---A-----G-...----------..---.KPP-D--------P----T.-L-..-.-----E-S--------A--QKH...............- 102
74_01B.MY.10.10MYPR268 --L---N----N------T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K..H--.GTP-S-KD--NPIPE--L-.IS-..R.N--D---S----ASKA---L*-...............- 101
O.BE.87.ANT70 -D----EVP--H------QIP-N...-----R--Y--Y---VR-G-...---------G..R...P-AASHPD-KDPVP--SPT.ITK..R.KQERQE-QEEE--KKAGPGGYPRRKGSCHCCTRTSEQ- 115
O.CM.98.98CMA104 -D----EMP--H------Q-P-N...-----S--Y--Y--LVR-G-...----------..R...P-TASHPDNKDPVPE-SP-.ITN..R.K*ECQE-QE-E--K--GPG..................- 96
O.CM.98.98CMABB141 -D----EMP--HQ-----PNP-N...--------Y--Y---TS-G-...----------..R-S.A-AASRPDNKDLVP--SP-.ITX..R.KQERQE-QE-E--KKAGP-..................- 99
O.CM.98.98CMABB212 -D----EMP--H----K-Q-P-N...S----R--Y--L---TK-G-...---H------..R.P.A-AASYPDNKDPVPE-SP-.NTG..R.KQKRQE-QE----T--DPGGRHCLQDSCNSCTRISGQ- 116
O.CM.98.98CMU5337 -D----EIP--H------PNP-N...-----N--Y--Y---TR-G-...--------Y-..R...--TTRHXD-KHLVP--SP-.ITN..R.KQER-E-QE-E--KKAGPS..................- 97
O.CM.99.99CMU4122 -D----EMP--H------Q-P-N...K-------Y--Y---TS-G-...----------..R...P-AAHHPDNKDLVPE-SPT.ITN..R.KQERQE-QE----K--GP-..................- 97
O.FR.92.VAU -D-I--EMP--H------Q-P-N...A----Q--Y--YL--TK-G-...---H------..R.P.A-AASYPDNKDPVPE-SP-.NNK..R.K....................................- 80
O.GA.11.11Gab6352 -D----EMP--H------Q-P-N...T-------Y--Y---TS-G-...----------..R-P.AVGASRPDNK-FVPE---A.ITD..R.KQKRQE-QE-E--KKAGP-..................- 99
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-N...K----A--Y--Y---AS-G-...----------..R.P.A-AARHPDN-DIVPE-L-Y.ITN..R.KQKRQE-QE-E--N-ACPR..................- 98
O.US.10.LTNP -D----EVP--H------Q-P-N...T-------Y--Y---TK-G-...----------..R...P-TASHPD-KDPVP--SL-.ITK..W.KQERQE-QE-E--KKAGPGGDHCSKGSWHCCTRTSEQ- 115
N.CM.02.DJO0131 -----------N----------N...G----Y--Y--MC--TK-G-...---------S..---.-TPKS-KN--DPIPE--L-.-QQQP-.-Q--Q-KQ--AL-DKA----*-...............- 103
N.CM.02.SJGddd -----------N----------N...-----R--Y--MC--TK-G-...--L------S..---.-TPKS-KN--DLIPE--L-.-QQ..-.XQ--Q--Q--AL-SK--A--C-...............- 102
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------N----------N...K----N--Y--V---TK-G-...---------S..---.KTPNS-KDY-DPIPE--L-.-QP..-.-Q--Q--Q--AL-SK--A-LC-...............- 102
N.CM.06.U14296 ----------------R-----N...--F--R--Y--MY--TK-G-...---------S..---.-TLRS-KS--DLIPE--L-.-QQ..-.-Q--QEKQE-TL-SK--A--C-...............- 102
N.FR.11.N1_FR_2011 ----Y------N----------N...-----R--Y--VC--MK-G-...----X----S..---.--PKS-KN--DIIPE--L-.-QH..-.IQ--Q--Q--AL-SK--A--C-...............- 102
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N...-----A--Y--Y---TK-G-...----------..RPA.--DN-N-N--DPV--*-FA.CTG..A.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-CWKDYCLSSGTT...- 112
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N...-----A--Y--Y---TK-G-...----------..RPA.--DN-N-N--DPV--*-LA.*TG..I.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-CWTDSCLSSGTT...- 111
CPZ.CD.90.ANT -D---AETP--L--PAT-A-P-N...-----C--Y--PL--TK-G-...-------R-ARRN--.TTAES-ENN-DPV--*SLP.KTS..R.IQSSQ-K-E----EK-GSGGGPCSTGSSHSCGWT...- 115
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---I--S-D--N--------P-N...--F-----Y--PF--TK-G-...--------W-..S--.-TSKS-PHY-DPI----FP.PS-..-.-SLS-E-Q-----SKAQ--Q.................- 100
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -D----D-A--EQ---------N...K----C--Y--MA--T--G-...----------..A--.A-SAS-ENY-D--RQ--F-.-SN..-.-QECST-QT----SKA-A-Q*-...............- 101
CPZ.TZ.06.TAN5 -N-I--QVA------AA-E-P-S...--W--------PL--TK---...-------R-....G-.KFAA-NTSN-DLVRQ--LP.KRS..R.IQSSQE-SQ-E--A-ASSGGRPRQQDSSLSSGWTSETS 115
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N...-----------V---TK-G-...---------G..R--RTTAKS-ADN-DP-R---F-.-QL..-.NQ--Q--Q--AL-KQ-TS-QR-...............- 103
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -D-T--E-P--QQ-----P-P-N...T-------Y--Y---TK-G-...----------..RPA.-TADKD-NN--PV---SLA.GT-..S.QQE..................................- 83
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -D----EVP--H------Q-P-N...--X--X-AY--YL--TK-G-...----------..R.P.AVAASH-GDKDPVPE--LP.HTP..R.NQERQ-KQEE---K--S-SGLHCHQDSCISYTWTSGQ- 116
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -D-T--D-P--QQ-----SSP-N...--F--A--Y--Y--LVK-G-...---------G..RAA.-PNN-N-N--DPV--*SLA.*TG..A.*QE*HQ-QT-----*-TA-RS-CWTDYYQSSGTI...- 109
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGD..SDE.ELIRTVRLIKLLYQSNPP.PNP..E.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ.......GVGSPQILVESPTVLESGTKE...* 116
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------S..--A.--LAAI-I--I------Y.-K-..R.------K-------A--N--D-------R-C----E----FC-------H---S----.-----QSQGTET---G---S---SG------EN...- 124
A1.CM.08.886_24 -------..---.G-LTA--I--I------Y.-K-..K.-SG-----------A-----D-------S-C------------------H---S----.-----QSQGTET---R--AP----A--G----K...- 124
A1.CY.08.CY236 -------..---.D-L-A--I--I------Y.-K-..R.-S----K-------A--K--D-----V-SAC----E---------I---H---C----.-----QSQRVET---R--VSG-P-GI------N...- 124
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------N..---.D-L-A--I--I--N---Y.-K-..-.-S---Q--------T----VDX------SAC----T-----------------P----.-----QSQGXET---R--VS----DI-G---EX...- 124
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------..---.--L-A--I--V------Y.-E-..K.-S----K-------A-------------S-C---P-----F--------HI--C----.-----QSQGAET---R--VFG----I--*RI-T...- 123
A1.RU.11.11RU6950 -------..T-A.--LTA--I--I------Y.-T-..R.------K-Q-----A-----D-L-----SSC------S-SF----I---H---S----.-----QSQGTET---G---SG-PSGI-G-----...- 124
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------S..G--.--L-AI-I--I------Y.-K-..R.-----Q--------A-----D---Q---S-H--G-E---HF----------N-S----.-----QSQGAAT---RS-VSG--D-I-D---EN...- 124
A1.SN.01.DDI579 ------N..---.--L-AI-I--I------Y.-K-..Q.------K-------A-----D-L-----S------E-------------H---S----.---...........TGS...................- 97
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------..---.---KA--I--I------Y.-K-..Q.------K-------A-----D---Q---SAC--GP--------------RI--SK---.-P---QSQGVET---GT-VS----V-----A-N...- 124
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------S...--.--L-AI-I-NI------Y.-S-..Q.--------------A--K--D-----V-S-C---PT----F----I---R---C----.-----QSQGVET---R--VSGK--EI-G---ET...- 123
A2.CD.97.97CDKTB48 -------..P--.D---AI-I--I------Y.-K-..R.------K-------A-----D-------S-C---PT-------------H---S----.-C---QSQGAET---R--TS---SGI-G--IED...- 124
A2.CM.01.01CM_1445MV -------..P--.D-LKA--T--I------Y.-T-..R.-S----K-Q-----A---H-S-------S-C------------------HI--S---D.-----QSQGTET---GH--S---SVI-G---E-...- 124
A2.CY.94.94CY017_41 T----D-..P--.S-LQAI-T--I------Y.-K-..R.-S---Q--------A-----D-----V-R-C---PT-------------HI--S----.----LQSQGTET---RS-ES---SVI-G---E-...- 124
B.BR.10.10BR_RJ032 -------..---.D-LK------I-------.-ST..-.--------------KK--W-----A---S-H----S-----------------S----.-----.......------------A--------...- 117
B.CA.07.502_1191_03 ----R--..---.D-LKA-----R-------.-ST..-.------------------H-RLA-DW--R---D-PT---D-P----------SS----.-----.......-E-------------GT--E-...- 117
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------..R--.D--Q--------------.-S-..-.------------------Y--Q--G-L-S-----P-----------------------.---PE.......-------F----A--------...- 117
B.CN.12.DEMB12CN006 -------..G--.--LK------Q-------.-SS..-.------------------W-----SW--S-H---P----------I-------S----.-----.......----S-V--------G-----ECC- 120
B.CU.14.14CU005 -------..---.D-LK------I-------.-SS..-.------------------W-RE--G---SNH---PE----F-----------S-----.-----.......EL-GT---L----I-------...- 117
B.ES.14.ARP1195 -------..---.G-LN------I-------.---..-.-----------------KFL-E--G---SAH---P------------------H----.-P---.......---D--------A-----A--...- 117
B.FR.11.DEMB11FR001 -------..-E-.--LK------R-------.-S-..-.---------------K--H-RML-GW--DN----PE-----------------S----.-A---.......---G--V-----A-----A--...- 117
B.HT.05.05HT_129389 ----R--..---.--LK------Q------L.-S-..-.---K-----------------K-G----A------E-------------S---S-G--.D----.......------V-----A--------...- 117
B.JP.12.DEMB12JP001 -------..N--.D-LKA-----F------L.-SS..-.--------------------K-------A-----PE-----------------D----.N----.......---N--------AI-------ECH- 120
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------..N--.--L--I-I--F------L.-K-..-.--------------KK--W-R----W--N-H---P------H-----------S-E--.-----.......-----E------A--------KCC- 120
B.RU.11.11RU21n -------..---.D-LK-I------------.---..-.------------------H-R------IC-----PE-----P-----------S----.-----.......------------A--D-----...- 117
B.SE.12.SE600057 ------E..T--.D-LKVI------------.---..-.--------------K-------L-A---S-H---P------P-----------SK---.-----.......------------AI-D--I--...- 117
B.TH.10.DEMB10TH002 -------..---.D-LK--K----I-----L.-S-..-.--------------------RN--DW--S-----PE----F-----------------.-----.......---N--V---P-A--------...- 117
B.US.13.RV_1 -------..---.--LK---V--F-------.-S-..-.--------------------RYL-GW--SS----P------------------S----.-----.......---------------D-----ECC- 120
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------..--D.--L-------F--R----.-SQ..-.------------------W-RTT-GW--SN--D-----------QI----I--D----.----P.......---D---P----------A--...- 117
C.BR.07.DEMC07BR003 -------..---.A-LQA-KI--I------Y.-K-..-.--------------A-------------T-C---P----------I---SIN-S-SG-.-----QSQGTTE---N-*V-GKPCA--G-RA-KESY- 126
C.BW.00.00BW5031_1 -------..N--.A-LQA--I--I------Y.-K-..-.------K-------A--------G----S-C------------------HI--S-SS-.-P---QPQGDTE---R-...................- 108
C.CN.10.YNFL19 -------..---.A-LKA--I--I------Y.-E-..R.------K-------A--K--R-L-----SSC---PT----F--------HIGDS-SG-.A----QSQGTTD--E--...................- 108
C.CY.09.CY260 -------..--A.A-LE--KI--I------Y.-K-..-.------------R-ATKKRLN*F-H-L-SSGCVGPP-QL-FF-----E-L-IDS--SRSSC--HPPGGTAE-G-HHVFCE*CCV----RA--EC*- 125
C.ES.14.ARP1198 -------..G--.Q-LQAI-I--I------Y.-K-..-.------K-------A-------------SAL---P-----F----I---HI--S-SS-.-----QSQGTTE-----*-SGK-CA--GF---KECY- 126
C.ET.02.02ET_288 -------..--A.A-LQA--A--I------Y.-K-..-.-----Q--------A-------L-----SDC---HP-------------N---S-SG-.-----QPQGTTE---N-*VSGQYCA--G-RA-KECY- 126
C.IN.09.T125_2139 -------..---.A-LKA-KI--I------Y.-E-..R.------K-------A-------L---V-SAC---P----------I---HISDS-SG-.----PQSQGTTE-----*-SGKPCA--G--A--GSY- 126
C.KE.05.05KE369195V4 -------..N--.A-LQA--I--I------Y.---..-.-----------K--A-----RE------S-C---P----------I---S---SKSS-.S----QSQRPAD---NL...................- 108
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------..---.A-LQA--I--I------Y.-K-..-.------K-------A--K-----G----SS----P----------I---HIGDS-SG-.-----QLQGTTE-----...................- 108
C.SE.13.SE600311 -------..---.A-LQA--I--I-----LY.-P-..K.-----G--E--G--PS-S---W-IK----ISW-GL-D--LFK--RM--FI--GG-RGE.IW--E.......--E-Y...................- 101
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------E..---.A-LQA--I--I------Y.-K-..-.------K-------A-------------S-C--------------I---HI--S-GG-.-----QPQGTTE---N-...................- 108
C.US.11.17TB4_4G8 -------..---.A-LQA--I--I------Y.---..-.--------------A-----RA------D-C---PT---------I---N---S-SG-.-P---QSQGTTE--EN-...................- 108
C.YE.02.02YE511 -------..N-A.A-LQ--KI--I------Y.-KL..-.--------------A--K-----G----SCC-E-P----------I---HI--S-SS-.-T---QSQGNTE----S...................- 108
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------..--DA--LQA--I--I------Y.-K-..-.--------------A----L--------TNC---P-K---F----I---HI--S-SS-.-----QPQGTAE---N-E-SGK-SA--G--D--ECY- 128
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------..---.A-LQA--I--I------H.-KL..-.------K-------A------TL-----S-C---P-----F--------HI--S-SS-.-----QSQGTTE-------SGK-Y-I-G----KECY- 127
D.CM.10.DEMD10CM009 ----RE-..---.N-LK-IQ---F---I---.-ST..-.--------------A--------G----S----------------I---N-N-S---E.P----.......----T--S----A------E-...- 117
D.CY.06.CY163 ----RE-..---.D-LKAI----V-------.-SI..Q.AP----TH------A--------G----S-----P--------------N-N-S----.-----.......----T--S----A---T--E-...- 117
D.KE.11.DEMD11KE003 -------..---.--LKA--F--I-------.-S-..A.--------------A-------LG--F-S-----PE----------------------.-----.......----H-------S--D-----...- 117
D.KR.04.04KBH8 -------..---.D-LKAI----F------L.-S-..-.--------------A-----N--G---IS----------------I----IN------.-----.......----S-VSG--SAI-DT----...- 117
D.SN.90.SE365 -------..---.--LKAI----F---N---.-ST..-.--------------A-----N--G----S--------------------N-N-S----.-----.......RM----VS----A--DT--EK...- 117
D.TZ.01.A280 -------..---.--L-AI----I-------.-SL..-.--------------A-----D--G----S--------------------N-N-HT---.-----.......----H-VS--P-AI-D---E-...- 117
D.UG.10.DEMD10UG004 -------..--D.D-LKA-----I-------.-S-..-.--------------A-----N--AG--ID-----PE--D----------NIN-I--L-.-----.......----Q--P--P-A--D--S--...- 117
D.UG.11.DEMD11UG003 -------..---.--LKA-----F-------.-SS..-.--------------A-----RT-G----S-----P-----F---------IN-S-N--.---A-.......---GH--S----P--D-----...- 117
D.YE.02.02YE516 ----RE-..---.D-LKAI----F---N---.-S-..-.--------------A---HL---G----S-L--G-----------I---N-N-S----.P----.......-------S--PS----P--ED...- 117
D.ZA.90.R1 -------..---.N-LTAI-I--F-------.-S-..-.--------------A-----N--G--V-F------------------------S----.-----.......-------S----A--------...- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------..N--.--L-A--I--I------Y.-K-..-.--------------A----VRE------ASC---P--------------HIN-S---E.QGAEE.......R------S---RAI-------...- 117
F1.AR.02.ARE933 -------..--T.--LTAL-Y--I------Y.-K-..-.--------------A-----RA--D---SSC---PE-------------HIN-S----.PGTEE.......-L-G---AG--HA-----I-N...- 117
F1.BR.07.07BR844 ------G..--T.--L-AI-H--I------Y.-K-..-.--------------A-----RE--Q---EP----PE----F--------HI--S---E.PDPDK.......-------SG--R---------...- 117
F1.BR.10.10BR_PE107 -------..--R.D-LSA--A--I------Y.-K-..-.--------------A-----RAL-----DSC---LE----F--------HIN-S--SE.QGAEE.......R--N--TSG-HHA--------...- 117
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------..--T.DIV-I-NY--I-------.-K-..-.--------------A-----RAL-----RFG---PE-------------HIN-S----.QGTKE.......EL-----SG-HH----Q----...- 117
F1.CY.08.CY222 -------..--T.--L-A--T--I------Y.-K-..-.--------------A-----RA----L-LSC---PE--------S----HIN-SK--E.QGTEE.......---N---S---H---D-----...- 117
F1.ES.02.ES_X845_4 -------..---.D-L-AI-T--I------Y.-K-..-.--------------A----VRE------SSC----P-------------HIN-S--GE.QGTEE.......R------S---RA--------...- 117
F1.ES.11.VA0053_nfl -------..--T.D-LKA--Y--I------Y.-K-..-.--------------A-----RA------ISC---PE-------------NIN-S-G-E.QGTEE.......R-----TS---R---------...- 117
F1.RO.96.BCI_R07 -------..--T.--LKA-QY--I------Y.-K-..-.--------------T-----RE------SSC---P--------------HIN-S---E.QGAER.......-------S---HA--------...- 117
F1.RU.08.D88_845 -------..--A.--LKA-KY--I-------.---..-.--------------A-----RE--Q---DDC---P--------------HIN-S-G--.QGTEK.......----S--P---S-I-G-----...- 117
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------..---.A-LTA--T--I------Y.-K-..-.--------------A-----RE------S-C------------------HI--S--S-.QGTER.......-------S---RS--G---EN...- 117
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------..---.--LKA--Y--I------Y.-K-..-.--------------A-----RE------IACV--P-D------------HIN-S---D.QGAAT.......---N---P--PHAA-G-----ECY- 120
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------..---.D-LKA--Y--I------Y.-K-..-.--------------A----VRE------RAC---PE-------------HIN-S---E.QGTGK.......--E----S--PRAA-------...- 117
G.CM.07.920_49 ------S..T--.--LQA-KI--I------Y.-P-..-.--------------A-------------V-C---RP----F--------HIN-S--I-.S----QSPGTET-E-----S----G--G-----...- 124
G.CM.10.DEMG10CM008 ------S..T--.A-LTA--I--I------H.-SA..-.------K-------A-----N-------SSC---P------V-------HI--S--S-.NF---QSPGTEP.......G---SV--G-----...- 117
G.CM.10.DEURF10CM020 -------..A--.--L-V--I--I------S.-P-..-.--------------A---E-Q-------S-C---RE---S-P---I---N---S--ST.-T---QSPGTETR--G---S----A--GW----...- 124
G.CN.08.GX_2084_08 ------S..T--.Q-LQAI-I--I------Y.-P-..-.----T-K-------A-----R-------S-CV--LE-----P---I---H---S--SR.-PE--QSPGTET---G---S----V--G-----...- 124
G.ES.09.X2634_2 ------N..T--.--L-IIQT--I------Y.-PS..-.------K-------A-----------L-S-CV---T-------------HI-----S-.-L---QSQGTET---G---P---SV--G-----...- 124
G.ES.14.ARP1201 ------S..T--.-XLQA--I--I------S.-P-..-.--------Q-----A-------------S-C---LE-------------C---S--ST.-P---QSPGTET---R---S--P-G--G---E-ECN- 127
G.GH.03.03GH175G ------S..N--.--L-A--I--I------Y.-SA..-.------K-------A----VRAL---F-SAC---PT-------------C---S--S-.-----QSQGTET---R---S----V--G-----...- 124
G.KE.09.DEMG09KE001 ------S..T-G.--LQA--I--I------Y.-P-..-.------K-------A-------------SAC---P------P-------HIA-S--S-.-.......GTETEL-G---S----G--GA-A--...- 117
G.NG.09.09NG_SC62 ------T..T--.--LQA-KI--I------S.-P-..-.------K-------A------------IS-C---CT-------------H---S--SR.-P---QSPGTET---G---S----V--G-R---...- 124
G.PT.x.PT3306 ------S..T--.--LT---I--I-------.-P-..-.----T-K-------A-------------S-C------------------H---S-GS-.-P---QSQGTET---R---S---SV--G-----...- 124
H.BE.93.VI991 -------..N--.G-L-AC-I-R-------Y.-E-..A.-----Q--------A--------G--V-A-C--GP------------------S----.---EK.......------TSG---A--GT-A--...- 117
H.BE.93.VI997 ------A..G--.Q-PQVCKI--II-----Y.-E-..A.--------------A-----RA------TDC---PP------------------K---.---EK.......-K-G---P---S---GT----...- 117
H.CF.90.056 ------A..--T.--LQVCKI--I------C.-E-..T.--------------A-----RE------TSC---PP---T-----------N-S----.---EK.......-E-----SL--S-I-GT----...- 117
H.GB.00.00GBAC4001 -------..---.G-LQVCKI--I------Y.-ER..A.E-------------A-------------H-C-AGPV-----------------S----.---EK.......-------S--P-A--GT-A--...- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------..---.Q-LLA-----I---G--Y.-K-..N.-S------------A--N--D-------SAC---P-----F----I---R---S----.D----.......---D---SG--GVL-GA----...- 117
J.SE.93.SE9280_7887 -------..--D.Q-LLA-----I------Y.-K-..N.-S------------A--N--D------PSSC---P----------I---R---S----.N----.......---D---SG-PCM--GA----...- 117
J.SE.94.SE9173_7022 -------..N-D.Q-LLA--I--I------Y.SK-..N.-S------------A--N--D-------SSC---P----------I---R---S----.N----.......---D---SG-PCM--GA----...- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R--..-EQ.Q-LTP--I--I------Y.-K-..-.--------------A-----RE--Q-V-SSC----T-------------S-N-D--S-........QGTEGEL-----P--PD---G--D--...- 117
K.CM.96.96CM_MP535 ----R--..P--.Q-LT---T--I--E---Y.--L..-.-S--T---------A--K--S-----L-SAC--------------I-K-N-N-D--P-........KGTEG-L-----S--PC---------...- 117
01_AE.AF.07.569M ------S..T--.--L-A--I--I------F.-SS..-.--------------A-----RA------S-C----T-------------H--------.-----QSQGTET---RS--SG-PSVI-GP---N...- 124
01_AE.CM.11.1156_26 ------S..T--.--LQA--T--I------Y.-SS..-.------K-------A-------------RDC---------------------------.-----QSQGTET---R---SG--SVI-G----N...- 124
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------S..T--.---KA--T--I------F.-SS..-.------K-------A-----RA------SAC----P-------------H---S----.-----QSQGTET-------SG-PSVI-G----N...- 124
01_AE.HK.04.HK001 ------S..T--.--LGA--A--I------S.-PA..-.----T-K-------A-----RK------SSVV---T--------S----H--------.-----QSQGTET---R---SG--SVI-GA---N...- 124
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------S..T-D.--L-AI-I--I------Y.-PA..-.----T-K-------A----VRAL-D---SDC----T---------I---S---S----.-----QSQGTET-L-R---SG-PSGI--P--EN...- 124
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------S..T--.--L-A-KI--I------S.-P-..-.----T-K-------A-----RAL-D---S-C----P-------------H--------.-----HSQGTET---R---SG-PSDI-GP--EN...- 124
01_AE.SE.11.SE601018 ------S..T--.D-L-A--I--I-HE---S..PL..Q.A--PT----G--*-A*--P-DA----V-SDF----PM----L-------HH--RD-G-.KY---QSQGTETR--RR--SG--YA--DT-AEN...- 121
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------S..T--.-I-QAAKI--II-----Y.-SS..-.-N------------A-----RE------S-C----T----F--------H---S----.-----QSPGTET---R---SG--SV--GP---N...- 124
01_AE.TH.90.CM240 ------S..T--.--L-A--I--I------F.-SS..-.----T---------A-----SA------S-C----T---------V---N---S--G-.-----QSQGTET---R---SG--SVI-GP---N...- 124
01_AE.US.05.306163_FL ------S..T--.--L-A--I--I------Y.-SS..-.------K-------A----VRA------SACV---T---------I---H---S----.-----QSQGTET---R---SG-PSSI-GP--ED...- 124
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------..T--.--L---EI--I------Y.-P-..G.------K-------A--K--RT------SAF---P----HF----I---C--------.-----QSQGTET-------S---SVI-G-----...- 124
02_AG.ES.06.P1423 -------..P-A.--L-V--I--I------Y.-P-..-.------K-------A-----SE------SSC---PT-----L---I---S---C-GS-.D----QSQGTGT-------SG--SII-G-----...- 124
02_AG.GW.05.CC_0048 -------.N---.--L-A--T--I------L.-PS..-.-S----K-------A-----GA------RAC------------------S-N----S-.-----QSQGTKT-------S---SVI-G-----...- 125
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGD..SDE.ELIRTVRLIKLLYQSNPP.PNP..E.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ.......GVGSPQILVESPTVLESGTKE...* 116
02_AG.KR.12.12MHR9 -------..A--.--L-VI-I--I------Y.-P-..-.------K-------A-----SA------S-----P----------I---S---SK---.----RQSQGPETR--G--TP---SSI-G-----...- 124
02_AG.LR.x.POC44951 ------N..A--.G-LGVI-IVRI------Y.-P-..-.------K-------A-----CA-I--V-S-C----E---------I---C---S----.-----QSQGTET-------S---SII-G-----...- 124
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------..A--.--L-A--I--I------C.-P-..-.--------------A--K--RA------S-C--------------I---S---SK---.-----LSQGAGT-------S---SII-------...- 124
02_AG.NG.x.IBNG -------..A--.--L-A--I--I------Y.-P-..-.----T-K-------A-----RA------S-C--------------I---N---S----.-----LSQGTET-------S---YII-G-----...- 124
02_AG.SE.11.SE602024 -----R-..V--.D-L-A--I--I------L.-T-..-.-S----K-------A---E-RAL-----TDC---P----------I---H---S---R.A----QHQGTTT-------S---SGI-G--N--...- 124
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------..A--.G-L-A--I-RI------Y.-P-..-.-S------------A----VRA------S-C---P------P---I---C---S--S-.-----QSQGTET----S-TS---SVI-G-----...- 124
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------N..A-A.--L-V--T-RI------Y.-P-..-.------K-------A------A------SAC----TG--------I---R---C-E--.N----QSQGTET------SSGK-SII-G-----...- 124
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------..---.--LK-I----F-------.-S-..-.------------------H------Q--S-----PE---L-H-----------S----.-----.......---------------D-----...- 117
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------N..I--.D-FKAA-A--I------YPN--..T.--------------A--K----L-----A-----P------------K---N-S----.---DK.......------VS--L-A--GT-A--...- 118
05_DF.BE.x.VI1310 -------..R--.D-LKA-----I------L.-S-..-.--------------A-----N--G--L-S------E-------------N-N-S----.-----.......-------S--P-AI-------...- 117
06_cpx.AU.96.BFP90 -------..--D.R-LLA--I--I------Y.-K-..N.-S------------A--N--D-----V-S-C--------------I---R---S----.N----.......---N---SG-PDML-GT--T-...- 117
07_BC.CN.98.98CN009 -----E-..---.A-LKA--T--I------Y.-E-..R.------K-------A-------------SAC--------------I---HISGS-SG-.-----QSQGTTE-----...................- 108
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------..---.A-L-A--I--I------Y.-E-..R.------K-------A--N-L--------SAC---PT-------------HITDS-RG-.-----QPQGTTE-----*-SGK-CA--G--A-KEYY- 126
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------..N--.Q-LAA--V--I------Y.-K-..-.--------------A--S--N-------RAC---PE-------------H-N-S----.N----.......--AD---SG--CAI-G-----...- 117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------..---.A-LQA--I--I-------.-S-..-.-----------------------GG---DA----PE-------------N-N------.----H.......---GH--S-----I-D-----...- 117
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------..N-D.Q-LTA--I--II-----Y.-K-..Q.-S--S---------A--N--D---Q---SSC---P--------------N------S-.N----.......---DX--PG--Y----PR-E-...- 117
12_BF.AR.99.ARMA159 -------..---.--LKAA-----------Y.-K-..-.--------------A--S--RA-----ID-----PE----F----------G------.-----.......---------------------...- 117
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------..---.V-LT---I--I---N--Y.-SQ..-.------K-------A--------GQ---S-C------------------H--------.-----QSQGTET---G---P----GI-G----N...- 124
14_BG.ES.05.X1870 ------S..T--.D-L-AX-I---------Y.-P-..-.--------------A-------------SACV---E-------------H-G-S--S-.-V---QSQGTET---GS--S---SVI-G-----...- 124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------S..T--.--L-A--I--I-H----Y.-SA..-.-S--T---------A--KR-RE------SPC------------------S--------.-----QSQGTET---R---SG--SV--GP---N...- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 -------..P--.D-L-A--A-RI------S.-D-..R.-S----K-------A-----RA------SAC---PT-------------H---S----.-----QPQGTET---R---S--PSV--G---E-...- 124
17_BF.AR.99.ARMA038 -------..---.D-LKAI----F-------.-K-..-.--------------A-----NK-G----A-----P------L-----------SK---.-----.......-E----V---PS-I-------...- 117
18_cpx.CU.99.CU76 -------..---.Q-LT--SI--I------Y.-E-..A.--------------A-----SA------N-C--GP------------------S----.-F---QSQGTET---GS-VP---SG--GT-D--...- 124
19_cpx.CU.99.CU7 -------..---.D-L-VI-I--I------Y.-T...Q.RA----K-------A-------------S-C----E----F--------H-N-S----.-----.......R--G---S---SV--G--A-N...- 116
20_BG.CU.99.Cu103 ------S..T--.D-L-VA-I--I------Y.-P-..-.--------------A-----RAL-----T-C---PP-----------------S--S-.-----QSQGTET---R--VS----G--G-----...- 124
21_A2D.KE.99.KER2003 ----R--..--D.D-LKAI----F-------.-S-..-.--------------A--------A---VSYH----E---------I---N-N-R----.A----.......-G-R---S----AI-G---E-...- 117
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------S..T--.--L-A--I--I------Y.-K-..R.------K-------A--K--D-L-----SAC------------------H---S----.-----QSQGTET---R---S----DI-GA---K...- 124
23_BG.CU.03.CB118 ------S..T--.--L----I--F------Y.-P-..-.--------------A---------Q---ADC---PP-----------------S--I-.-----QSQGTETR--G---S----A--G-----...- 124
24_BG.ES.08.X2456_2 ------S..T--.D-L-A--I--I------Y.-P-..-.--------------A---------Q---NSC---P------------------S-............GTET---GS-VS---SV--G-----...- 113
25_cpx.CM.02.1918LE ------V..N--.--LQAA-I--I------S.-P-..-.--------------A------TL-----ASC---LE-------------H---S--S-.-----LSQGTET---R--VS----A--GT----...- 124
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------..P--.A-LGAI-I--I------L.-K-..R.-S------------A--NK-D-------S-C--GPP-------------S---S--F-.N----QPQGTET---R---S----GL-GA--E-...- 124
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----NE-..---.Q-LTAI-I--I--K---Y.-K-..R.------K-------A--E--D---K-V-S-C---P------P-------C---S----.-----QPQGAET---R---S---SA--GT-A--...- 124
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------..---.D--K-I-I--F-------.-S-..-.----------------------L-RW--SNH---PE----F----I------------.-----.......------V-----A--G-----...- 117
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------..---.---K------F-------.-SS..-.------------------------RW--SNH---PT---------I-------S----.-----.......------------AI-------...- 117
31_BC.BR.04.04BR142 -------..---.A-LQA--I--I------Y.---..-.--------------A-----RA------S-C---P-----FL---I---NIN-S-SG-.-----HPQGTAE---N-...................- 108
32_06A1.EE.01.EE0369 -------..N--.Q-LLA--I--I-N----Y.-K-..N.-S------------A--H--D---H---S-C---P----------I---R---S----.N----.......---D---PEKPGVL-GT----...- 117
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B.FR.83.HXB2 TQPI...P.I.....VAIVALVVAIII.AIVVWSIVIIEYRKILRQR....KIDRLIDRLIERAE.DSGNESE....GEI.SALVEMG.V.EMGHH.APWD.VDDL...* 82
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A1.SN.01.DDI579 MTSL...E.-.....W--IG-I--L-L.-----T--G---K-V-K-K....R-----E-IR----.------DGDT.E-L.-T-.....-.-V-DD.I-LY.DNN-...- 82
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B.BR.10.10BR_RJ032 ML-L...Q.-.....A---X---VA--.--------F----------....-----L--I-----.-------GDE.EQL.A--.....M.-----.----.-N--...- 82
B.CA.07.502_1191_03 M--L...A.-.....L--A-----A-L.-----T--G----------....--N--L--IA----.-------GDQ.E-L.-----R-HL.-----.----.-N--...- 87
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 MT-L...Y.-.....WS-------A--.-----T-AL----------....----IL--IR----.-------GDQ.E-L.---.....-.----D.----.----...- 82
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B.CU.14.14CU005 M--L...V.-.....-G-----I-A--.-------------------....------E-IRD---.-------GGSGRI-.QP-.....-.-----.G---.----EC.- 85
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B.FR.11.DEMB11FR001 M-SL...T.-.....L----------L.-----T--F----------....---S----IR----.-------EDQ.....E--.....M.----L.----.I---...- 79
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B.JP.12.DEMB12JP001 M--L...Q.-.....L--------A-L.-----T--G-------K--....------N-IS----.-------GDQ.E-L.---.....M.-----.----.-N-M...- 82
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 M-SL...T.-.....FT-------A--.--------F---K---K--....--------IR----.-------GDQ.E-L.---.....-.-----.----.----...- 82
B.RU.11.11RU21n M--L...V.-.....AT---F--VG--.------L--V---------....------A-I-----.------DGDQ.E....--.....M.----L.----.---M...- 79
B.SE.12.SE600057 M-SL...V.-.....L------IVG--.--I--T--L----------....--------IR----.-------GD#.E-L.---...#.-.D---D.----.-N--...- 81
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B.US.13.RV_1 M--L...G.......I----------L.--------F----------....--------IS----.------DGDQ.E-L.---.....-.-----.----.I---...- 81
B.ZA.09.DEMB09ZA022 M--L...E.-.....-T-----G--L-.-------------------....R-------IR----.------GGDE.E-L.-K-.....-.----D.---N.I---...- 82
C.BR.07.DEMC07BR003 MLTL...-.DRVDYRLG-G--I--L--.--I--T-AY-----LV---....R-----E-IR----.------DGDT.E-L.ET-.....-.D--NL.RLL-.-HA-...- 87
C.BW.00.00BW5031_1 MFAL...F.E.VDYRLT-G-FI--LFL.-----T-AYL----LV---....R--Q-VK-IR----.------DGDT.E-L.-TM.....-.D---L.RLL-.-N--...- 86
C.CN.10.YNFL19 MVDL........DYK-TVG-FI--L-L.--I--T-AY-----LTK--....---W--K-IG----.-------GDT.E-L.-TM.....-.D--RL.RLL-.-N--...- 83
C.CY.09.CY260 MTGL...I.EKVDYKI-V--FII-LV-.-----I--YL----LV---....------E-IR----.------DGDH.E-L.-KM.....-.D--NL.RLL-.AH--...- 87
C.ES.14.ARP1198 MLDL...L.TRVDYKI-VG-FII-L--.-----I-AY-----LV---....---W--N-IR----.-------GEI.E-L.-TM.....-.D--QL.RLL-.-N--...- 87
C.ET.02.02ET_288 MFSF...T.ERVDAR-G-G--I--L-L.--I--T-AY-----L----....------E-IR----.-------GDT.E-L.-TM.....-.D--TL.RLL-.-H--...- 87
C.IN.09.T125_2139 MVEL........NYKL-VG--I--L-L.-----I--Y-----LVK--....---W-VK-IR----.------DGDT.E-L.-TM.....-.D---L.RLL-.-N--...- 83
C.KE.05.05KE369195V4 MLDL...L.AKVDYRIVVG-FI--LLL.--I--T--Y-----LVK--....---W--K-IR----.------DGDT.E-L.-TM.....-.D---L.RLL-.AN--...- 87
C.MW.09.703010256_CH256.w96 MLDL...V.ARVDYRIGVG--I--L--.-----ILAY---KRW-K-K....---W--K-IR----.-------GDT.E-L.-TM.....-.D-E-L.GLL-.-NG....- 86
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D.CY.06.CY163 M-SL...E.-.....L--A-----L-L.-----T--Y------K---....---W----IG----.-------GDK.E-L.-Q-.....M.-----.---NVA--I...- 83
D.KE.11.DEMD11KE003 M-SL...Q.-.....A--------L-L.-----T--F--C-RLR---....#--W----IR----.-------GDE.E-L.--F.....-.G--Y-.----.IN-I...- 81
D.KR.04.04KBH8 M--V...V.......I--X----TL--.--I--T--F--CCRLRK--....------N-IR----.-------GDE.E-L.-T-.....M.-----.---N.----...- 81
D.SN.90.SE365 M-SL...E.-.....L--A-I---L-L.-----T--F--V---R---....---W----IK----.-------GDE.K-L.---.....-.D----.---N.----...- 82
D.TZ.01.A280 MT-L...E.-.....T--A---I-S-L.-----T--Y----R-KK-K....---W----IR----.------DGDT.E-L.-T-.....-.-----.---N.---I...- 82
D.UG.10.DEMD10UG004 M--L...V.-.....L--------LLL.-----T--F--C--LR--K....R--W----IR----.-------GDE.E-L.-KF.....M.-----.---N.I--M...- 82
D.UG.11.DEMD11UG003 MNLL...V.......IG---------L.-----A--F--W-RLK---....---KI-N-IA----.-------GDR.E-L.---.....-.G---L.----.IG-I...- 81
D.YE.02.02YE516 M-TL...E.-.....LS-----I-A--.--I--T--Y------R---....---Q----IR----.-------GDE.E-L.-T-.....M.----A.---NVA---...- 83
D.ZA.90.R1 M--L...V.-.....L--------L-L.-----T--F----R-RK--....---Y----IR----.-------GDG.E-L.-K-.....-.---YD.---N.----...- 82
F1.AO.06.AO_06_ANG32 MSDL...L.A.....I--------L--.-----T-AYL----VVK-K....R-N--YE-IR----.------DGDA.E-L.AE-.....G.-V-PF.I-GG.INN-...- 82
F1.AR.02.ARE933 MSYL...L.A.....IG-T--I--L--.-----T-AY---K-LV---....R-N--YK-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.---PF.I-R-.I-N-...- 82
F1.BR.07.07BR844 MPDL...L.A.....-S-A--I--F--.--I--T-AY-----VV---....--N--YE-I-----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-G-.INN-...- 82
F1.BR.10.10BR_PE107 MNYL.....V.....-S-I--I-----.VV---T-AYL----LV--N....R-NS-YQ-I-----.-------GDA.E-L.A--.....G.---LF.I-GN.I-N-...- 81
F1.BR.10.10BR_RJ015 MTDL...L.V.....IS-A--I--L--.V----T--YL----LV---....--N--YQ--R----.-------GDA.E-L.A--.....G.---PF.L-G-.INN-...- 82
F1.CY.08.CY222 MTNL...L.A.....I--A--IL-L-V.-----T-AY---K-VI---....--N--YKKIR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-G-.INN-...- 82
F1.ES.02.ES_X845_4 MSNL...L.A.....IS-------L--.V-I--T--FL----L----....--N--YE--R----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-GN.INN-...- 82
F1.ES.11.VA0053_nfl M..L...Y.-.....IS----IL-L--.V----T--Y-----LV---....--N--YE-IR----.-------GDA.E-L.AD-.....G.-V-PF.I-G-.INN-...- 80
F1.RO.96.BCI_R07 MSHV...L.A.....I-----I--L--.--I--T-AY-----LV---....--N--YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.---PF.I-G-.INN-...- 82
F1.RU.08.D88_845 MTE-...I.-.....IG----I--L-V.-----T--F----------....--N--YE-IR----.------DGDA.E-L.A--.....G.---PF.V-G-.-NN-...- 82
F2.CM.02.02CM_0016BBY MSYL...I.-.....LV---FI--L-A.--I--T--Y---K-Q---K....R-N--YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-LF.I-GN.INN-...- 82
F2.CM.10.DEMF210CM001 MPYL...I.......IL---FIAVL--.--I--T--Y-------K--....--NK-YK-IR----.-----N-GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-G-.INN-...- 81
F2.CM.10.DEMF210CM007 MSLS...I.-.....-V-A-FI-VL--.--I--T------K-L---K....R-NK-YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.---PF.I-GN.INN-...- 82
G.CM.07.920_49 M--L...E.-.....S---G-II-SLA.-----T--A------RK-N....R--KVLN-IR----.-------GDT.E-L.AQ-.....-.D-VDF.DL-V.G-N-...- 82
G.CM.10.DEMG10CM008 M-AL...V.-.....A---G-I--FLA.--T--T--F-Q--E-RK-N....---K-L--IR--I-.-------GDT.E-L.A--.....-.DV-DF.DL-I.GNN-...- 82
G.CM.10.DEURF10CM020 M-SL...Q.-.....AS--G----F-A.-TI--T--Y------RK-K....R--K--N-IR----.-------GDT.E-L.-T-.....-.D-VDF.D--V.G-N-...- 82
G.CN.08.GX_2084_08 M--L...E.-.....A---G-I--F-A.-----T--Y------R--K....R--KIL--IR----.-------GDT.E-L.AT-.....-.D-VEF.D--V.G-NM...- 82
G.ES.09.X2634_2 M--L...E.-.....A---G-I--GLG.--I--T--F-L-KE-RK-Q....R-Q-IL--IG----.-------GDT.E-L.AK-.....M.---DF.D--V.G-N-...- 82
G.ES.14.ARP1201 M--L...V.-.....FS--G----F-A.-V---T--X------RK-K....R--KIL--IR----.-------GDT.E-L.AT-.....-.D-VDF.D--V.G-N-...- 82
G.GH.03.03GH175G M-SL...E.-.....S---G-I--S-A.--I-----F----R-RK-K....--EK----IR----.-------GDT.D-L.A--.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
G.KE.09.DEMG09KE001 M--L...E.-.....AS--G-I--FLA.-TI--T--F-Q--E-RK--....-----Y--IR----.-------GDE.E-L.AT-.....-.GR-AF.D--V.G-N-...- 82
G.NG.09.09NG_SC62 M-SL...E.-.....A---G-I--F-A.--I--T--F------RK-K....R--S-LN-IR----.-------GDT.E-L.AT-.....-.D-VDF.D--V.GNN-...- 82
G.PT.x.PT3306 ML-L...Q.-.....F--AG-IL-G-A.--I--T--F-Q-KE-RK-K....--EKIL--IR----.-------GDT.D-L.A--.....-.---NF.D--V.G-I-...- 82
H.BE.93.VI991 .MN-...L.G.....IG-G-----F--.-----T-AY-----L#K--....------E-IR----.------DGDT.E-L.-K-.....-.----L.NLGY.-A--...- 80
H.BE.93.VI997 .MY-...I.G.....IG-G--I--F--.-----T--Y-----LVK-K....------Q-I--G--.------D....E-L.-TM.....-.-R--L.TFGY.-A--...- 78
H.CF.90.056 .MY-...L.G.....LG-G----TF--.-VI--T--Y---K-LV--K....------E-IG----.------DGDT.E-L.-K-.....M.----L.NLGY.-A--...- 81
H.GB.00.00GBAC4001 .MY-...L.G.....IG-G--I--G-L.C-I--T--YL----LVQ-K....R----LE-IR----.------DGDT.E-L.-T-.....-.-R--L.NLGY.-A-V...- 81
J.CD.97.J_97DC_KTB147 M--L...D.-.....A---G-I--V--.-VI--T--F-----V----....------N-IR----.------DGDT.D-L.EK-.....-.---P-.DL-N.-N--...- 82
J.SE.93.SE9280_7887 MI-L...Q.-.....A----FI---FL.--GM-T--Y---K-L----....---K----IR----.------DGDT.E-L.AD-.....-.-R-P-.DL-N.-N--...- 82
J.SE.94.SE9173_7022 MVSL...Q.-.....------I--FFL.--C--T--Y---K-L----....---K--N-IR----.------DGDT.D-L.AE-.....-.---P-.DL-N.-N--...- 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 MV-L.....T.....-G-I---A-L-L.--I--T-AYL----VV--K....R-NW-F--IR----.-------GDT.E-L.A--.....G.-T--L.ILG-.INN-...- 81
K.CM.96.96CM_MP535 MVSL...A.......IS-------L-L.--I--T--Y-----LVK-K....R-NW----IR----.-------GDA.E-L.ADI.....G.-L--L.ILGN.I-N-...- 81
01_AE.AF.07.569M MT-L...E.-.....S---G-I--L-S.-----T--A--AK-L----....-----VK-IR----.-------GDT.E-W.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
01_AE.CM.11.1156_26 MNAL...Q.-.....W---G---GV-L.-V---A------K---K--....R--K-VK-I-----.-------GDT.D-L.AT-.....-.---DF.DH-V.G-N-...- 82
01_AE.CN.12.DE00112CN011 MT-L...E.-.....S---G-T--L-L.-----TV-AL-I-I-----....------K-IR--E-.-------GDT.DKL.AK-.....-.---NF.D--V.G-NM...- 82
01_AE.HK.04.HK001 MT-L...Q.-.....S---G-I--L-L.-----T--GL-V-------....------KKIR--E-.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
01_AE.IR.10.10IR.THR48F MT-L...E.-.....S--AG----L-L.-----T--A-------N--....------K-IS---X.-------GDT.E-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
01_AE.JP.11.DE00111JP003 MT-L...Q.-.....S--#.....................-RF-K--....------K-IR--E-.-------GDT.D-L.AK-.....-.---NF.D--V.G---...- 61
01_AE.SE.11.SE601018 MNSL...E.-.....S--AG--I-L-L.-----T--A-QI----Q--....---K--K-IRK---.-NE----GDT.D-L.DK-.....-.---DF.D--V.G---YCFR 85
01_AE.TH.10.DE00110TH001 MTHL...E.-.....S---G-I--L-L.-----T--A--F----K--....------K-IR----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
01_AE.TH.90.CM240 MT-L...E.-.....S---G-I--L-L.----*T--A--VK------....-----VK-IR----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 81
01_AE.US.05.306163_FL MS-L...E.-.....S---G-I--A-S.-----T--A--VK--F---....-----VK-IR----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
02_AG.CM.10.DE00210CM013 M--L...E.-.....S---G----F-A.-----T--Y------KK-K....-----L--IR----.------DGDE.E-L.-T-.....M.-I-YD.NLL-.NNN-...- 82
02_AG.ES.06.P1423 MT-L...E.-.....A---G----F-A.-----T--Y------RK-K....---K-L--IR----.-------GDT.E-L.-T-.....I.-V-DY.N-L-.NNI-...- 82
02_AG.GW.05.CC_0048 M-SL...A.-.....A---G----F-A.-----T--Y------RKE-....--SN-L--IR----.------DGDT.E-L.AL-.....M.---DN.NIL-.NNN-...- 82
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B.FR.83.HXB2 TQPI...P.I.....VAIVALVVAIII.AIVVWSIVIIEYRKILRQR....KIDRLIDRLIERAE.DSGNESE....GEI.SALVEMG.V.EMGHH.APWD.VDDL...* 82
02_AG.KR.12.12MHR9 M--L...E.-.....S---G-I--F-A.-----T--F------RKE-....--SK-L--IR----.-------GDT.E-L.-T-.....M.---DY.NIL-.N-N-...- 82
02_AG.LR.x.POC44951 M--L...E.-.....A---G----F-A.-V---T--V------RK-K....--H--L--IR----.------DGDT.E-L.-T-.....M.-I-Y..DIL-.NNN-...- 81
02_AG.NG.09.09NG_SC61 M-VL...G.-.....AS--G-I--S-A.-----T--F------RKE-....--S--L--IR----.------DGDT.E-L.AT-.....M.-R-AD.NVL-.N-N-...- 82
02_AG.NG.x.IBNG M--L...T.-.....T---G----F-A.--------Y------RK-K....-----L--IR----.------DGDT.E-L.-T-.....M.---YE.YIL-.N-N-...- 82
02_AG.SE.11.SE602024 M-SL...E.-.....AS--G----A-A.-----T--L------QK-K....-----L--IR----.-------GDT.E-L.LT-.....M.---YD.NIL-.N--M...- 82
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 M--L...A.V.....A---G----F-L.-----T--F------RK-G....---K-L--IR----.------DGDT.E-L.-T-.....L.---YDN-AL-.I-N-...- 83
02_AG.US.06.502_2696_FL01 M--L...Q.V.....A---G----F-A.N----T-IYV-----KK-K....-----L--IRD---.------DGDT.E-L.-T-.....M.-V-.Y.NIL-.N-N-...- 81
03_AB.RU.97.KAL153_2 M-SL...A.-.....A-------VG--.----G---F----------....--------IR----.-------GDQ.E....--.....M.----L.V---.A---...- 79
04_cpx.CY.94.94CY032_3 MLFW...E.-.....W---G----L--.V----TL-F---K-LR---....R--S-YN-IR----.------DGDA.E-L.-T-.....-.G--NF.D--V.G-N-...- 82
05_DF.BE.x.VI1310 MSDL...L.T.....I-V---I--L--.-----I--Y---K-LV---....--N--YK-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-G-.INN-...- 82
06_cpx.AU.96.BFP90 M-AL...E.-.....A---G----FLA.-----T--F-Q--E-RK-K....--EK-L--IR----.-------GDT.D-L.AT-.....M.---DF.D--V.G-N-...- 82
07_BC.CN.98.98CN009 M-TL...T......IL--------A--.-----T--L---------K....R-------IR----.------DGDQ.E-L.--F.....M.-----.----.----...- 82
08_BC.CN.97.97CNGX_6F MLDL..........EL-VG--I--L--.-----T--Y----RLVK--....---W--K-IR----.-------GDT.E-L.-TM.....-.D--RL.RLL-.-N--...- 81
09_cpx.GH.96.96GH2911 M-SL...Q.-.....AS--GII--F-A.--IA-T--F--V---RK-K....R-------IRD---.-------GDT.E-L.AK-.....-.---P-.DS-N.----...- 82
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 MLSL...L.ARVYYKLRVG--I--L--.-----IR-Y-Q---LVEPT....---W--K-IR----.-R-HD-DGDT.E-L.-TM.....-.D--NL.RLL-.-N--...- 87
11_cpx.CM.95.95CM_1816 MISL...Q.-.....AS-I-----F--.VV---T--GL----L----....--------IR----.-------GDT.E-L.AQ-.....-.---P-.DL-N.----...- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 M-SL...V.T.....L--------A-L.---A----L----------....--------IR----.-------GDA.E-L.A-F.....G.-L-LL.I-GN.I-N-...- 82
13_cpx.CM.96.96CM_1849 MNAL...-.-.....IS----I--F-L.-V---T-AY-----LVH-K....--EK-L--IR----.-------GDT.DDL.AK-.....-.---NF.D--V.G-N-...- 82
14_BG.ES.05.X1870 M-SL...E.-.....A---G-I--G-A.--X--T--F-Q-KE-RK-K....--QGIL--IR----.-------GDT.E-L.AV-.....M.---GF.D--V.G-N....- 81
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 MS-L...E.-.....S---G-I----L.-----T--A--I-N--K--....-----VK-IR--E-.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DL.D--V.G-N-...- 82
16_A2D.KR.97.97KR004 MNSL...Q.-.....LS--G-I--F-L.-V---T--F---K--KK-N....---W--K-IS----.-------GDT.E-L.-T-.....M.---NL.DFG-.AN-*...- 81
17_BF.AR.99.ARMA038 M-AL...E.-.....L--------T--.--------L-----L----....------E-IR----.-------GDA.E--.---.....M.-----.----.IN--...- 82
18_cpx.CU.99.CU76 MXXF...E.-.....-G-I--I--F--.-VC--T--Y-------K-K....---G-FE-IRD---.---Y---GDT.E-L.-K-.....M.---N-.N-GY.-A-V...- 82
19_cpx.CU.99.CU7 M-AL...Q.-.....A---G-I--F-A.-----T--Y------RKE-....--EK-L--IR----.------DGDT.E-L.-T-.....M.-L-DF.D--V.G-NV...- 82
20_BG.CU.99.Cu103 M-SL...E.V.....A---G-I--G-A.--I--A--F-L-KE-RK-K....----ILE-IR----.-------GDT.D-L.AV-.....-.D--DF.DH-V.G-N-...- 82
21_A2D.KE.99.KER2003 M-AL...Q.-.....I--A-----T--.-----T--F----R-K---....R--C----IR----.-------GDR.E-L.-K-.....-.----Y.---N.I---...- 82
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY M--L...E.-.....CT--G-I--L-L.-----T--A--IK-VR--K....-----LE-IR----.-------GDT.DDL.AK-.....-.---NF.D--V.GNN-...- 82
23_BG.CU.03.CB118 MHSL...E.-.....A-V-G-I--G-A.--I--A--F-L-KQ-RK-K....----ILE-IR----.-------GDT.E-L.A--.....-.D--DF.DH-V.G-N-...- 82
24_BG.ES.08.X2456_2 M-SL...E.-.....A---G-I--C-A.--I--T--W-Q-KE-RK--....----ILE-IR----.-------GDT.N-L.AT-.....-.D--DF.DH-V.G-N-...- 82
25_cpx.CM.02.1918LE M-SL...E.-.....F---G-I--F-V.-VI--T--YL-I---RK-K....---Q-LE-IRT---.-------GDT.E-L.-T-.....M.---DF.DA-V.G-N-...- 82
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 MT-L...Q.-.....Y---G-I--L-L.--------LV--K---K--....-----L--IRD---.------DGDT.E-L.---.....-.---D-.N--G.YNV-...- 82
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS MISL...K.T.....IS-A--I--FL-.VV---T--Y-----L---K....R----LE-IR----.------DGDT.E-L.AR-.....-.---P-.DLGN.DN--...- 82
28_BF.BR.99.BREPM12609 M-AL...I.-.....A-------VA--.-----T--F----------....--------IR----.-------GDA.E-L.E--.....G.D--PL.VLGN.INN-...- 82
29_BF.BR.01.BREPM16704 M-SL...Q.-.....I-------VA--.-----T--F----------....R---I-N-IR----.-------GDH.EDL.L--........V--D.----.-N--...- 80
31_BC.BR.04.04BR142 MFTL...-.ERIDYR-G-G--LI-L--.--I--T--Y-----LV---....R--W-VK-IR----.-------GDT.E-L.ETM.....-.D--NL.RLL-.-P--...- 87
32_06A1.EE.01.EE0369 M-AL...E.-.....S---G-II-SLA.-----T--L-Q--E-RK--....--EK-L--IR----.-------GDT.D-L.VT-.....M.---NF.D--V.G-N-...- 82
33_01B.ID.07.JKT189_C MS-L...E.-.....S--AG-II-L-L.-----T--G--CQ---Q--....-----VK-IR----.-------GDT.E-L.LKF.....-.---NL.D--V.G-N-...- 82
34_01B.TH.99.OUR2478P MS-L...E.-.....S---G-I--L-L.-----I--A--------E-....-----VK-IQ----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---NF.D--I.G-N-...- 82
35_AD.AF.07.169H MTSL...Y.-.....W--IG----L-L.-----T--G--I-RV----....-----VK-IS--T-.------DGDT.D-L.AK-.....-.---NY.DLG-.DNN-...- 82
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 M-SL...Q.-.....A--AG----F-A.--GG-T--L---K--I--K....-----LE-IK---K.-------GNT.E-L.-T-.....-.---DF.DH-V.G-N-...- 82
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 M--L...E.-.....YS--G----F-A.-----T--L---K--RK--....------N-IR----.------DGDT.E-L.-T-.....M.-L-DF.D--V.G-N-...- 82
38_BF1.UY.03.UY03_3389 MSNL...L.V.....LG----I--L--.-----T--Y------V---....R-N--YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-VQLV.I-GN.INN-...- 82
39_BF.BR.04.04BRRJ179 MSDL...L.A.....IG-T--I--L--.-----T-AYL----FV---....R-N--YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.ILG-.INN-...- 82
40_BF.BR.05.05BRRJ055 M-SL...Q.-.....A---G---VA--.-----T--LL----L-K--....------E-IA----.-------GDQ.E-L.-T-.....M.-----.----.----...- 82
42_BF.LU.06.luBF_18_06 M-SS...V.-.....L--------AL-.--------L-------K--....------K-IS----.------DGDH.E-L.---.....-.-----.----.I--Q...- 82
43_02G.SA.03.J11223 M-XL...E.-.....A---G-I--FLA.-----T--F------R--K....X----LX-IR----.-------GDT.E-L.AI-.....-.DNVXX.D--V.G-N-...- 82
44_BF.CL.00.CH80 MTDL...L.A.....IS-A--I--A--.V----I--Y-----LV---....--N--YE-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.-V-PF.I-GN.I-N-...- 82
45_cpx.FR.04.04FR_AUK MNYL.....-.....-G-A--I--ALL.--I--T--Y-----VKK-E....R-NW-YN-IR----.-------GDT.E-L.A--.....G.----L.ILG-.IAN-...- 81
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 MSDL...L.A.....ISLA--I--L--.-----T-AYL--K-LV---....--N--YK-IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.---PF.I-GN.INN-...- 82
47_BF.ES.08.P1942 M-SL...E.-.....L--------A-L.--------L--------E-....-VYK----IR----.-------GDQ.E-L.--M.....-.-R--L.----.IN--...- 82
48_01B.MY.07.07MYKT021 MT-L...Q.V.....S---G----L-L.-----T--G--F-------....------K-IR--T-.-------GDT.--L.AK-.....-.---DF.D--V.GGN-...- 82
49_cpx.GM.03.N26677 M-SL...Q.-.....A-----I--FFL.V-I--T--Y-A--QLV---....--E-----IR----.------DGDM.DDL.#K-.....-.-R-SL.DFRN.AN--...- 81
50_A1D.GB.10.12792 M--L...V.-.....LS-A---IVS--.-----T--F---KRLR---....--------IR----.-------GDR.E-L.--M.....L.----D.----.---M...- 82
51_01B.SG.11.11SG_HM021 MSSL...D.-.....---------A-L.--I-----F-----L-K-K....--------IA----.-------GDQ.E-L.A--.....-.-R--L.V-G-.I---...- 82
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 M--L...E.-.....S--AG----L-L.-----T--A--FK------....R----VK-IR----.-------GDT.D-L.AT-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
53_01B.MY.11.11FIR164 MT-L...Q.-.....S---G----L-L.-----T--VL---------....-----VN-I-----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---NF.D--V.G-X-...- 82
54_01B.MY.09.09MYSB023 MT-L...Q.-.....S--AG-I--L-L.-----T--L-------K--....--------IR----.-------GDT.DDL.AK-.....-.D--DF.DD-V.GNN-...- 82
55_01B.CN.10.HNCS102056 MT-L...E.-.....S--AG-I--L-L.-----T--A---K--QKE-....--EK-LE-IR----.-------GDT.D-L.AQ-.....-.D--DF.DH-V.G-NV...- 82
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A M--L...E.-.....A---G-I--F-A.--I--T--Y------RK-Q....R----L-KIR----.-------GDK.E-L.AT-.....M.D-VDF.DS-V.G-N-...- 82
57_BC.CN.09.09YNLX19sg MLN-........NYRLGVG-----L--.-----T--Y-K---LV---....---C--KKIR----.-------GDI.E-L.-TM.....-.D-E-L.RLL-.-NE-...- 83
58_01B.MY.09.09MYPR37 MS-L...E.-.....S---G-I--L-L.-----T--A--LL--RK--....---K-VE-IR----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---NF.D--V.GGN-...- 82
59_01B.CN.09.09LNA423 MLSL...ET-.....GV-I-F-IVG--.-----T--YL--------K....--------IA----.------DGDQ.E-L.---.....M.----R.---N.----...- 83
60_BC.IT.11.BAV499 MLGS.......IDYRLGVG--I-RL--.--I--I--Y-----LV---....R--W-VK-IK----.N------EDA.E-L.DNM........V-YL.RLL-.-N-V...- 82
61_BC.CN.10.JL100010 MLDL........ESAL-VG-----L--.V----T--Y-----LVK--....------K-IR----.-------GDT.E-L.-TM.....-.D--NL.RLL-.-N-W...- 83
62_BC.CN.10.YNFL13 M*SL...T......ILS-------A--.-----T--F------R---....--N-----IR--S-.------DGDQ.EDL.---.....M.-----.---N.IN--...- 81
63_02A1.RU.10.10RU6637 M-TL...E.-.....A---G----F-A.-----T--Y------RK-K....---K-L--IR----.------DGDS.E-L.-T-.....M.-V-NY.-LL-.DNNV...- 82
64_BC.CN.09.YNFL31 MLDL........NYTITVG-FI--L--.-----T--Y----RLKK--....---W--K-IR----.------DGDT.E-L.-TM.....-.DL-NL.RLL-.ANN-...- 83
65_cpx.CN.10.YNFL01 M--L...V.-.....S---G-I--L-L.-----T--L------VK--....----I-K-IQ----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 MT-L...E.-.....S---G-I--L-L.--X--T--G--F-------....------K-IR----.-------GDT.DXL.AK-.....-.---DF.DH-V.G-N-...- 82
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 MT-L...E.-.....S---G-I--L-L.-----T--G--F-------....------K-IR--E-.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.DH-V.G-N-...- 82
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420MT-L...E.-.....W--AG-II-L-L.-----T--L-------K--....--------IR----.-------GDT.D-L.AR-.....-.-V-DF.D--V.G-N-...- 82
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 M-SL...L.-.....YS------VA--.--------L----------....R-N-----IR----.-------GDA.E-L.A--.....G.D-ELL.I-G-.IGN-...- 82
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 MP-L...Y.-.....L-----I--G--.-------------------....-----V--IR----.------DGDA.E-LAA-I.....G.---PL.VLE-.IIN-...- 83
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 MT-L...Y.-.....S--------G-L.-----T--L------RKEK....R-E---N-IA----.------DGDQ.E-L.---.....-.-R--L.----.I--Q...- 82
74_01B.MY.10.10MYPR268 MS-L...Q.-.....S---G-I--L-A.-----T--L-----L-K-K....---K-VN-IR----.-------GDT.D-L.AK-.....-.---DF.D--V.G-N-...- 82
O.BE.87.ANT70 MHHR...D.L.....L--IIISALLF-.NVIL-GFILRK-LEQKE-DRKERE-LERLR-IR-IRD.--DY--NGEE.EQ...EV.....M.DLVL..SHGF.DNPMFEP- 86
O.CM.98.98CMA104 MHYR...D.L.....L-LIIVSALLL-.NVLL--FILRK-LEQKK-DRRERE-LERLRKIR-IKD.--DY--NEEE.EQ...EV.....M.DLI-..SHGF.DNPMFEL- 86
O.CM.98.98CMABB141 MLHR...D.L.....LLLIIISALLLT.N-IL-MF-LRK-LE-KK-ERRERE-LERLRXIR-IRD.--DY--NEEE.EQ...EV.....RDHLV-..TFGF.ANPMFEI- 87
O.CM.98.98CMABB212 MHQR...D.L.....LILI-VSILCL-.C-L--TFNLRK-LEHRK-DKRERE-LERLR-VR-IRD.--DY--XGEE.EQ...EV.....M.DLI-..SHGF.ANP-FEL- 86
O.CM.98.98CMU5337 MHHR...D.L.....LXLIIISALLX-.NVIL-MFILRQ-L-XXK-DRRERE-LERLR-IR-IKD.--DY--NEEE.EQ...EV.....R.DLV-..SHGF.DNPMFEL- 86
O.CM.99.99CMU4122 M-HK...D.L.....LILIITSALLL-.NVIL-LF-LKQCLEQKK-TKRERE-I-RLR-IR-IED.--DY--NGEE.EQ...TV.....R.DLI-..SHGF.DNPMFEL- 86
O.FR.92.VAU MHHQ...G.L.....LVLIVIIALLL-.NVLL-MFNLRA-LEQKK-DRTARE-LER-R-IR-VED.--DY--NGEE.EQ...EV.....R.DLVL..DFGF.DNPMFEL- 86
O.GA.11.11Gab6352 M-HK...D.L.....IIVIISSALLFL.NVLI-TF-LKQCLDHKK-DRRERE-LERVR--R-IKD.--DY--NGEE.EQ...EV.....M.DLV-..SHGF.YNPMFEL- 86
O.SN.99.99SE_MP1299 MHHR...D.L.....L-LITTSALLLT.NV-L-TFILRQ-L-QKK-DKRERE-LERLR-IRQIED.--DY--DGTE.EQ...EV.....R.DLV-..SYGF.DNPMFEL- 86
O.US.10.LTNP M-HK...D.L.......LIIVSALLL-.NVI--MY-LRK-LEQK--DRRERE-LER-RKIR-IRD.--DY--NGEE.EQ...EV.....M.DLV-..SHGF.DNPMFDL- 84
N.CM.02.DJO0131 L........E.....WGFA--G-----.-VII-VLLYK--K-LKL-E....--EQIRQ-IRD-T-.---S-NDGDA.DWL.AI-.....L.SHDKF.DN-V........- 74
N.CM.02.SJGddd L........F.....LGFL--GL-L--.-VII-VLLYR--KE-KL-E....R-KHIRQ-IRD---.------DGDT.ELL.VTR.....L.SLSKL.......-QGDWV- 76
N.CM.04.04CM_1015_04 L........S.....LGFS--G-----.-VII-VLLYK--KE-KL-E....--EQIKQ-VRD---.------DGDA.EWL.AI-.....L.SPDKL.DN-V........- 74
N.CM.06.U14296 L-.......S.....LGFI--GL----.-V-I-VLIYR--K--KL-G....R-KTI...........---GNNGNE.EWL.AI-.....L.SPDKL.DN-V........- 65
N.FR.11.N1_FR_2011 L........L.....LGFI-VG--F--.-V-I-VLLYR--K--KV-E....--RHIRQ-IRD---.------DGDE.ELL.VT-.....L.PPDKL.......-QGNWV- 76
P.CM.06.U14788 MH-R...D.E.....AVLIIAG-LLLC.C--X-GK-LLLVL-ERERD....-FVQRLA-WR-GQ-.-E-Y--NEEE.E-...Q-.....R.-L-N..LLGF..-HVL..- 79
P.FR.09.RBF168 MH-R...D.E.....AVLIIAG-LL-C.I----GK-LLFVL-ERERD....-FVQRLV-WR--Q-.-G-Y--NEEE.E-...Q-.....R.-L-N..LLGF..GNIL..- 79
CPZ.CD.90.ANT MTN-...F.E.....Y-FL-FSIVLW-IC-PILYKLYKI-KQQQIDNK...RNQ-I-EV-SR-LSI--AI-EDEEA.DTY..Y-.....G..S-FA.N-VYREG-E...- 84
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 IYGP..#I.E.....LGLIG--IEL--.V----LKAYQL-KENI--K....A-NK--E-IR--G-.-------GDM.D-L.H-I.....L.RS-DP.ELVL.I-N*...- 81
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 MHLV...Y.........LIISIIL-LL.N--L--K-W-Y-QH-KVKE....--Q--AI-IR--EQ.------NGED.E--.LEH.....L.VQK-G.FANP.LF--...- 79
CPZ.TZ.06.TAN5 VGSL...L.T.....NV-GIFCILL-L.IGGSLL----IK-ELR-T-....QQQ-VLE---R-LSI---I-EDEEL.NWN..N............F.D-HN.YNPRDWI- 79
CPZ.US.85.US_Marilyn MLNW...F.E.....IGLI--GIEG-L.VVII-GL-ARLW-Q-KIKENTQQE-QN-LE-IRI-E-.------DGEE.E-TLAK-.....LSSLELD.N-RI....V...- 85
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 MH-R...D.-.....IV-IIGITLLAV.TVII-LKIFAL-LRDR-E-....RFFDRLE--LSNK-.-E-Y--NEEE.AA...E-.....M.---N..ELGF.DFN-H..- 80
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 MHYR...G.Q.....IV-II-CALLL-.XVLI-MLILKL-LDNK--DRRERE-ISRLR-IRXIRD.--DY--NEEE.ER...EX.....M.DLX-..SYGF.YNPMFEL- 86
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 MHYR...D.E.....IVLLIAG-L-GG.CLII-GYLLLYWL-ERKRD....IFVQRVA--RK-Q-.-E-Y--NEEE.E-...K-.....R.-L-A..QLGF.AYYML..- 80
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B.FR.83.HXB2 MRVK....EKY.QHLWRWG.W.RWGTM.LLGM.LMICS.....AT..E...KLWVTVYYG......VPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLT.PLCVSLKCTDLKNDTNTNS. 142
A1.CD.97.97CD_KCC2 -K-RGIQ.RNS.---.....-.----L.IFWT.II---.....-A..-...---------......-----D-E-------H-N--EK-Q-I--------------L-MD-.D----E------N----I-D---R---R--Q-R----.----T-D-QPVNST...... 136
A1.CM.08.886_24 ---MGTQ.MNW.-G-.....-.----I.I---.I----.....VA..G...N--------......----RD-E---------------M--------------D---IN-.E----D------S------T-----------------.----T-N-SSIITN...... 136
A1.CY.08.CY236 ---RGIQ.MNS.HC-.....L.-----.I---.II---.....-V..-...-T-------......-----D-E------------T--A--I---------------IN-.E----E-----LN------T-----------------.----T-D-RHNVTIH-NVTN 142
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---MGIQ.MNW.--X.....-.-GV--.I---.-X-Y-.....-A..X...N--------......-----D-E---------------K------------------IH-.E----D------K------T-------X---------.----T-N-VTVN-TNSNVNK 142
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---MGTE.RNC.-N-.....L.T----.I---.IIF-N.....-A..-...N--------......-----D-E------------E--K------------------ID-.E----D------N------T--------G--------.----T-H-EKYIKNITNQNE 142
A1.RU.11.11RU6950 -KARGMK.RN-.---.....-.----W.-FW-.IIM-K.....-A..-...H--------......----RD-E-------------K----------------D---IM-.E------D----N-----QT--------------Q--.----T-H-AGSNSTSSN--T 142
A1.RW.11.DEMA111RW002 -K-MGIQ.RN-.GQ-.....-.-----.I---.II---.....--..-...N--------......-----N-E-------------K---------------------Y-.E----E------N------T--------------Q--.----T-N--NNITVNG.... 138
A1.SN.01.DDI579 ---MGIQ.RN-.LP-.....-.---MI.S-C-.II--K.....--..-...N--------......-----D-E-------------Q--------------------LD-.E----E------N------T--------------Q--.----T-N---IPKNFTNT.. 140
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---RGIQ.RNW.-G-.....L.T----.I---.II--N.....-A..Q...N--------......-----D-E------------E--K------------------IH-.E----E------N------T--------------R--.----T-S--NA-SGSTG--. 141
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----GMQ.RNS.---.....L.----I.I--I.-----.....-AN.-...N--------......-----------------------K------------------MH-.E----E-------------T----------Q------.----T-D-H-VSLSS-Q-GN 143
A2.CD.97.97CDKTB48 T--MGTQ.RNC.-KW.....-.E--IL.VF--.I-M-K.....-A......D--------......----RD-D------------A--K-------------------N-.A----D------N------A-----------------.----T-N-SNANTTNTNS.. 139
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-MGTQ.RNC.---.....-.---IL.IF--.-I--K.....--......N--------......----RD-E-------------R---------------------D-.K-----------N----------N------M------.----T-N-SEV-DN...... 135
A2.CY.94.94CY017_41 ---MGTQ.RN-.---.....-.-G-IL.I---.-IM-K.....--......D--------......-----D-D-I--------------------------------IN-.E-----------N-----Q------------------.----I-N-SNANTS-HS--S 141
B.BR.10.10BR_RJ032 --A-GMR.NNW.-R-.....-.K--I-.----.-----.....TA..G...Q--------......--------------------A--M--------------S---I--.E--------------D-------------------I-.----T-N-SNANVSETRYN. 141
B.CA.07.502_1191_03 ----GIR.RN-.--S--G-I-.---I-.----.-----.....-A..-..DQG-------......-------K----------G----A--------------S-----M.E----E--------A-------SN-------------.----T-N--NANVSET-YAS 148
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -K--GTK.KN-.---.....-.---M-.----.-----....S-A..D...Q--------......---------------------------------------------.G-----------N------------------------.----T-N---DLKNN-NS-. 142
B.CN.12.DEMB12CN006 ---TGIR.KNC.--W.....L.T----.----.-I---.....-E......N--------......-----D-N-------E----SS----------------K------.E-----------N-----QK-V-----E-----T---.----T-N---W-SN--N--. 140
B.CU.14.14CU005 ----GDQE-LSS.-W.....-.---I-.V---.---W-.....-K..-...Q--------VTVWKGL----N-------.......---L---RDKC-------------M.G----Y---------------------R------IF-.----T-N-N----V----CS 142
B.ES.14.ARP1195 -K-RGMK.RHW.---.....-.TG-M-.---L.-----.....-V..D...Q--------......-----D-N------------H----------------------L-.Q----D------N--------V---------------.----T----EI--Y-S--V. 141
B.FR.11.DEMB11FR001 -K--KTR.....K--.....-.---IL.---I.-----.....-A..-...Q--------......-------N-------------------------------------.G----D------N------------------L-----.----T-N--G-N-A--IT-. 138
B.HT.05.05HT_129389 ----GIR.KN-.--W.....-.T---L.----.-----.....-A......-M-------......--------------------E---------------------IE-.K-----------N--------------E---------.----T-N--KPV-C-KEEN. 140
B.JP.12.DEMB12JP001 -K--GTR.KNC.---.....-.K--I-.----.-----.....-V..-KD.N--------......-----------------------A-------------------R-.E-------I-E-N--------V----E----------.----T-N---AG-T-EAGN. 143
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----GIR.KN-.--W.....-.---I-.----.W----.....-D......EM-------......-----------------------------------I-------E-.------------N------------------------.----T-N-SN-R-E--IKN. 140
B.RU.11.11RU21n ---MEIR.K....--.....-.----W.----.-----.....--..Q...N--------......--------------------SK-A------Y-------S---IP-.K--------G--N--D------------------R--.----I-N--NVASTN-SS.. 137
B.SE.12.SE600057 -K--GT#.RS-.R-#...-.-.I--M-.----.-----.....-K..-ER.-S-------......-----------------RV-SK-A------Y-----------L--.E--------G----I----------------------.----T-N---WEKNNTSTN. 142
B.TH.10.DEMB10TH002 -K--EIR.KNC.R--.....-.---I-.---I.-----.....-E......E--------......-------V-------------K--------------------IE-.E------D--N-N--D---------------------.-V--T-H-CK-NDTKCHDLN 141
B.US.13.RV_1 ---TGIR.KNC.-R-.....-.-----.---I.-----.....-A..D...Q--------......------------------------------------------IP-.E----Y------N------------------------.----T-N---WS-S----I. 141
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---EGMR.KN-.-N-.....-.---M-.---I.-----......A..Q...Q--------......-------K----------------------------------I-M.E-----------N----------E----------Q--.----T-N---YGGNGTNIT. 140
C.BR.07.DEMC07BR003 ---MGTQ.RNW.K-W.....-.I--IL.GFW-.F-L-N.....VM..G...N--------......-----D-K--------------------------------H-MI-.E--------------D--QQ-----------------.----T-N--NATSTPLCVTP 142
C.BW.00.00BW5031_1 ---MGTQ.RNC.-QW.....-.I--IL.GFW-.---YN.....VG..G...N--------......-------K------------EK----------------S---I--.E----T---------D---------------------.----T-N-SAAN-T...... 136
C.CN.10.YNFL19 ---REIL.RN-.-QW.....-.I--VL.GFW-.-----.....VG..G...NR-------......-----D-K----------G-EK--------------------M--.E--------------N-----V---------------.----T-N--NVT-VNSNST. 141
C.CY.09.CY260 ---MGIM.RNC.-RW.....-.I--IL.GFW-.----N.....GG..D...---------......-------KA------E-R--ER--------------------L--.E--------------D-----------E---------.----T-N-S-Y-GTH-NTT. 141
C.ES.14.ARP1198 ---RGRL.RN-.PQW.....-.I--SL.GFW-.----N.....VV..G...N--------......-------K------------ER--------------------I--.G--------------D-----V------------Q--.----T-N--NVTHN-T.... 138
C.ET.02.02ET_288 ---RGIQ.RNC.-QW.....-.I--LL.GFW-.F---N.....VV..G...N--------......-----D-SP---------------------Y-----------L-M.E------------------Q-------E---------.----T-H-SSNVTSNSNVT. 141
C.IN.09.T125_2139 ---MEIL.RN-.-QW.....-.I--IL.GFW-.----N.....VG..G...N--------......-------K-----------HE-----------------K---I--.G--------------D-----V---------------.----T-E-GNVSVSNVSV-. 141
C.KE.05.05KE369195V4 ---MGIL.RNC.-QW.....-.I--IL.GFW-.--T-N.....VV..G...N--------......-------K------------------I------------------.E------------------Q-----------------.----T---KNVTSNST.... 138
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---RGIQ.RN-.-QW.....-.I-SIL.AFW-.--V.-.....VR..G...N--------......-------K-------------K--------------------IK-.E--------------D---------------------.----T-N-SHNITVNG-MG. 140
C.SE.13.SE600311 ---MGTQ.RN-.LQW.....-.I--IL.GFW-.-L---.........G...N--------......-------NP-----------K--M--------------S---I--.K--S--------G------Q-----------------.----T-D-SNNITNNV-TN. 139
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -K-MEIL.R-W.K-W.....-.I--IL.GFW-.-L-SN.....VM..G...N--------......----R--K------------ER--------------------MR-.E--------------D---------------------.----T-R-ENATYNDTN... 139
C.US.11.17TB4_4G8 ---RGTQ.MNW.-QW.....-.I--IL.GFW-.----N.....VK..G...N--------......-------NPS----------EA-A------------------LA-.E-----------G--D---Q-----------------.----T-D-NYNITSNS--T. 141
C.YE.02.02YE511 ---TGIL.RN-.-QW.....-.I--IL.GFWI.----N.....GG..G...N--------......-------K------------ES--------------------I--.E----S---------D--Q------------------.----T-N-NNNITNNV--D. 141
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---TGTR.RN-.-QW.....-.I--IL.GFW-.V-M-N.....MH......G--------......-------K----------G-E---------------------L--.E--------------D-----V---------------.----T-N-S-VT-S--STN. 140
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---RGIL.RN-.PQW.....-.I--IL.GFW-.V-S--.....VR..G...N--------......-------K------------EK--------------------IW-.E--------------D--N--------E---------.----T-S--NFTTNSTIIT. 141
D.CM.10.DEMD10CM009 --ARGIK.RN-.---.....-.T--I-.---LL--TY-.....-A..D...N--------......-------K-----------TKA-A--I-----------S---II-.E----P-------------------------------.----T-N--ETHLNSTQSV. 142
D.CY.06.CY163 ---RGIK.RN-.HN-.....-.K----.----L--TY-.....-A..D...---------......-------KA---------VTKA-A--I---------------I--GE------D-------------------E---------.----T-D-I-VETNNK-TV. 143
D.KE.11.DEMD11KE003 --A-GMK.RN-.---.....-.G--I-.---I.--TY-.....VA..-...Q--------......------------------S-KE-A--I----------------L-.E-----------N------------------------.----T-N--EW-DNSTNSN. 141
D.KR.04.04KBH8 ---RGMK.RN-.---.....-.K----.----.W----.....-A..G...N--------......-----------------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D----------E----------.----T-N---IR-K-IN-N. 141
D.SN.90.SE365 --AREMK.RN-.---.....-.I----.----.--T--.....VA..-...---------......------------------S-E--K--I---------------IE-.A-----------N------------------------.----T-N-R-ISS-ATS-T. 141
D.TZ.01.A280 ---METQ.RN-.---.....-.---I-.----.W-TY-.....VA..-...Q----I---......----R--N----------SF---A--I---------------MD-.---S--------N-------------EE---------.----T-H-S-ANTTNSG-G. 141
D.UG.10.DEMD10UG004 ---REMK.KN-.-NS.....-.---I-.---I.--T--.....V-..G...Q--------......-------K------------KP-A--I---------------IY-.E-----------N------------------------.----T-N--KWTSN-TS--. 141
D.UG.11.DEMD11UG003 ---RGIE.KN-.R--.....-.G---L.---I.-VTY-.....VA..-...Q--------......----R-------------S-E---------------------IH-.E-----------N------------------------.----T-N--EWEPNATNAN. 141
D.YE.02.02YE516 ---RGMK.RN-.---.....-.K---L.----L--TY-.....-A..D...---------......-------KA---------SVK--A--I--S------------IE-.K------------------------------------.----T-S---I--V-VD-N. 142
D.ZA.90.R1 --ARGME.RNC.-N-.....-.K--M-.----.-----.....-A..-...N--------......------------------G-KK-A--I----------------G-.E---------R----N---------------------.----T-N---AIFNSTSF-. 141
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---MGMQ.RNW.-N-.....G.K--LL.F--V.-I--N.....-A..-...N--------......------------------G-ER--------------------IL-.K---------Q-N------T-----------------.----T-H-K-ANTSSTE-.. 140
F1.AR.02.ARE933 ---RGMQ.RNW.---.....G.K--PL.F--I.-I--N.....--..-...N-L------......----R-------------S-ER----------------D-R----.E------D----N------T-----------------.---XT-X---AIRN...... 136
F1.BR.07.07BR844 ---RGMQ.RNW.---.....G.K--LL.F--I.-I--N.....-K..-...N--------......---------------------K-A---------------------.K------D----N------T------E----------.----T-N--NYN-TDYN--T 142
F1.BR.10.10BR_PE107 --ARGMQ.RNW.---.....G.K--FL.F--I.-I--N.....--..D...N--------......-------D-------------K--------Y-----------MH-.E-----------N------T-----------------.----T-N--NAQSNATAWA. 141
F1.BR.10.10BR_RJ015 -K-RGMQ.RNW.---.....G.K--LF.F--I.-I--N.....-E..-...---------......-------N------------KK-A------------------Q--.G----K-D--N--------T-------E---------.----T-N--NAARN...... 136
F1.CY.08.CY222 ---RVTQ.RNW.---.....G.---LL.F--I.-I---.....-A..D...N--------......------------------G-EK--------------------IH-.E-I--D------N------------------------.----T-N--AKNSTEQSS.. 140
F1.ES.02.ES_X845_4 ---RGMQ.RNW.---.....G.K--LL.F--I.-I--N.....-A..D...N--------......---------------N--G-ER----------------D---IW-.E------D----N------T--V--------------.----T-N-S-ARDANSQ-.. 140
F1.ES.11.VA0053_nfl ---REMQ.RNW.PIW.....G.---LL.F--I.-I--K.....-E......N--------......---------------E----EE--------------N------F-.E----K------N------------------------.----T-N-VNYNTTNA-S-D 141
F1.RO.96.BCI_R07 TK-RVMQ.KNW.--W.....G.K--LL.F--I.-I---.....--..D...---------......------------------G-EK--------------------ID-.------------N--------------E---------.----T-N--NANGTLSA-Q. 141
F1.RU.08.D88_845 ---MGMQ.RNW.--W.....G.K--LL.F---.-I--N.....--..N...N--------......----R----------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S------------------------.----T-N--NATIPNGN-N. 141
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---RGMQ.RNW.---.....G.K--FL.F--I.-I--N.....-A..D...N--------......--------------------EK-A--------------D---IF-.D-----------N--D-------------------I-.----T-H-S-VNITA-NTNQ 142
F2.CM.10.DEMF210CM001 --MREMQ.RNW.---.....G.---LL.F--I.-I--N.....--..-...N--------......----R--N-V--------G-ER--------------------M--.A----S----E-N--N--------------Q------.----T-N--NVTTTN--TYA 142
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---RGMQ.RNW.---.....G.K--LL.F--I.-I--N.....-A..D...N--------......---------V-----E----EK----A---Y-----------L--.E--------------D--N---T--------------.----T-S---ANDTSAV--T 142
G.CM.07.920_49 --A-GIQ.RNW.HN-.....-.T-W-L.TF-L.VI--N.....-S..N...N--------......----ED-D-P----------S--K------------------IS-.E-----------N--------------E---------.----T-N-SNNCTISGNSTI 142
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GIQ.RNW.---.....-.T---L.IF-L.VI---.....-S..-...N--------......----E-TD------------S--R--------------D---LF-.E-------A---N---------T----E---------.---IT-H-NNGNLNYTDAN. 141
G.CM.10.DEURF10CM020 -K--GIQ.KNC.-L-.....-.T-W-L.I--L.VI---.....TS..D...N--------......----ED-D-P----------S--K------------------IK-.-----K------N--------------E---------.---I--T--NVTCANR-TI. 141
G.CN.08.GX_2084_08 ---RGIQ.RNW.---.....-.I-WNL.I--L.VI---.....TS..-...N--------......----E--D-P-------R--S--K------------------IKM.D----P------N--------------E---------.----T-N--AVTCANA-HGT 142
G.ES.09.X2634_2 -K--GTQ.KSW.-N-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----ED-D---------R--S--S------------------IP-.---S-E------N--------------E---------.----T-N--NVTTSSTSTN. 141
G.ES.14.ARP1201 -K-RGIQ.RNW.---.....-.T-W-L.I--L.VI---.....-S..N..NX--------......----E--D-P----------SP-K-X------------D---ID-.-----P------N--------------E---------.----T-N---SNGNSTSH-. 142
G.GH.03.03GH175G ----GIQ.TNW.---.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...---------......----ED-D----------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N--------------E---------.----T-N---IVYSNC-RK. 141
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-EMK.RNW.-R-.....-.EG-LL.I--L.VI---.....-S..I...N--A-----......----ED-D------------S--K--I---------------LP-.T-----------N--------------E---------.---IT-N--NVTSTGIE-N. 141
G.NG.09.09NG_SC62 -K--GIQ.KNW.PP-.....-.T-W-L.I--L.VI--N......A..D...N--------......----ED-E-P----------S--K------------------IG-.E----Y------N--------------E---------.----T-N-VT-NCTDA-YI. 140
G.PT.x.PT3306 -K--GIQ.MNW.---.....-.----L.I--L.VIF--.....-S..N...N--------......----ED-D-V----------S--S--I-----------S---IE-.K--V---S----N--------------EG--------.----T-N--NAYANVTS--. 141
H.BE.93.VI991 T--METQ.RN-.PS-.....-.----L.I---.-L---.....VV..G...N--------......-------K---------------R------------------M--.E----T----V--------T-----------------.----T-D-SSVNATNV-K-. 141
H.BE.93.VI997 T--M....RN-.PQW.....-.-G-IL.----.-L-Y-.....-A..G...N--------......-------K------------EP-K--------------S---M--.A---------D-------QT-----------------.----T-D-SNITRNDTNS-. 138
H.CF.90.056 T--METQ.RN-.PS-.....-.----L.I---.-L---.....-A..Q...N--------......-------K------------E--K------------------M-M.E----S----E-N------T-----------------.----T-N--NVR-N-SNS.. 140
H.GB.00.00GBAC4001 T--METQ.RN-.P--.....L.SG-IL.I---.-LM--.....TG..-...N--------......-------K------------S--K--------------S---M--.E---------E-N--D---------------------.----T-E-GEVG-K-SNSNS 142
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TK-METQ.MNW.KN-.....-.K--L-.IF--.----N.....GA..-...---------......-----D-K----------S-S--K----------------R-ITM.E-------I----------D----V--E-------I-.----T-N--EATINNS-DN. 141
J.SE.93.SE9280_7887 T--METQ.KNW.-T-.....-.-G-L-.IF--.----K.....-K..-...D--------......-----D-K------------S--K--------------S---MN-.P--------------D--Q-----V--E-------I-.----T-N-SNITSNS--T-. 141
J.SE.94.SE9173_7022 T--METQ.TSW.LS-.....-.---L-.IF--.-----.....-R..-...N--------......----RD-K------------S--K------------------MS-.P--------------D--Q-----V--E-------I-.----T-N-S-VNSNNS-D-N 142
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --AREIQ.RNW.---.....G.KR-IL.F--I.-I---.....-A..N...N--------......--------------------E------------------------.E-----------N------T-------E---------.----T-T--NVT-NRTNAN. 141
K.CM.96.96CM_MP535 ---RGMQ.RNW.-T-.....G.N--IL.F--I.-I---.....NA..D...---------......--------P-----------EK---------------------EM.E-----------N------T-------E------E--.----T-N---Y-GTNS--NA 142
01_AE.AF.07.569M ----GTQ.RNG.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...N--------......----RD-D-----------HE-----------------S---IY-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N-SNANLTNIN-T. 141
01_AE.CM.11.1156_26 -K--GTQ.MNW.L--.....-.K---L.II-L.VI---.....--..-...N--------......----RD-N-----------QES--------------------THM.E-----------N-----Q--V-----E---------.----T-N--NATSTNS.... 138
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----ETQ.INW.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-------------HE---------Y-----------MT-.E-----------N--D--Q--V---------------.----T-N--EA-PNA-LTE. 141
01_AE.HK.04.HK001 ----ETQ.MNW.PN-.....-.----L.I--L.VI---.....-S..D...N--------......-----D-D-----------HE---------------------IK-.GD--------X-K-A---Q--V---------------.----T-N--QANWKS-NTT. 141
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -K--ETQ.RNW.LNW.....-.K---L.I--L.VT---.....-S..D...N--------......----RD-E-----------QE--A------------------IY-.E-----------P-A---Q--V---------------.----T-N--KANLTKLA-A. 141
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----ETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.V----.....-S..N...N-----H--......----RD-V-----------HE---------------------IH-.E-----Y-----N-----Q--V---------------.----TMN--NVNATNVNAT. 141
01_AE.SE.11.SE601018 -K--GTQ.MNW.TS-.....-.K---L.I--L.V---I.....-S..-...Y--------......-----D-D-----------HN--T------------------IY-.E-----------N-----Q--V-----R---------.----T-M-HATFQT-S-P-T 142
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---RETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....--..N...N--------......----RD-D-----------HE---------------------MH-.K-----------N-----Q--V---------------.----T-N--SATVTNY-KV. 141
01_AE.TH.90.CM240 ----ETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...N--------......----RD-D-----------HE---------------------IH-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NANLTNGSSK. 141
01_AE.US.05.306163_FL ----GTQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.AI---.....-S..N...N--------......----RD-E-----------HE---------Y-----------MH-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N---F-VP...... 136
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -K-MGMK.KN-.PL-.....-.-L-MI.IFWI.II--N.....-E......N--------......-----D-K----------------------------------ID-.K---------------------------------Q--.----T-N-S-IIFRSSSINN 141
02_AG.ES.06.P1423 ---RGIQ.RN-.PP-.....L.---II.I-WI.IIF-N.....-Q......N--------......----RD-E------------H--A------------------MN-.K-----------N----------N-------------.----T-R-H--N-TNI-I.. 139
02_AG.GW.05.CC_0048 ---MGIQ.KNW.PF-.....-.K--II.IFWI.II--E.....-N..R...---------......-----D-K-------------A--------------------LP-.E----D------N------------------------.----T-E-SNVNRTNVNGT. 141
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B.FR.83.HXB2 MRVK....EKY.QHLWRWG.W.RWGTM.LLGM.LMICS.....AT..E...KLWVTVYYG......VPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLT.PLCVSLKCTDLKNDTNTNS. 142
02_AG.KR.12.12MHR9 ---RGIQ.KN-.PL-.....-.----I.IFWI.MI--N.....-E......N--------......----RD-E----------------------------------IQ-.E----D------N------V-----------------.----T-D-HNFNSSNSSTFI 141
02_AG.LR.x.POC44951 ---MGIQ.KN-.PL-.....-.-L--..IFWI.II--N.....-N......NM-------......----RD-E-------N--T----A-------------------L-.E-----------N--D---------------------.----T-D-HNINSS...... 134
02_AG.NG.09.09NG_SC61 T--METQ.RNW.LL-.....-.-G-LI.MFWI.MI--N.....-Q......P----I---......----R--E------------VK-S------------------IY-.K-----------N--D-----------E---------.----T-E-NNFNSSN-ST-A 141
02_AG.NG.x.IBNG ---MGIQ.KN-.PL-.....-.----N.IFWI.MI--N.....-E......Q--------......-----T-E----------------------------------IH-.E----K------N------------------------.----T-D-HNFN-SYSNS-. 140
02_AG.SE.11.SE602024 ----GIQ.RS-.SL-.....-.---MI.IFWI.M---N.....-N......---------......----RD-E----------------------------------MNI.T-----------N------------------------.----T-N-SNI-K-V-S-IS 141
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---MGIL.KSC.PPF.....-.---MIM--WI.-I--N.....-E......N--------......---RRD-E------------E-----------------S---MH-.E-----------N------V-----------------.----T-E-HNYNYTR-NS.. 140
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---MGIQ.KS-.PL-.....-.---.I.IFWI.MI--N.....-E..N...N--------......----RD-D---------------A------------------IH-.E----E------N------I-----------------.----T-N--SVNGTS--T.. 139
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----EIR.K....--.....-.----L.F---.-----.....--..-...N--------......--------------------SK--------Y-------S---IP-.K--------G--N------------------------.----T-N-----KEVTST.. 137
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---MGMQ.RN-.P--.....-.E---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-E-------E----EK----I----------------A-.I-------------------------NEG----A---.S---TFT-INATTTNS--.. 140
05_DF.BE.x.VI1310 ---RGMQ.RNW.P--.....G.K--LL.F--I.-I---.....--..D...-F-------......----R--K----------G--K-----------------------.G------------------T-----------------.----T-N---F-ANSTA--. 141
06_cpx.AU.96.BFP90 ----GIQ.TSW.---.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..K...NM-------......--A-ED-D-I----------SPDK------------------IS-.K-----------N--D-----------E---------.----T-T--NATLGNK-LG. 141
07_BC.CN.98.98CN009 ---TGIK.KN-.R--.....-.-----.----.-----.....-V..G...N--------......------------------------------------------MF-.E-----------E--N-----V---------------.----T-E-KNVSSNS-GTCN 142
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---RGTR.RN-.-QW.....-.I--VL.GFW-.----N.....VE..G...N--------......-------K------------E-----------------S---I-M.E---------N----N-----VT--------------.----T-E-RNVSSNG-GTYN 142
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----EIQ.RNW.-N-.....-.---L-.I---.----N.....-A..-...N--------......-------E---------Q--SK-K------------------IG-.E-----------N------K-----------------.----T-D-HRVN-SKPNT.. 140
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T-TGIQ.RNC.RQW.....-.I--IL.GFW-.----N.....-R..-...---------......------T-------------KA-A--I-------------R-I--.E-----------G--D------------G----I---.----T-N-NGINATND-V.. 140
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----ETQ.RSW.HN-.....-.---L-.IF--.----N.....--..D...N--------......----RD-D-P-----N----S--K------------------IH-.E---------E-N--------------E-----I---.----T-N--NV-KNCTNVE. 141
12_BF.AR.99.ARMA159 ---RGMQ.RNW.---.....G.N--FL.F--I.-I--N.....--..-...N--------......------------------S-ER-----------------------.E------D----N------T-----------------.----T-N-SNANATA-NATA 142
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --ARGIQ.MTW.-N-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-E------------S--K------------------IN-.G---------E-N------T----I---------S--.----T-N-NNITS-SSI-.. 140
14_BG.ES.05.X1870 -KA-GTQ.RNW.-S-.....-.---AL.I--L.VI-SG.....-S..N...D--------......-------------------------------------------N-.----------E-N--D--Q------------------.----T-----FNGTNTN-T. 141
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----ETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-A..-...N--------......-----D-S---------------A--G-----------S---EI-.G---------E-------Q------------------.------N----R----I... 139
16_A2D.KR.97.97KR004 ---RGIQ.RN-.---.....-.K--IL.I---.---SK.....--..-...D--------......----RD-E---------------A------------------IN-.E-----------G------------------------.----T-N-SRV--TISSTQ. 141
17_BF.AR.99.ARMA038 ---RGMQ.R-S.---.....-.K----.---I.----N.....TA..G...T--------......---------I--------G-E---------------------MP-.E------D--N-N------T-V---------------.----T-N-N-VNVTATNSTQ 142
18_cpx.CU.99.CU76 ---RGTQ.RN-.PS-.....-.K---I.I---.-LM--.....--..D...H--------......-----D-V----------S-S--S--------------D---IT-.G-----------N--------------E---------.----T-N--NVXXSG-NTXA 142
19_cpx.CU.99.CU7 ---MGTR.RS-.PP-.....-.N---L.I--L.VIM--.....-F..D...N--------......----RD-E------------------------------S---IN-.E----E------N------A-----------------.----T-D-............ 130
20_BG.CU.99.Cu103 ----GIQ.TNW.-C-.....-.T---L.II-L.GI---.....-S..N...N--------......----ED-N-P----------S--S------------------IP-.E-----------N-----N--------E---------.----T-N--N-SVNS..... 137
21_A2D.KE.99.KER2003 ---REIE.RNC.-N-.....-.K--I-.---I.--T--.....-A..G...N--------......-------N------------S--K--I---------------ME-.G-----------N------------------------.----T-N-N-QVRNSEGS.. 140
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---RGTQ.MTW.-N-.....-.----L.I--L.VI---.....-Q......N--------......----R--E-------------P----------------S---IE-.A-----------K-----Q------------------.----T---E-ARFNITN... 138
23_BG.CU.03.CB118 ----GIQ.KNW.-R-.....-.T---L.II-L.GI---.....-S..D...N--------......----ED-Y-P----------S--S------------------IP-.X-----------H--------------E---------.----T-N--KVDCE-RNCTT 142
24_BG.ES.08.X2456_2 --ARGIQ.MNW.-L-.....-.T---L.II-L.GI---.....-S..D...N----I---......----ED-DAP--------S-S--S------------------IS-.Q-----------N--------------E---------.----T-S--NVNSTR-NHV. 141
25_cpx.CM.02.1918LE -K-RGIQ.KN-.PL-.....-.---IL.M--L.VI---.....-S..D...---------......-----D-K------------K--A--I---------------IDI.E--------------------------E------Q--.----T-N-SNININSTG-T. 141
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---MGTR.KNC.---.....L.K---I.I--V.I-F-N.....-A..D...---------......----RD-E----------------------------------MN-.T----Y------N------A-----------------.----T-N---ITTNRTSRN. 141
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -K-MGIQ.RNW.-G-.....-.---L-.I---.I----.....VQ..G...N--------......-S--R--D-----------HE--A------------------IL-.D---------R-N-A------------E------R--.-F--T-N---VNTTRIHD-T 142
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---RGMQ.RNW.K--.....G.T--LL.F--I.-I--N.....--..N...QS-------......-----------------N-VK--A--I-----------I------.K-----------N--------------E-I-------.----T-N--NNVTV--M-A. 141
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-ETM.KT-.W-S........--M-.----.-----.....--..-...Q--------......-------S-----------V---A------------------L--.E--------------------------E---------.----T---IN-NATNLNDA. 139
31_BC.BR.04.04BR142 ----GTQ.RNW.KQW.....-.I--IL.GFW-.FL-YN.....VR..G...N---P----......----RD-K------------E---------------------I--.Q---------E----D---Q-----------------.----T-H-S-ANRTH..... 137
32_06A1.EE.01.EE0369 ---RGTQ.MNW.S--.....-.K---L.I--L.VI--N.....-S..K...D--------......--A-ED-D-I---------HS--R------------------IH-.K--I--------H---------K----E---------.----T-H-KNATFKNA-IN. 141
33_01B.ID.07.JKT189_C ----ETQ.RNC.SN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-E-----------HER--------------------MYM.E-----------K-AD--Q--V--------Q------.----T-N-AYANLTKSN-T. 141
34_01B.TH.99.OUR2478P ----ETQ.MNW.LN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...N--------......----RD-D-----------HE---------Y-----------IH-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NAALTNV-I.. 140
35_AD.AF.07.169H ---MGTQ.TNW.-N-.....-.-----.I---.II---.....-V..-...N--------......-------E------------E-------------------R-IH-.Q----E------K------------------------.----T-T--NANVN--ND-N 142
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --ARGTQ.RNC.L--.....-.K---L.II-L.VI---.....-S..D...L--------......----RD-N----------------------------------ID-.------------N-----Q------------------.----T-E-QNFNGSN-H... 139
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---MGIQ.RN-.PP-.....-.N---L.I--L.VI---.....-N..N...L--------......-----D-D---------T--VP--------LP#-----#--KINV.G---KD------N-----QI------GPK----E---#----TF-#SSH-VNPQDQ#. 137
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---RGMQ.RNW.---.....E.KCSLL.F--I.-I--N.....-E......---------......--------------------E----------------------F-.K----E-D----N------T-----------------.----T-N-S-ASAPKT-D.. 139
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---RGMQ.RNW.---.....G.---LL.F--I.-I---.....-A..D...N--------......--------------------ER----------------S-H-EF-.E-----------N------D-----------------.----T-N---AVRA--GTH. 141
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----GIR.KNC.-P-.....-.---I-.----.----N.....--..N...NW-------......---------------------------------------------.G-----------N------------------------.----T-H-AAFNGTQ-STQG 142
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---MGIM.KN-.---.....-.K--I-.---I.---S-.....-A..-...E--------......------------------G------------------------R-.------------N------------------------.----T---A-ATPHNANSN. 141
43_02G.SA.03.J11223 ----EIQ.RNW.-Y-.....-.TMWXL.I--L.XI---.....-S..N...N--------......----ED-X-P-----N----S--K------------------MT-.E----P------N------D-------E------M--.----T-T--NATCNKTN... 139
44_BF.CL.00.CH80 ---RGMQ.RNW.---.....G.K--LL.F--I.-I--N.....--..-...---------......------------------------------------------ID-.P-----------N------T-VV--------------.----T-E--NATATNHSDAT 142
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---RETQ.RNW.---.....G.---IL.F--I.-L---.....-A..D...N--------......-----D-Q---------------K------------------ID-.-----R------N------T--------------Q--.----T-N-N-IT-RNGSA.. 140
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---RGMQ.RNW.--W.....G.K--LL.F--I.-T---.....TE......---------......----R----------------K-A------------------I-M.G------D----P------T-----------------.----T-E-NAA-TNDTQK.. 139
47_BF.ES.08.P1942 --AREIK.KN-.-QW.....-.KG-IL.---I.----N.....-EKS-...---------......-----------------------A------------------ML-.K-----------N--D---------------------.----T-N-NNTVTTNASM.. 142
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----ETQ.GNW.LNW.....-.K---L.I--L.VV---.....-S..D...N--------......----RD-E-A---------QVE--------------------IH-.E-----------S-----Q--V---------------.----T-N-SEKITISGNGN. 141
49_cpx.GM.03.N26677 ---METW.MIC.#NW.....-.-G-LL.I---.-----.....GA..G...N--------......-------K------------SK-A--------------H-R--K-.E-------V---------------V--E---------.----T-N--NV-TNNS-AN. 140
50_A1D.GB.10.12792 ---REIE.RN-.-QC.....-.---M-.----.--T--.....VA..-...Q--------......------------------S-KA-A--I---------------ID-.E------------------------------------.----T-Q-SNIN-A--.... 138
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GIR.KNW.---.....-.-G-IL.F--I.----N......A..-...---------......-----------------R------------------------LP-.E-----------Y-A---Q--V---------------.----T-N--TA-FE--STT. 140
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----ETQ.MNW.P--.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..-...N--------......-----D-D-----------HE--A------------------IH-.E-----------K-A---Q--V---------------.----T-N--NATVADHNKN. 141
53_01B.MY.11.11FIR164 ----ETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...---------......----RD-D-----------HE-----I---------------IH-.E------X----K-A---Q--V-D-------------.----T-T--NANLTNINTT. 141
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----GTQ.MTW.PS-.....-.T--IL.MI-L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-E-----------HE--M--I---------------IL-.E-----------K-AD--Q--V---------------.----T-H-ASANVTGKNIT. 141
55_01B.CN.10.HNCS102056 -K-RVTQ.MSW.LN-.....-.I---L.IT-L.VIM--.....TS..D...N--------......----RD-E-----------HV--M------------------IY-.E------K.---N--D-----V----E----------.----T----NA-FNNT-GG. 140
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---RGIK.RNW.P--.....-.T-W-L.I--L.VI---.....TS..T...N--------......-----D-E---------R--------------------S----K-.E-----------N------------------------.----T-N--NANVTSIS--. 141
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---RGTL.RNC.-QW.....-.I-SIL.GFW-.--S-N.....VG..G...N--------......----R--K------------E-----I-------------R-IW-.KK-------------D--Q--VV-----------RM-.H---T-E-KNVTYCK-DTT. 141
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----ETQ.MNW.PN-.....-.K---L.I--L.VA---.....-L..D...N--------......----RD-D-------------E----------------S-R---M.E-----------N--------------E---------.----T-N--KANFVKDNTT. 141
59_01B.CN.09.09LNA423 --AMGIR.KNC.--S.....-.K---V.----.-----.....TA..-...Q--------......----R--N------------E--K---------------------.A---------E-------Q---------------E--.----T-N--NYN-TK-VMKD 142
60_BC.IT.11.BAV499 ----RMQ.RNW.ITW........--IL.GFW-.--MYN.....--..-...---------......----R--K-------Y--------------------------LL-.E---------E----D---Q-V---------------.----T-N-SNVNRTE-NAT. 139
61_BC.CN.10.JL100010 ---RGIL.KN-.PQW.....-.I--IL.GFW-.---GN.....GG..K...G--------......----RD-K------------E---------------------II-.E--------------N--Q--V---------------.----T-N---V--S...... 136
62_BC.CN.10.YNFL13 ---MGTR.KTC.---.....-.-----.---I.-----.....-A..-...N--------......-------S------------------------------S---LF-.E--------------K-----V----E----------.----T---S-VS-N...... 136
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---MGIV.KN-.---.....-.---I-.-FW-.IIM-K.....-A..-...N--------......-----D-K-------E---H---M--I---------------TH-.A-----------N------------------------.----T-D-YECRSNVSNST. 141
64_BC.CN.09.YNFL31 ---MGIL.RNC.-QW.....-.I--IL.GFW-.-I--N.....VG..G...N--------......-----D-K-----------HK---------------------M--.E---------R----D-----V--I------------.----T-D-Q-YNGTAGNYT. 141
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---RGTQ.MNW.PN-.....-.----L.I--L.VI---.....TS..D...N--------......-----D-S-------E------------------------R-IN-.E--------------N--Q--V------G--------.----T---GNVTVRKYNE-. 141
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----GTQ.MXW.LN-.....-.K---L.II-L.VIT--.....-S..D...N--------......----RD-D-----------HE---------------------IP-.------------S-A---Q--V--------X------.----T-N-SNAXLNXT--XN 142
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----GTX.MNW.LN-.....-.K--IL.II-L.VIT-R.....-LD.N...N----I---......----RD-E---------R-HE---------------------IP-.------------S-A---Q--V---------------.----T-H-SNA-LNVTA-N. 142
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----ETQ.MNW.PD-.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..D...N--------......----RD-K-----------QEA-A--I---------------IP-.Q-------------A----------------------.---I--H-KNAILNG-VSD. 141
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---RGMQ.RNW.--W.....G.T-SFL.F--I.-V--N.....TA..D...N--------......----X--S------------XX-----------------------.G-----------N------------------------.----T-H-NNXTKSGTNST. 141
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---MGMQ.RNWQ-Q-.....G.K--LW.F-RT.-L---.....--..-...N--------......---------------------A-A--------------S----K-.K------------I-----D-----------------.----T-N---WG-T-SN--. 142
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -KAMGIK.RN-.--W.....-.KG-IL.---I.---S-.....--..D...---------......--------------------N---------------------ME-.K------------------A-----------------.----T-N-SNHG-A-QS-.. 140
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----GTQ.MNW.PNW.....-.K---L.I--L.VI---.....-S..N...N--------......----RD-D-----------HE---------------------IP-.K-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NVT-VF-ATI. 141
O.BE.87.ANT70 -KAMEKR.N-...K-.....-.TLYL..AMAL.ITP-L.....SL..R...Q-YA---A-......----ED--PV-------NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-.H---DD--I---Y-----Q---------------QM-.F---QME--NIAGT...... 133
O.CM.98.98CMA104 -KAMKKK.N-...R-.....-.ILYI..VM-L.ITP-L.....SS..S...QFYA---A-......----EN-NPV-------NLTSP-Q--I--AQ---------H-YP-.H---DR-DI-E-Y-----Q---TD--E--------M-.FM--QME-N-INTT...... 133
O.CM.98.98CMABB141 -K-MKKK.N-...K-.....GIILCI..--AL.-IP-L.....RS..K...D-YA---A-......----E--NPV-------NLTS--Q--I--SQ-------T-H-YP-.H---DK--I---Y--D--Q-------E-------QM-.FM-IQMN---F-TN...... 134
O.CM.98.98CMABB212 ---MEKK.N-...KX.....-.ILSI..AMAL.-IP-L.....SY..S..EQ-YA---S-......----E--KPV-------NLTS--K--I--SQ---------N-YT..T---DS--I---Y--D------------------QM-.F---QMN---P-I-STG-N. 138
O.CM.98.98CMU5337 -K-MKKX.NR...K-.....E.ILYI..VM-L.IIP-L.....SS..N...-MYA---A-......----ED--P-------VNLTS--Q--I--SQ-------T-H-YP-.H---D---I---Y-----Q-------E-------QM-.F--IQMN---ETEG...... 133
O.CM.99.99CMU4122 --AMEKR.NR...Q-.....G.ILYI..VMAL.IIP-L.....SY..D...Q-YA---S-......----E--KP-------VNLTS--K--I--SQ-------T-H-YP-.K---DK--I-E-Y-----Q-------E-------QM-.F---QMN--NVNDT...... 133
O.FR.92.VAU -KAMGKR.NR...K-.....G.I-CL..I-AL.IIP-L.....SC..N...Q-YA---S-......----ED-KP--------NLTS--Q--I---Q-------S-N-YE-.K---DK--I-E-Y--D--Q----D----------QM-.F---QMN---I--SIT-T.. 137
O.GA.11.11Gab6352 -KAMEKR.NR...K-.....-.I-CI..VM-F.ITP-L.....SS..N..QQ-YA---A-......----ED-SPV-------NLTSP-K--E--AQS------T---YP-.K---DK-DI---Y----------D--E------TQ-S.F---RMN---PN-N...... 134
O.SN.99.99SE_MP1299 -K-MEQR.NR...K-.....G.ILCI..VMAL.ITP-L.....SY..N...QHYA---A-......----E---PV-------NLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-.TK--D---I---Y-----Q-------E-------QM-.F---QMN--NYVQGNY.... 135
O.US.10.LTNP -KAMERK.NR...RS.....-.ILCI..VMVL.IIP-L.....TS..K...Q-YA-I-A-......----ED-APV-------NLTSQ-Q-----AQ-------S-N-YT-.H---DK-DI---Y-----Q-------E-------QM-.FM--QMN---HNTT...... 133
N.CM.02.DJO0131 V-MMGMQ.IGW.PFF.....C.LMISL.TI.............GS..K...-Y-A-----......----RDVE-V---------HS--A--I---Q------------P-.D----P----E-K-A--VQ-------E----------.----TMN-SNSNGNRT-DEK 135
N.CM.02.SJGddd ---MGIQ.SYW.SLV.....C.LLVSL.......IKVI.....GS..-...QH-A-----......----RD-E-I---------HS--A--I---Q------------L-.P-----------N-A---Q-------E-------Q--.----TMF-NNSNGEEPVDDL 137
N.CM.04.04CM_1015_04 ---MGMQ.SGW.PFF.....C.LLISS.II.............GS..-...QH-------......----RDTE-V---------HS--A--I---Q------------P-.I----H-D----N-A---Q-------E-------X--.----TMH-XNSNGXNX-VDN 135
N.CM.06.U14296 -GIMGMK.SGW.PFF.....C.LLISL.II-..Y.EQI.....RS..-...PH-------......----RD-E-I---------HS--A--I---Q------------E-.P----Y----E-K-AD--Q---V---E----------.----TMN---SNGNVTK-EK 140
N.FR.11.N1_FR_2011 ---MGMK.SYW.SLF.....Y.LLXSL.......IKVI.....GS..-...QY-------......-----D-E-I-----X---HS--A--I---Q------------L-.P----D----E-N-A---Q-------E----------.----TMN---SDG-GTNSTI 137
P.CM.06.U14788 -K-MKKK.KN...S-.....G.NLEI..C-AL..IMYFNAISYTS..G...TRY------......----RD-KI-----A--SLTSX-Q--I---Q-------R-I--RI.D----S--I-D-Y--T--Q------------------.V---TMX-S-CSTVDC--NS 143
P.FR.09.RBF168 --AMKKK.KN...S-.....G.NL-I..C-AL..V-YFNAISC-S..G...IHY------......----RN-EV-----A--SLTSK-Q--I---Q-------T-I-IPI..----S--I---Y--T--Q------------------.I---TMN-SECHREASC-.. 140
CPZ.CD.90.ANT *KKMRKP.IHI..IWG..........L.A-LI.QF-EK.....G-..N...EDY---F--......----RN--P-----TN-SMTS---------TS---I--D-IV-R-..-TSVW--AY--Y---S-T--MXQ-FQ--H-------.-M-IKMN--GYNGTPT-P-T 135
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----GTW.TSC.MPY.....Y.VV-IL.S-CS.-I-S-.....TKN.-...N--------......-------EA----------QKA-A--I--SQ-------D-KAIE-.S---------T-A--N--QQ-V-----------I---.----T-H-SIP-F-NSS... 140
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --AMERT.KRS.WNI.....L.SRSMV.--TL.CLTFN.....VA..T...EY--A----......-----D-E-------E--PHSS-A--I---Q----I----E--F-.T------S--D-P--S--Q-------E----------.LYVLTPN-STAEFKN---TN 142
CPZ.TZ.06.TAN5 *KKMRNL.IGI..T............L.T-II.TTLGI.....GF..S...QYYA--F--......--I--D-KPS-------DVTSRDE--I----N---L----Y--P-.A-M-VD---EE-Y--QE-K--L---FQ--F-------.-F---MS-NLTVPS-TVSPA 134
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-MEKK.KRLWLSY.....CLLSSLI.IP-L...............S...S--A-----......----RDVE------------KQ-A--I---Q------------H-.P----K-D--E-N-A---Q--------------I---.----TMT-LNPDSNSS.... 133
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --AMRKK.QL...N-.....-.K-VM..S--L.ILT-I.....EA......THYA-----......----R--NV-----A--NYVSK-Q--I---Q-------R-T-FP-.E----T--I---Y--D--QD--V--------------.VM--T-N--Q-NTTNT-QTE 138
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -K-MKKK.KE...KS.....-.ILXI..VMAF.IIP--.....SS..R...P-YA-----......----RD-Q------A---MASS-M------Q-------Q-I-LK-.T----T--I--SG-----Q------------------.VM--TMN-XRXTPN-T-H-L 139
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---MRKK.KR...S-.....G.N--L..S-AL.-I--FNTGSYVM..G...TRY------......----R--K------A--NLASK-Q--I---Q-------T-IK-K-..-IS-PY-I-E-YI-K--QKN----LN----------.VI--TIN-SKF-PA-TNTTS 143
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B.FR.83.HXB2 .S.....................S.GR........MIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKV.QKEYAFFYKLDIIPIDN..........D...............T...TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIR 252
A1.CD.97.97CD_KCC2 .......................N.NT........KVEVP--MT-----MT-ELSD-K.--VRSL--RI-LVQ-G-..........NTND......SSNR..S...LQ-R-IN----T------------V---------------KDQE-------K-----------K 252
A1.CM.08.886_24 .........................ST........VNETRQGMR-----TT-AL-D-R.-RV-SL------V--NG..........-NST................NT-M-IN----A--------T---------T---------KDP--------R---S-------K 246
A1.CY.08.CY236 .NN..............NIT...-.-I........NDTIAT-V------TT-ELKD-R.-NV-SL--R---VQ--S..........NS...........N..N...SH-R-IN----T--------T-K------------------D-K-S-KR--R------W----- 258
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 .......................T.NSMEWDAGLEKEE--E--------MT-ELID-K.--VHSL--R--VV--NK..........GQNNS.....NNSS..Y...EE-R-IN----T------------------T----------DEE-------K-----------K 267
A1.KE.11.DEMA111KE002 .................TSN...N.QS........E-SGE--L----Y--T-EL-D-K.--V-SL--R---VK-NE..........GNS.........SD..N...G--R-IN----A--K-------------------------KD-D-------K------------ 258
A1.RU.11.11RU6950 SYN..............NSS...-.NS........SDSWVEVMR-----VT-EL-D-K.K-V-SL--R---VSTGS..........N............D..S...EQ-R-IN----AV-------T-------------------KDTN-T-K---K-----------K 258
A1.RW.11.DEMA111RW002 .........................NT........KGT-IEGMT-----AT-EL-D-N.--M-SL------VQ-NE..........-KNNS.S...KNNS..S...SLNR-IN----A----------------------------RDPK-------K---S-------K 255
A1.SN.01.DDI579 .........................EN........VTKAYE-M-------T-EL-D-K.--I-SL--R--VV--E-..........GSNST.......EN..S...-E-R-IN----A----------------------------KE-K-------R-----------K 254
A1.UG.11.DEMA110UG009 .........................SS........TVEGE---------MT-EL-DRK.RRM--L-----LQQ-NE..........TNN.................SY-S-IN----AL---------------------------RDEE-------K-----------K 250
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .................SSN...N.DS........ISNI-E--------TT-ELWD-K.--V-SL-----VVAMNE..........SNN..........S..S...-Q-R-IN----T--------T--------------------D-K-------K-----------K 258
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................TE------Y-MP-ELKD-T.--V-SL--E--VVLLNR..........SKN.........SS..Y...ST-R-I----------------------------Y-----KD-E---K-S-S---S---A---- 245
A2.CM.01.01CM_1445MV ......................................TTK-M----YLMP-ELKD-T.-EV-SL------VQ-NS..........TDNVT.Q...QNND..-...QP-R-IR-------------T-------------------KD-K-----S-R---S-------- 247
A2.CY.94.94CY017_41 .........................ST........QSPINE------Y-TT-IL-D-T.--V-SL--R--VVQL-E..........SENKN.T....SGS..N...-L-R-IN----T--------T-------------------KDPR-----S-K---S-------K 257
B.BR.10.10BR_RJ032 .YTQ...........TNRNQN..N.SG........WVDM---M-------T----D-I.K--H-L--R--VT---G..........-NST.......NSN..Y...ST-T-IN----T---------------Y-----------------------N------------ 265
B.CA.07.502_1191_03 S......................N.NS........NNNGWE-M-------T-AM----.R--Q-L-HS---V--KD..........EDN........NNT..N...AT-M-R-------------I---------------------S-R-------------------- 263
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .-NTNS.........TSNANS..T.SE........AP-----------DVD-G-SK-I.-----L-----VV--ED..........-NKTT.NGSYNNTK..Y...SN-R-I-----I--------T--------------------D-K-------------------- 274
B.CN.12.DEMB12CN006 .-Q.............ATTT...P.SS........GENMI---------VT-Q--D-M.K----L-NTH-VKR-N-..........TS..........ST..N...ST-M--H-D----------I----------T------I---D---------------------- 258
B.CU.14.14CU005 .......................-.--........G-V--LD-S---VS---F-T-H-.VIADEVMDTD--LLVSI..........-...............S...INN---L----LM----RSERCK------------------------K---K-----------K 251
B.ES.14.ARP1195 ...............SVAYN...T.SE........GLEYSK-M------VTAD--D--.--AH-L-ST--VVQ--K..........NNN.................D--R-I------L-------T-------------------KD-Q-------H------------ 256
B.FR.11.DEMB11FR001 .-N......................................GMT------T--L-D-W.--V--L-----LVK--D..........-............N..N...---R-I-----------------------------------D-K-------K-----------K 241
B.HT.05.05HT_129389 .GTCPEYS.......KTKPNM..T.RE........LNETIE--R----D-APITKD--.--N--L--T--LV--KK..........EN..................N--R--------T----------------------------D-W-----------S-------- 262
B.JP.12.DEMB12JP001 ................TTST...N.SS........K-E-----------VT-T-DN-A.R--S-L--R--VV---D..........-NNS......DSST..S...A--R-IN--------T--------------------L--------S-K---------------- 263
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ................ATNS...-.SG........KV-----M------VT-N-GN--.-----L-----VVQ---..............................---T-IN--S-I-------I----------T-------Q--D-K---S---S------------ 251
B.RU.11.11RU21n .....................................I-GS-M-------T--MKKG-.K----L--N--VVQ---..........N............D..-...S--R-I------V------L-----------------I--------------D----------K 242
B.SE.12.SE600057 .NN............TSSASN..N.SW........S-------------TT-DVKD-M.-----L-----VQQMG-..........SN...........N..S...---R---------------I---------------------D-K-------K-----------K 261
B.TH.10.DEMB10TH002 .VTNST........TPEGNNT..T.NI........TNNGGDDLR-----MT-IMTE-M.--N--L--TS--V----..........TD...........N..-...SD-R-I-----IL---------------------------KD---------------------- 264
B.US.13.RV_1 .-SRRDNAIT.....TPATTS..-.SV........GTL-G---------SP-NL-D--.-----L--R--VVQ-G-..........S............S..S...-N-R-I----------------------F-----------KD-K-------K------------ 266
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ......................................NST-M-------T----D--.S--H-L-----VVS-GD..........S...........TN..N...---R-R---S---R---------------------------D-K-------------------- 245
C.BR.07.DEMC07BR003 .NCTND.......IRTTANS...T.KN........NSSISK-MMS----MT-EV-D-K.E-VN-L------V-LNISSGN......NNSSD.D...NNSS..G...KY-R-IN----AV---------D-----------Y----------------N-----------K 276
C.BW.00.00BW5031_1 ...................................VAEM---------H---EM-D-R.---F-L-NI---V-LN-..........ENNN.......TKN..F...SD-R-I-----T---------WD-----------Y----------------N-----------K 248
C.CN.10.YNFL19 .NN..............SSG...T.NI........SNSTDSGM------AT-EL-D-R.K----L------V--EG..........ENSS......EGKN..F...SE-R-IN----A--------N-D-------T---Y----------------S-----------K 262
C.CY.09.CY260 .-N.............STTA...P.TT........TVSNTV---------T-EL-D-E.K----L--R---VELGS..........N...............S...SE-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------N-----------K 256
C.ES.14.ARP1198 ......................................NDE-R------AT-EL-DRI.X-VH-L--X---X-LN-..........N...............X...-X-R-IN----T-K------X-----------X-Y------------SX---S----------K 241
C.ET.02.02ET_288 .-NPNVTSS..............-.TD........ASKVI-QM-------T-EV-D-N.K-A--L--R---V-LT-..........-...........NS..S...DE-R-IN----T----------D---L-------Y------D---------K-----------K 260
C.IN.09.T125_2139 .NTTQGDA...............N.VT........HNEGAN-------K-A-EL-D-E.--V--L--R---VQLNDS.........SNSS..S...SNNSSKY...SK-R-IN-D--TV-------T-D-----------Y-------E--------------------K 268
C.KE.05.05KE369195V4 ......................................N-E-M---T--ATA.-K-RK.-LA--L--S----SLNE..........N...................D--I-R---ATT-------IK-D-----------Y-------E--------N-----------K 239
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .NGT.............RGN...D.ST........IGKMGD-MT-----AT-E-KD-K.KL---L-----VVTLEE..........N...............S...SE-R-IN-----V---------H-----------Y----------------NKI---------K 255
C.SE.13.SE600311 .................SNV...I.IP........YNETI-DM-----TTT-V--D-K.-TA---Y-R---V--KD..........K..........NES..N...SE-R-IN--I-TM---------------------Y--------------L-N-----------K 254
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........................Y........KNITD--VM------T-E--D-R.R--S-L--RV--V-L--..........N...............S...AE-R-IN-K--SL------I--D-----------Y----------------NS----------K 246
C.US.11.17TB4_4G8 .HN...............GT...N.IH........NSTTE-DM------AT-E-SD-K.R--H-L------V-LK-..........N...............S...SD---IN----A-------I--D-----------Y------D-A-------K-----------K 254
C.YE.02.02YE511 .......................V.TF........NDTMR----------T-E--D-R.KQ---L--R---V-L-G..........K..........EEN..P...SE-R-IN----AV---------D-----------Y-------R--------N-----------K 253
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .GTV...................T.AN........SVVNGTDM------TT-EL-D-I.R----L--R---V-L-E..........R...........ND..S...SE-R-IN----T----------D------------------D-----M---H-----------K 254
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .IN....................N.AN........VTNSTD---R----MT-EL-D-S.KQ-H-L--RD--T-LGG..........N............D..S...---R-IN----A-K----------------------------N--------N-----------K 253
D.CM.10.DEMD10CM009 .NT...................................TDTDMR------T-MLQD-K.--K--L---M-LVE-GK..........N...............S...-K-R-IN----A-----------------------------D-Q-------K---S-------- 247
D.CY.06.CY163 ...................................DNSSI-DL------VT-IL-N-K.KQVH-L--R--VVK--S..........QNNR......ANQS..N...GT-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K------------ 256
D.KE.11.DEMD11KE003 .-T..............NST...-.IK........DESKEIGM-------T-E--DRK.K-F--L-----VVQ--G..........SNS.........TD..N...---R-IN----A-------I---------------------D-M-------K---S-------- 259
D.KR.04.04KBH8 ......................................ST--M------VT-VV-D-K.KQ---L--R---V-M--..........-N..................---R-IN----TV------I-------------------------------------------K 244
D.SN.90.SE365 .................ISN...V.TG........PM-G---MQ------T-E--N-R.-NV-SL-----LV--G-..........SNKN.......STN..Y...---R-IH----T--------N-------------------KD-K-------K-----------K 259
D.TZ.01.A280 .................TNT...T.DP........RLI----M-------T-E--D-R.KQVQ-L-----VV---K..........KNN.................N--T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK----------- 254
D.UG.10.DEMD10UG004 ....................................TE-GLGV------VT-EV-D-K.KQVQ-L--SH-VVQ-R-..............................NT-R-I-----A-------IT--------------------D-K---Q-R-------------- 244
D.UG.11.DEMD11UG003 .NA....................T.IA........HNVTEKIMT----KVT-E-ND-K.K-VH-L-----VVK--D..........NDT.................SA-R-IN----AL-------T--------------------D-N-T-----N---S-------K 253
D.YE.02.02YE516 .....................................STRE-M------VT-VV-D-Q.KQ---L------VAM--..............................ST-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----------K 244
D.ZA.90.R1 .................SSG...-.TT........TEKPTL-VQ-----VA-VV-D-R.KEAS-L--RP--V---Q..........-NK........NGN..K...-T-R-IN----S----------------------------RD-K-------------------K 258
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .........................ST........LPE-A-A-------MT-E--D-R.L-VN-L--R---V--NS..........SD..........SN..S...NE-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----------K 251
F1.AR.02.ARE933 ..................TT...N.NT........LAD-P-A-Q-----VT-EV-D-K.L-VH-I--R---V--SG..........SN..........DN..S...ST-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----------T 250
F1.BR.07.07BR844 KNN....................N.DS........LKEDV-A------K-T-EV-D-T.REAA-L--NP--V-LNK..........SEN.........SS..Y...RT-R-IH----TL--------WD-----------Y------D-Q-----S-K-----------K 258
F1.BR.10.10BR_PE107 .......................N.DT........LKE-S-A-Q-----MT-EVKN-Q.--V--L--R---V-VSG..........................N...ST-R-IH----T--------TWD-----------Y------E-E-------S-----------K 249
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..................ST...N.DT........LKEDP-ALQ-----MT-EV-D-Q.L-VQ-L------VQ-N-..........NSSN......NSSS..N..FSD-R-IN--S-I-K-------WD-----------Y------KNN-----------I-------K 255
F1.CY.08.CY222 .......................Q.SS........LEE-S-A-Q-----MT-EV-D-K.L-VH-L--R---V--NS..........SD..........NE..S...SE-R-IN----T---------*D-----------Y---R--Q-D-------H-----------K 251
F1.ES.02.ES_X845_4 .........................ST........LKE---A-------MT-EL-D-K.L-VN-L------V-LTS..........KGS.................SE-R-IN----T-K-------WD---------------R------------N-----------K 249
F1.ES.11.VA0053_nfl N......................N.ST........LKE-S-A-Q-----MT-EV-D-Q.KQVS-L------V--NS..........N............N..S...-F-R-IN----TM--------WD-----------Y------D-N-------------------K 252
F1.RO.96.BCI_R07 .-SPIS..........PAPTP..N.DT........LKEDT-A-Q------T-EVGD-K.LRAQ-L------V-LS-..........TNGP......LNNT..S...GE-R-IH----T-K-------WD-----------Y-----KD-E-------K-----------K 267
F1.RU.08.D88_845 .................STQ...N.DS........L-EDQ-A-Q--T--M--EVKD-T.KQMRTL--S---EL-NK..........QSKX.......NRT..X...KE-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G--X---K 259
F2.CM.02.02CM_0016BBY P......................N.NI........TLE-Q----------T-E-KD-R.KN-F-T---H--V--EK.......................N..-...---R-------TV---------D----Y------Y------D-R---K-L-------------K 252
F2.CM.10.DEMF210CM001 ...............KNHTT...P.NI........TME-RE-V------VT-E--D-Q.K----L--R--VV--GD..........NNN.........AD..S...GE-R-IN----TV----------------------------D-K-----L-K------------ 260
F2.CM.10.DEMF210CM007 .........................EA........PPI-APPM------AT-EVKD-K.K----L--R--VV-LNA..........N...........AN..S...-E-R-IN----T-----------------------------E-N-T-K-L-R---I-------K 252
G.CM.07.920_49 .........................SG........NSS-CK-MR--T--VT-E--D-R.RT---L--R--VVN-SE..........................-...GE-R-IN--A-T-K--------D-----------------RD-N-----T-K-----------K 249
G.CM.10.DEMG10CM008 .GE....................K.IN........ANASGM-M------MT-E--D-K.ETK--L--R--VV--NG..........N...............N...ST-R-IN--V-TVK---------------------------D-N-------N-----------K 252
G.CM.10.DEURF10CM020 .GG.............QDSNS..T.NIT......CDPK-AELL------VT-E--DIK.K----L-----LVE-ND..........-RNNS.D...NRNN..S...HD-M-IN--S-ITK--------------------------RD-R-----I-----S-------K 268
G.CN.08.GX_2084_08 .......................N.VT........CNNATSDNF--T--TT-E--DRQ.K----L-----VV----..........NTN........NNS..-...SN-R-IN--V-T-K----------------T-----L---RD-N-----Q-N---S-------K 256
G.ES.09.X2634_2 .NN................N...V.NI........TSEG-N-L-------T-E-QD-K.K----L--R--VL--ES..........NANS.......SSN..Y...SN-R-IN--V-T-K--------D-----------------R-N------L-N-----------K 259
G.ES.14.ARP1201 .TVPKAVPS..............T.SA........DGL-EPKL---T--VT-E-ND-Q.K--H-L--R--VVQ---..........SDNSN.IS..NPNNTKY...AN-R-IN--V-T-K--------------------------KDEN-----I-Q---S-------K 271
G.GH.03.03GH175G .HPN............GTVD...Y.NST......VDNSSCEI--------T-EL-D-S.K----L--RP-VV---G..........NDN.........ST..Y...SD-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----------K 263
G.KE.09.DEMG09KE001 .TE....................-.TN........STV-AK-MT----T-T-E--D-Q.KN---L--RD-VTQ-RD..........EGN........STN..S...-L-R-IN--V-T-K------T--------------------D-N-T---S-Q---I-------K 257
G.NG.09.09NG_SC62 .GN..............YTK...T.NY........TCE--DK-V--T---T-E--DRR.K--H-L--R--V-----..........N............N..S...SE-R-IN--V-T-K--------------------------RD-N-T-K-E-K---S-------- 255
G.PT.x.PT3306 .TST.............GNS...T.VS........PVVGNK-L-------T-EL-D-Q.KQ---L-----VEQ-SD..........GSN.................N--R-IN--V-T-K--------D-----------Y---V-RD-N-T-----Y------------ 257
H.BE.93.VI991 .................NNS...T.DI........N-G-IQ-QR-----VT-A--D-N.--VH-L--RA--VQ--E..........GER........NKS..D...NH-R-IN------K---------------------------G-K-------------------- 258
H.BE.93.VI997 .-TV...................N.AT........SSPSAN-LT-----VT-V--D-Q.-RVH-L--R--VV---E..........TSNN......NNSN..S...-K-R-IN---------------D----------------------------------------K 257
H.CF.90.056 .........................TS........SMEAG--LT-----VT-VL-D-Q.--VH-L--R--VV----..........N...............S...-Q-R-IN------------------------------------------L-------------- 248
H.GB.00.00GBAC4001 .........................SA........SLEGEQKLT-----VT-A--DRK.K-VQ-L--RI-VV--ND..........EDYNG.T...NGTN..R...-L-R-IN-------------T------------------------------------------K 259
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .-N..............TTS...P.SP........T-TNPLGM-------T-E-GDRR.K----L---Q-VVS---..........S...............N...S--I-IN------K---------------------------DNK-------K-----------K 255
J.SE.93.SE9280_7887 .........................NS........SVSSPDIMT------T-E--N-R.KQ---L--RQ-VV---S..........N...............N...KN-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----------K 249
J.SE.94.SE9173_7022 .......................-.SA........SNNSPEIM------VT-E--N-R.KQ---L--RQ-VV--NS..........-...............N...K--I-IN------K--------Q----------------------------K-----------K 251
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .KN..............DTN...I.NA........TVTSTD---------T-ELKD-K.KRVS-L------VQ-KQ..........SEIN........QS..E...SEDR-IN----TV-----------------------------N-C------------------K 260
K.CM.96.96CM_MP535 .........................TS........TVVSPA---------T-E-KD-K.K--S-L--R--VL-LNG..........EGN.........NS..S...-E-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----------K 254
01_AE.AF.07.569M .ITD.............KIG...N.LT........IGNITDD-------MT-EL-D-K.K-A--L------VS-EK..........N...............-...SE-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-------K 256
01_AE.CM.11.1156_26 ..........................S........NVENI---R------T-E--D-Q.K-VH-L--RS-TV--NE..........G............N..S...ST-I-IN------K--------D-----------Y---R--D-------------S-------K 246
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .YNK.............TNV...P.IG........IGNITD-VR-----VT-LLAD-K.--V--L------V-LND..........NHNN.......NES..S...GE-R-IN------K-----I--D-----------Y--------N-------K---S-------K 262
01_AE.HK.04.HK001 ..QN.............INS...X.VT........IGNMTD-VR-----MT-ELTD-Q.--V--L------VE-N-..............................ST-R-IN------K--------D-------T---YV-----D-K-S-----N---S-------K 253
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .-NI.............TNA...-.DI........LGNVTE-VR--T--MT-VLQD-K.-RVH-L-----LVQMNG..........SN..................NT-R-IN------K-----I--D-------T---Y--X---D-R-----------S-------K 256
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .NAT.............INS...-.IE........IGNIAD-VR------T-E-ID-K.-QIH-L------V---K..........-N...........N..R...SE-R-IN------K-----I--D-------T---Y-L----D-N-------K---S-------K 258
01_AE.SE.11.SE601018 ...............RRNNR...-.TK........-VFIN-A-I-DNK-R-SEMTD-L.DNVHVVVNI---NL-GY..........-...............S...-F-RF-.SGY-AKIK-WSWE--D-V--L--T-V-----Y--DTN---R-S-G---S-LR-Y--K 255
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .................NDT...-.DI........IGNITDDVR-----MT-EL-D-Q.--V--L------V---D..........SSNNG......SSNF.....SE-R-IN------K--------D-------T---Y---R--D-K-------K---S-------K 260
01_AE.TH.90.CM240 .................TNV...-.NI........IGNITD-VR--T--MT-ELTD-K.--VH-L------VQ-ED..........KK...........T..S...SE-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K 255
01_AE.US.05.306163_FL .....................................NLTD-V------VT-E-AD-K.--VH-L------VQ-NK..........................S...SN-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-K-----T-N---S-------K 239
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .-TSS..........TPTTTI..-.NYT....RDGQEEM-R-MR-----AT-ML-D-E.KR-F-L--RT--VQ-NE..........TKSNN.R....CST..N...SC-R-IN--S-T----------------------------KD-K-------Y-----------K 272
02_AG.ES.06.P1423 ...................................EGDMGK------YKVT-EL-D-E.-NMTSL--RA-LVEVNE..........NK..................SE-I-IN----A-A-----I--------F-------------E--------N-----------K 245
02_AG.GW.05.CC_0048 .........................IQ........ENSTLH--------MT-ELID-K.K-VS-L--VS-VVQM-E..........NSSSN.NSHEDSSS..I...S--R-IN----AVA------T--------------------DEK-------K---S-------K 261
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B.FR.83.HXB2 .S.....................S.GR........MIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKV.QKEYAFFYKLDIIPIDN..........D...............T...TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIR 252
02_AG.KR.12.12MHR9 ...................N...G.SI........SSDMRE-----T--MT-EV-D-K.--VS-L--RY-VVQ-NE..........NKNSS...............SQ-R-IN----A----------------------------KDEE-------K-----------K 254
02_AG.LR.x.POC44951 ...................................LNDTQE--R-----VT-EL-D-K.--V--L--R--VVQ-N-..........SKGS........KN..D...SQ-R-VN----A--------T-------------------SDED-K---Q-K-----------K 245
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................N.NS........ISDGMQ--------MT-VL-D-R.--IA-L--RQ--V-M-G..........NS...........S..S...SQ-R-IN----A-----------------------------DEK-------------------K 252
02_AG.NG.x.IBNG .........................NL........TSDMN----------T-EV-D-K.K-MH-L--R--VVQ-NE..........NNG.................SQ-R-IN----A----------------------------KD-G-------K-----------K 249
02_AG.SE.11.SE602024 .......................C.-K........RLT-H---------ATADL-D-Q.-EV-SL------V--Q-..........H...............S...SIFR-II----T--------T---------T---Y------D-K-------K---S-------K 250
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...................................K-N-VQ-M------MT-VLKD-K.K-MA-L---I--V---K..........NA..................-Y-R-IN----A-----------------------------E-D-S---S-K-----------K 246
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .........................NI........STDMQ---------VT-EL-D-K.--A--L-----VVQ-NE..........NN..................SE-R-IN----A----------------F-----------RDEA-----T-N------R----K 247
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........................NT........SSIKMM-M-------T-DL-D--.K----L-----VVQ---..........-....................--R-I------V------I---------------------D-K-------------------K 243
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...................................GTVI-EG------D-T-E--D-K.K----L--RI--V--NARVPI......NGSN......RNNS..-...EE-M-IN--A-T-K---------------------------E-N-T-L-------S-R-----K 257
05_DF.BE.x.VI1310 .................TTN...-.TT........LKE-T-AVQ-----MT-EVND-K.L-VH-L--R---V--SS..........-D..........SS..N...S--R-IN----T-K-------WD-----------Y------E-K-S-----K-----------K 256
06_cpx.AU.96.BFP90 .NNST..........NSTLG...N.NST......IVDDISK---------T-E--D-T.K----L--RP--V--GD.....................DSN..N...SD-R-IN--V-T-K--------------------------RD-D-------K-----------K 263
07_BC.CN.98.98CN009 .........................ET........CRESMK-M------AT-VV-D-K.-TV--L--R---V-FTK..........KNSS.......GNS..S...EH-R-IN----A--------T-D-------T---Y------DRR-------H-----------K 256
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .........................ET........YNESVK--------AT-LL-DRK.KTV--L--R---V-LND..........ENSG.......ENS..S...EY-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-I-----Q-H-----------K 256
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........................T........SDGSEVRMQ------T-EL-D-H.--V-SL--RS--VS-NA..........S...............N...NE-R-IN----A--------T-------------------RD-E-----I-K---S-------- 247
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......................................GDPRMT-----TT-EVKD-K.KQ---L-----VVQ-GD.......................S..N...---R-IN----A--------T----------------I---DRK-------K-I---------K 243
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .KNNTTL........GNSNCT..-.NS........TVEGQA-M-------T-E--D-Q.KQ---L-----VV-LND..........NDN.................---R-IN-XV-TVK------T-------------Y------D-K-------------------- 263
12_BF.AR.99.ARMA159 ................NGTQ...N.NT........LEE-P-A-Q-----MT-E--D-Q.L-VH-L--R---V--G-..........G...............S...ET-R-IN----T--*------WD-------T---Y-L----D-K-------Q-----------K 254
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .........................SS........T-QGRE------Y-MT-GVGDRR.--V-SL--RV--E--EG..........NSNS......GNSS..S...SE-R-I-------K------T--------------------DEE-------R---S-------K 255
14_BG.ES.05.X1870 .DVN............KTNT...N.NDI......IGG--R------------AL-D-I.K----L--S---TQM--..............................D--R----------------T--------------V-------K-------K------------ 257
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........................N........RTI-G----------T----T--..-D--L--S--VEA---..............................---R-RK----I------------------T------------K-------------------- 243
16_A2D.KR.97.97KR004 .-P...................................DSNNTM----ETT-EL-D-K.--VQ-L--E---VQLNS..........SDSN.......DTL..N...RQ-R-IH-D--T----------------------------KDPE-------K---S-------- 252
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................N.ST........LKE-A-A-Q-----MT-EV-D-Q.L-VH-L--R---V--NG..........SN..........GS..G...GE-R-IN----T---------WD-----------Y----------------N---V-------K 254
18_cpx.CU.99.CU76 .........................SN#.......VA*ATE-M-----F-T-EV-X-Q.KQ---L--X---VS-VG...................#XNSN..Y...SD-R-IN--V-T-K--------D-------------------QP-------R-----------K 252
19_cpx.CU.99.CU7 .........................................HM------MT-EL-D-K.-QI-SL------V--GD.................................-IIN----A--------T--------------------D-E-----K-R-----------K 225
20_BG.CU.99.Cu103 ...................................TVTSSED-NI---Y-T-E-KDRK.KQ---L--R--VV--ND..........KNSN......NSNN..Y...SD-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------K-----------K 250
21_A2D.KE.99.KER2003 .........................TQ........N-NQTVDM-------T-VV-D-R.KQV--L------V--N-..........-DNTT...............ST-R-IN----A----------------------------RD-R-------------------K 251
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........................SS........VEEL-T-VT-----MT-EL-D-R.REV-SL--R---VG-NG..........NN...................-FR-IN----A--------T-------------------KE-E-------N---S-------K 245
23_BG.CU.03.CB118 .......................T.NG........TVNNSAD--------T-E--D-S.K----L------M---D..........KNNG......SNKN..Y...SD-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-------R-----------K 258
24_BG.ES.08.X2456_2 .NSA............GDGT...V.RI........DSNVTDDMTX---XMT-DLQD-Q.K---XL------X--SD..........NSN........NNT..X...SN-R-IX--V-T-X----X-T-D-X-------P-------KDEE--X----R-----H---X-K 262
25_cpx.CM.02.1918LE ..................TN...N.NS........TVNNRE--------VT-EL-D-K.K----L------V-L-D.......................D..N...S--R-L-----T-K------T-------------------KD-N---A---------------- 252
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...................................HTDINR-MR-----MT-VL-D-Q.E-VH-L--R---VLMNG..........NDS........KNS..S...GE-R-IN----A----------------------------RD-D-----L-------------K 252
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .........................NT........S-HTTE-L------VT-A-KD-K.--LQ-L-ES--VV-MNK..........S...............S...NT-R-IN------K-----T--------F--------------K-----------S-------- 250
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...............TNTTG...N.SS........VEAME--M------VT---GD-M.-----L-----VV--A-..........-...............N...A--T-IN-----------------------------L--------------------------- 255
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-TQ...........APTTKS..N.SS........W-N-E--M------VT--RKD-M.K----L-HT---VSTGE..........GDN.................---I-IT------------I----------T-----L----D-K-----T-K------------ 258
31_BC.BR.04.04BR142 ...................................NGTIV------T--MT-EL-D-G.R-VH-L--R---V-LES..........E............S..Y...ED-R-IN----A----------D-----------YV-------K-------N-----------K 244
32_06A1.EE.01.EE0369 .GT.............SEGT...K.NI........TVNN-E-MT-----VT-E-ED-K.KT---L-----V---EG..........KNN........NGN..S...SA-I-IN--ATN-E--------------------------RD-N-------K-----------K 261
33_01B.ID.07.JKT189_C .VNV.............SSE...I.AN........LGNITE-VR------T-EL-D-K.E-A--L------VQLG-..........SN..............S...SK-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---S-------K 257
34_01B.TH.99.OUR2478P .................TNG...P.............NITE--R-----MT-E--D-K.--V--L-----LVQ-NG..........S...............G...GE-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K 248
35_AD.AF.07.169H .................TNN...D.SK........IEDMV---------MT-EL-D-K.--VQSL-----VV---D..........-N..................S--R-IN----A--------T--------------------E-E-----S-K---S-------K 254
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........................NV........SKDMQ---------TT-VL-D-I.--VHSL--R---V---A..........SNN..........D..S...SR-R-IN--A-A--------T-------------------KD-Q-----L-K---S-------K 250
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...................GS..K.SL........DGG-EI------Y-MT-EL-D-K.--I-SL-----VV--GD..........N...............N...ET-R-IN-------------T------Y-------------D-EY------R------------ 248
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........................ST.........LE---A----T--MT-E--D-Q.L-VQSL------V---G..........-N...........S..S...RY-R-IN----T-K-------WD-----------Y------DEK-------R------------ 248
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................N.ST........LKEDP-A-Q----FMT-EV-D-K.--VH-L--R---V--S-..........SSN.........SS..S...GE-R-IN-S--A---------W------------Y------D-R-------R-----------K 254
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ................GDQN...-.TV........LKE-P-A-Q-----MT-EV-D-Q.K-VH-L--R---T--NG..........EG..........ND..N...GT-R-IN----A---------WD-----------Y-----KD-R-------K-----------K 258
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .TTLNI.........TSSTTS..T.PG........KLNS-E--------VTLGVKS-L.---H-L---S-VV----..........N...........SS..S...-N-M-I------L----------------------------D-K-------K------------ 263
43_02G.SA.03.J11223 ..........................V........KCEDV-NL------VT-EL-D-K.K----I-----VV---G..........NSN.........NE..S...GD-R-IN--V-T--------T-D-----------------KE-N-----Q-K---S-------K 250
44_BF.CL.00.CH80 A......................A.ST........LKE-P-A-Q-----MT-EV-DRR.L-VN-L--R---V--S-..........N............S..S...RE-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----KDTK-------------------K 253
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......................................VE-MR-----MT-EL-D-Q.-ER-SL-----VVQ-SE..........NND.................S--R-IN----T-K--V---T-------------------KD-R-----L-Q---S-------- 243
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........................-I........LRE-Q-A-Q-----MT-EV-D-Q.L-VH-L--R---V--GD..........NN..................ST-R-IN--S-T---------WD-----------Y------D-K-------K-----------K 247
47_BF.ES.08.P1942 .....................................NNS--M-------T-QT--R..KR---L--N--VVQLES..........-K...........T..S...---R-I-------------I---------------------D-Q-------K------------ 247
48_01B.MY.07.07MYKT021 .................IDT...T.-K........IGNMTD-VR-----MT-VL-D-Q.--VH-L------V--E-..........NSNRN.N..SNSSN..SSEYSE-R-IK------K-----I--D-----------Y------D-N-------N---S-------K 266
49_cpx.GM.03.N26677 .NT.............NDTT...P.TSP......TATSSPI-M-------T-..GD-K.K--------T--R----.......................N..S...-D-I-VH---T--K--------Q---------------Q--DIM-------E-----------K 255
50_A1D.GB.10.12792 .......................N.NT........ELED-EG-----Y--T-DL-D-K.--I-SL------T--NE..........NHS.........SD..S...SE---I-----T----------------------------KD-E-------K-----------K 251
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .................YSN...V.SG........IGNITD-VR--T--TT-E--D-Q.K-SH-L--R---V--GT..........QS...........N..-...SE-R-IN------K-----I--D-----------Y------D-K-------K---S-------K 254
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ................KTIT...-.KT........IGNLTD-VR----SMT-ELQDRK.--IQ-L------VQMNS..........NSNSN......SSN..SSKYRE-R-IN------K-----I--D-------T---X------D-N-------K---S-------X 264
53_01B.MY.11.11FIR164 ................MNNT...T.AS........IGNITD-V---T--MT-ALKD-X.--A--L------VE-NK..........NSNSS......NSS..S...SX-M-XN-X----K--------D-----------Y------D-N-----L-R---S-------K 261
54_01B.MY.09.09MYSB023 .................TDT...T.KV........IGNITD-V---T--MT-VLQD-K.--VQ-L---I--V----..........NNN.........NN..S...SD-R-IN------K--------D-------T---Y------D-K-------K---S-------K 257
55_01B.CN.10.HNCS102056 .........................PD........TPNITD-VR--T--MT-E--D-K.-QVH-L--R---VS-G-..........EN..............N...SE-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---SI------K 249
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...................................TVDSGTD--------TPTV-D-R.K------NN---VQ-ND..........G............D..N...S--R-V----------------------F----------------------N------------ 248
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .NI...............CN...H.IN........GRTLDENVR-----TT-LVKD-K.-----L--R---V-L-G..........KDSSD...............S--R-IN--S-T--------N-D-----------Y----------------N-----------K 257
58_01B.MY.09.09MYPR37 ......TNSPNNTTTASPLG...N.IT........LGNITD-V-------T-E--D-K.--V--L--RV-----E-..........NN...........K..S...SE-M-IN------K-----I--D------XT---Y------D-N-T-----KK--S-------K 266
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................T.MN........-T-------------TS--KD-I.R----L---V--V----..........-...............-...---T-I-------------------------------F---D-K---S---------------- 251
60_BC.IT.11.BAV499 .........................AY........APSMQ---------MT-EL-D-K.K-VH-L--R--V--LE-..........ESSDN.G...NNNT..F...GE-R-IN----AM---------D-----------Y-------E--------N-----------K 256
61_BC.CN.10.JL100010 .....................................SKGQ-M-E----TT-VL-D-K.-TG--L--RI-LV-LGE...........NSSESY...RLNS..S...KF-R-IN----A--------N-D-------T---Y---Q------------N-----------K 249
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................T.NV........TYE-RQ---K----TT-E--D-Q.K----L--R---V-LND..........KNSS.......DKN..S...SE-R-IN----A--------N-D-------T---Y------SP--------N-----------K 251
63_02A1.RU.10.10RU6637 .........................................-LL--F--MT-V--D-R.-RMS-L--R--VV--TE..........GQNN........SQ..N...S--R-IN----A----------------------------KD-E-------K------------ 246
64_BC.CN.09.YNFL31 .-T....................D.NG........TMEDNANV-S-----T-VV-D-K.--VN-L------V-LNE..........S...........SS..K...RE-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------H-----------K 254
65_cpx.CN.10.YNFL01 .VNVSNESV..............A.KV........SNESVEHM------VT-IV-DRQ.-TAF-L--RS--V-LEG..........NSNN......SSNS..S...GA-R-IN----T--------N-D-------T---Y-L--------------N---S-------K 265
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 X......................T.XX........IGNITD-VR--T--MT-E--D-K.-XVH-L------VEMEK..........N...............K...SE-R-IN------K-----I--D-----------Y--F---D-K-------K---S-------K 252
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..........................N........IDNITD-VR--T--MT-E--D-Q.--VH-L------VQMEG..........N...............N...SE-R-IN------K-----I--D-----------Y--F---D-K-------K---S-------K 249
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B.FR.83.HXB2 .FFYCNSTQLFNSTWFN.......ST..WST.......EGSNN..TE........GSD.......TITLPC..RIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGNS.N.........N.....ESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTK 500
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B.HT.05.05HT_129389 .-----T-K---N--NG.......TD..............FIY..PW..N.....KTE.......N-----..----------G------------P---E-------------DQ.-G......TDA.....TN-T----------------------R---------E 506
B.JP.12.DEMB12JP001 .-----T-K------N-.......-N.............WP-D..-M..P.....NNN.......------..-----V-----------N---A-L------------V-----T.TN........T.....TT-T--------------------------------- 507
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .----ET-K------RF.......NS.............TW-G..--..E.....IN-.......P-----..-------R--E----------R---K---------------TE.-N.K...TGS-.....RT------------------------R-----I---- 500
B.RU.11.11RU21n .-----T--------DK.......NI..TE..........F-K..-NELN.....NTE.......I-----..----------A--------------K----------------............-.....DT-T----------------------R-----I---- 486
B.SE.12.SE600057 .-----T--------NM.......TN..R-..........K--..-A..E.....NNT.......-FI---..-----V-L--E----------A---N---I-----------SN.-D.......T-.....-T----------S--C----------------I---R 507
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B.US.13.RV_1 .-----T-K------YV.......NN..TE.........EL-K............EG-.......------..-----V----E----------R---S---------------TD.-S.......T-.....NT-T--------------------------------- 510
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .-----T-----N--NG.......T-.............W---RA-N..S.....SKN.......I-----..K---------Q----------R--------------------D.-N......NT-.....G-------------------------T---V-I---- 492
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C.IN.09.T125_2139 .-----TSG---R-YTTDL....FNK..TY..........ND-..DT..EDN...SGP.......V-II--..----------E--R-------A-N-T-N-S------------D.-K........T....STN-T---L--N------N--------E-K---I---T 519
C.KE.05.05KE369195V4 .-----TSK--KDIVI..........................-..DT..D.....TNT.......--M---..----------Q--R-------R---T-N-T----I-------T.-N........-NTNDT-I-----A------------------EVK---I---E 481
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .-----TSKI-D-D...............................NA..NK....T-G.......N-----..K---------G--R-------A-N-T-T--------------V.T.........-.....DT--------N---------------E-K---I---- 490
C.SE.13.SE600311 .----DTSN---E-K--.......-........................S.....TNE.......N---R-..-------------R-------Q-T-K-D-------------KN.EN........E.....TQ-----A------------------E-K---I---A 490
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .-----TSK---NN...............................IT..SDN...S-........N--I--..K--------------------A-N-T-T-----I--------N.SD........S.....DP-T---T------------------EV----I---G 482
C.US.11.17TB4_4G8 .----HTST---NN...............................IT..N....STNS.......------..----------E--R-------Q-I---R-------------TG.TN......DT-.....TT-T----------------------E-K---I---- 492
C.YE.02.02YE511 .-----TSK---R-YMF.......NS..TY..........MP-..ST..NST...SNS.......------..----------G--R-------A-N-T-T-------------GK.D.........-.....---T----------------------E-K---I---A 499
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .-----TSK----N...............................DT..ESDS..TTN.......IT--Q-..-------------R-------A-N-T-N--------------N.ST........-.....NE-----A------------------EVK---I---- 492
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .----DTSG--ENRTY........................TL-..DT..GSTSNNTNS.......---IQ-..----------R--Q-------A-N-T-K-------------AK.KN......ESD.....PP-T----------------------EVK---L---- 500
D.CM.10.DEMD10CM009 .-----TSY---G--I-.......G-..............R-D.TRT..N.....-TG.......DTII--..----------G----------K---K---TV---I--V-EV-N.S.........S.....PEAT----------------------R-----I---- 488
D.CY.06.CY163 .-----TSK---T--SS.......E-..-E........NSTG-..NT..E.....LNG.......---I--..T-----I-C-G--V---T--PA-I-Q-K----ITG-------N.S.........-.....CN-T----------------------R-----I---R 501
D.KE.11.DEMD11KE003 .-----TSK--TTNIT.............................SN..T.....SEG.......N-----..----------G--G------RE-L-T-------------QEG-.-.........-.....IN-T------N-K-------------R-----L---R 494
D.KR.04.04KBH8 .-----TSG------MV.......NS..TV...........-Q..-G..L.....NNS.......----Q-..----------E--R-------E-V-K--------I-----A-N...........-.....TN-T------N-K-------------QV--I-L---- 486
D.SN.90.SE365 .-----TSG------K..............................T..K.....SG-.......N-----..-------L--R----------E-V-S----------L----IH.-T.......S-.....-T-T----------------------RL--------T 494
D.TZ.01.A280 .-----TSL---T--IK.......G-..............Q--..--..T.....NNS.......---I--..----------G----------A-L---T--------------V.-N........S.....RE------------------------R---I-----R 496
D.UG.10.DEMD10UG004 .-----TSG------QE.......NS..TLL........NKT-..YT..E.....ENK.......------..----------RI---------E-L-K----------E---SVE.-.........-.....SQ-TV--V--E--N------------R-K-I-L---R 491
D.UG.11.DEMD11UG003 .-----TSE----I-L-.......N-..GNW....TG.NTT-S..--..K.....NNG.......------..----------G----------E-E-K-I--------------N.-.........A.....TN-T----------------------T-----I---- 501
D.YE.02.02YE516 .-----TST--TR-INT.......TN..DN.........TV-S.TGN..N.....TN-.......---I--..----------G--R-------A-I-K---------------SN.-T........-.....ST-T----------------------R---------- 490
D.ZA.90.R1 .-----TSG------NR.......TG..NN...........SS..ST..G.....SNE.......------..--R-------G----------E-L----------I------DN.SS........S.....HN-T----------------------R---I-L---R 502
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .-----TSG---NSDT.......................................SNR.......------..-----V----G--Q----A-VA-K-T-N--------------N...........S.....HT-T------N-K-------------EL--------- 482
F1.AR.02.ARE933 .-----TSG---D-...................................D.....DNG.......------..-----V----E--R-NNH--HA-N-T-G-------------TG.-CTD..GGTG-.....CT-T------N-K-------------E---------- 489
F1.BR.07.07BR844 .-----TSK---D-DP.......................................FNE.......------..--R---G-GREE-R-T----TD-N-T---------W--G---G.-N........S.....IN-T------N-K-------------E------T--- 492
F1.BR.10.10BR_PE107 .-----TSE---D-GND................................T.....SAA.......------..K---V-----E----V-TA--A-NLA-N-T-----------QD.-N........S.....TT--------N-K-------------E---------R 485
F1.BR.10.10BR_RJ015 .-----T----STK...................................S.....-N-.......------..-----V----E--R----N-VA-K-T-N-T------------D.KS......TX-.....NT-----W--N---------------------I---- 490
F1.CY.08.CY222 .-----TSE---NSNS.......................................NNG.......------..K---------G--Q-------A-K-T-N-S-----------Q-.-K.....SKD-.....G-------R-NIK-------------E-----I---- 488
F1.ES.02.ES_X845_4 .-----TSR--TDSRT.................................E.....FN-.......------..K----V----G--Q----A--A-N-T-N--------------N.-T........S.....-N-T------N-K-------------E-----I---- 484
F1.ES.11.VA0053_nfl .-----TSK---EKEL-.......N........................T.....QN-.......--I---..----V--L--E--R----A--A-N-T-H-------------QR.-E.......T-.....TT------------------------E---------- 490
F1.RO.96.BCI_R07 .-----TSG----STSP.......EG..VF...............NT..S.....HKG.......N---L-..----------G--Q----A--A-S-T-N-------------QN...........-.....-T-T------N-K-------------E-----I---R 507
F1.RU.08.D88_845 .-----TSK---H-V--.......D-..NN..........IV-..GS..S.....LNG.......------..-----V----G--R----A--A-K-V-N-S-----------XN.DT........R.....TN-T---A--N---------------R---------- 506
F2.CM.02.02CM_0016BBY .----DT-A---T-LL-.......T....................-M..D.....NNG.......--II--..-----V-V--R--R-------A-K-Q-N-------------SK.A.........-.....NTD-L--I--E---------------Q-Q---I--SR 489
F2.CM.10.DEMF210CM001 .-----TSA---TEALK.......N....................NT..G.....QNG.......-T-IY-..----------R----------A-K-Q-N-S----I--I--NRT.-.........-.....K--TL-------K-----------------------R 499
F2.CM.10.DEMF210CM007 .----DTD----ISQSE............................KA..G.....NNG.......S-F---..--R--V-------R-------A-V---N-S-----------ED.-.........S.....STDTL-------K-----------------------R 491
G.CM.07.920_49 .-----TSG---TLNN.............................ST..S.....NTS.......I-S---..K----VR---RG-Q-------A-N-T-T-------------E............-.....GT-T--------------------I---K---I---R 485
G.CM.10.DEMG10CM008 .-----TSR--............................SPL-..ST..N.....STG.......N-----..-----VR---R--Q-------A-K-T-I--------------N...........-.....SI-T---A----K---------------K---I---R 491
G.CM.10.DEURF10CM020 .-----T-G---D-LLS........................D-..ST..S.....EN-.......----Q-..-----VR---R--Q-------A-E-I-R--------------I.T.........-.....GTDT--------------------I---K-------R 510
G.CN.08.GX_2084_08 .-----TSG---NSKL-.......-....................-T..T.....NNT.......------..-----VR---R--Q-------A-N-T-R------------A-N...........T.....GN-T--------------------I---K---I---- 495
G.ES.09.X2634_2 .-----TSE----SYL-.......-........................T.....SN-.......------..-----VRL--R-EQ-------E-N-T-R--------V-----N.DT........K.....-N-T---A--------------------K---I---R 496
G.ES.14.ARP1201 .-----TSR---ESIS-.........................I..NX..T.....NN-.......--I---..-----VR---R--Q-------A-N-T-M------I-----I-D.ST........G.....GN-T---A--------------------K---I---R 514
G.GH.03.03GH175G .-----TSR---NETG-................................S.....TNT.......N-----..K----VR---R--Q-------E-E---D-T----I--------.-N.......T-.....NT-T--------------------T---KS--I---R 499
G.KE.09.DEMG09KE001 .-----TSR---M-EL.............................DK..S.....-NE.......------..K----VR---R--Q-------E-K-T-N-------------EN.-.........S.....TN-T---A-----------------IR-K-------- 495
G.NG.09.09NG_SC62 .-----T-G---TSG--............................DT..I.....TN-.......--M---..-----VR------Q-------E-S-T-R--------M-----N.-T........-.....KT-T---S----------------I---K--EI--G- 492
G.PT.x.PT3306 .-----TSG----SQ-M.......NI..SQ...........Y-..NS..Y.....EN-.......------..-----VR---R--Q-------A-N-T-V--------E-----L.-N......SI-.TTEPKN-----V----KN------------R-K-------R 510
H.BE.93.VI991 .-----T-K------T-.......-S..YTN....DT.YN--S..--..D.....ITG.......N---Q-..K----V----R--Q-------R-N-T-I------I--F-RN-............T.....NNVT--------------------------------E 506
H.BE.93.VI997 .-----TSG----S-TG.......DN..IN..........MP-......D.....TGK.......N-----..-----V----R--Q-------K-S-T-V------I--Y-EDKG.-.........-.....DNVT--------------------------------E 499
H.CF.90.056 .-----TSG----S-EM.......H-..NY..........TS-..DT..K.....-NE.......N-----..-----V----R--R-------Q-N-M-V------I--I-E--A.S.........A.....-NYT----------------------------I---- 492
H.GB.00.00GBAC4001 .-----TSR------NS.......ND..TG...............NG..T.....DNS.......------..K---------R--Q-------Q-N-T-V------I--L-RYVD.-.........G.....TNVTL---------------------Q-----I---- 499
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .-----TSI----S-DE.......NS..TV...................T.....INE.......-V----..K-R--VR---R--Q-I-----A-N-T-T--------------T.KE.......S-.....S--T---T----K----N------I--V--------R 499
J.SE.93.SE9280_7887 .-L---TSK----S-DK.......NS..IE..........AT-..DT........SXA.......---I--..K----VR---RT-Q-I-----A-N-T-T--------------RG-G......SE-.....GT-T---T--N-K-------------E---------- 495
J.SE.94.SE9173_7022 .-----TST----S-DE.......NN..IK..........DT-..ST..N.....DNT.......---I--..K----VR---RT-Q-I-----A-N-T-K--------------R.-G......SE-.....GT-T---T--N-K-------------EL--------- 497
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-S--DT-DTVDD-EE.................................E.....EDT.......---I--..-------------Q-I----TA-N-T-R-----MI-------D.-N.......TR.....TE-T----------------------Q-----I---R 495
K.CM.96.96CM_MP535 .-----T-K---E-G........................................ENG.......------..---------------I-----A-S-N-------MI-------N...........T.....HN-T----------------------Q-----I---R 486
01_AE.AF.07.569M .-----T-R---N-CIK.......NA..TV................R..G.....CN-.......--I---..----------EA-Q---------I-N-V-----I---------...........S.....TN-T---E--NIK-------------Q-----I---R 495
01_AE.CM.11.1156_26 .-----T-D------YI.......NG..T-...............NS..T.....N-S.......E-I---..-----V----RA-Q-------R-V-N-T-----I-----FV-A...........T.....TDVT---T--N--N------------Q-----I---T 486
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .-----T-K------E........NE..TM................K..GD...H-NG.......------..----------RA-Q---------V-N-V-----I--------T.S.........S.....SN-T------NLK---KN--------Q---------- 503
01_AE.HK.04.HK001 .-----T----D-S-NT.......T-..TN................R..E.....NRS.......NFI---..----------ET---------R-S-Q-V-----I--------N.-G.......S-.....-T-T-------I--------------Q---------R 495
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .-----T-K------G-RTEN...NG..TI...................E.....-NG.......--I---..K---------ET-Q------V--I-N-L-----I---S-T-GK.-N....GTGE-.....GT-T---A--N-K-------------E-----I---- 504
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .-----T-K---H-N.........ND..TM...................Q.....YN-.......------..----------R--Q------VR-R-N-V-----I-------GT.-.........S.....TN-----Q--NIK-----K-------Q---------R 497
01_AE.SE.11.SE601018 L-C---PL----NKTH.............................-N..G.....TNG.......A-V-LRIIK-MKMM-LGGGAAQ-PP--RS-ICVISV-R--LI-VGG-DD-N.-.........-.....NRQS-GRA--W--YDYGY-VLQ-EL-R-V-PPTTT-M 494
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .-----T-K------GG.......NK..NE................T..R.....DNG.......---I--..K---------G--Q-------K-V-K-L-----I--------D.ST........E.....NN-T------NIK----N--------Q-----I---- 501
01_AE.TH.90.CM240 .-----T-K---N-CLG.......NE..TM................A..G.....CN-.......------..K---------GA-Q---------R-N-V-----I-------VN.-.........T.....DN-T------NIK-------------Q-----I---R 494
01_AE.US.05.306163_FL .-----A-S---N-YIG.......-N.......................G.....TKG.......--I---..K---------G--Q---------R-N-V-----I-------LN...........-.....TN-T------NIK----X--------Q-----L---- 473
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .----STSA------LF.......NE..TY.......STWHSS..WN..S.....SAE.......N---Q-..----FV----R--Q-------R-M---E--------------K.-T........S.....AN-T--------K------------I----------P 521
02_AG.ES.06.P1423 .----XTSR------D-.......GN..LT.FNGSQS.TLK-T..ST..N.....LNE.......------..----FVR---R--R-------P-V---E-----I--------K.-E.......TE.....GN-T----------------------Q---I-----H 499
02_AG.GW.05.CC_0048 .-----TSA------KH.......D-..KF..........D-T..SV..G.....PY-.......N---Q-..----------R--Q-------P-V-Q-E-------------KI.-.........-.....TN------------------------E---------Y 504
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B.FR.83.HXB2 .FFYCNSTQLFNSTWFN.......ST..WST.......EGSNN..TE........GSD.......TITLPC..RIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGNS.N.........N.....ESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTK 500
02_AG.KR.12.12MHR9 .-----TSK------D-.......NS..TW.DNN.ST.WEN-S..NT..N.....S-G.......---FQ-..K----V----R--Q----L--Q-V---E--------------K.-N........S.....NN-T--------------V-----------------H 506
02_AG.LR.x.POC44951 .-----TSI------D-.......--..VN...........T-..IT..E.....SN-.......----Q-..-------------Q-------K-I---D--------------N.-.........S.....TT-T------------------------D-I-----H 489
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .-----T-P--K-V-NK.......NG..ST.WN.....SNTT-..ST..E.....SNN.......----Q-..K------L--R--Q-I-----P-V---E--------------I.DD........D.....AN-T--------------------------------R 501
02_AG.NG.x.IBNG .-----TSK------D-.......-N..ST...........A-..HT..G.....SN-.......----Q-..-----V-------Q-------Q-I---D--------------N...........S.....TN-T--------------------------------R 491
02_AG.SE.11.SE602024 .-----TSG------DG.......TA..Q-...............NT..D.....DD-.......--L--R..K-NI----RRR--LSIS---RR-TR--T-I--V----GG-STT...........-.....TNDDIL-A--EKMNYC-R-Q-I----I-AA-VA--PP 490
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .-----TAE------AS.......N-..NG.IWA.SN.INAS-..NK..D.....AN-.......----K-..K------------Q-I-----E-V---D-----I-------DN.T.........-.....GD-T-------------------------------SH 497
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .-----TSE----S-N-.......D-..A-...........S-..NT..G.....SN-.......----Q-..-----V-------Q-------K-V---E------I------DN.-N.......NS.....VN-T----------------------------I---H 493
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-----T-K------NG.......TE.............EL--......T.....EG-.......IV----..----------E----R-----A--------------------Q.S.........-.....VT----T-----------------------------R 484
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .-----T-P-----HMQ.......NG..TN..........ITS..-D..S.....TNS.......----Q-..-L--FVR---E--Q----S--A-S-N---D---II------T............-.....NT----------------------------I----N- 499
05_DF.BE.x.VI1310 .----DTSK---A-V--.......D-..VF........NATMF..NN..D.....SDK.......N-I---..K----VR---G--Q----A--A-N-A-N-T---I--A-----G.-D......SS-.....DT------------------------E-Q---I---R 505
06_cpx.AU.96.BFP90 .-----TSN---TSDLF.......N-..SR...............GN..D.....TNT.......------..K----VR---R--Q-------A-N-T-V-----II-----N-E...........-.....V--T------------------------K---I---W 503
07_BC.CN.98.98CN009 .-----TSG---G-YMP.........................-..DT..KSN...S-S.......I--I--..----------E--R-------E-N-T-K--------V----TE.T.........-.....DT-T----------------------E-K-------A 496
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .-----TSG---G-YNG...........TY..........ML-..GT..RDN...S-S.......I--I--..----------E--R-------E-N-T-K--------V----RT.EP........-.....NT-----------N---N--------E-K-------A 501
09_cpx.GH.96.96GH2911 .----DTSG---N--NG.......TW..EN...............NN..N.....SIE.......NY-IH-..-----VR---R--Q-------P-E---R------I------S............D.....DN-T---T--N-K-----------------------R 486
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-----TSE------TS.......NN..T-...............-G..V.....NGS.......------..--R-------G----I-----A-L-N--------V------AN.-N........S.....QN-T--------------------------I-L---T 484
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .-----TSK------NS.......NG..TV..........G-S..-I..G.....PN-.......N---S-..K----VR---R--Q-------Q-K-M-N-T-----------KN.S.........S.....KT-T---I----K-------------E-K-------R 509
12_BF.AR.99.ARMA159 .-----TSG---D-...................................I.....SN-.......--I---..K----V-L--E--R----A--E-N-T-N-------------LN.ET........-.....QT-T------N-K-------------E---------R 486
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .-----TSA------E-.......D-..V-........TQGS-..DT..G.....SN-.......------..----FV----R--Q-------Q-I---E--------S----VG.-N........R.....TN-T------N-K----------------------SR 503
14_BG.ES.05.X1870 .-----T--------SS.......AW..NG...........TT..GT..N.....NTG.......V-----..----V--L--E-------------------------V----R-.-D.......SS.....KP--------N-K------------------------ 502
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .-----TS--------Q.......NG..N-..........TW-..DT..A.....-NG.......------..--R--V----E--R-------K-------------------KN.EN......TT-.....TT-----A----------------I------------ 490
16_A2D.KR.97.97KR004 .----DTSG------PA.......NA..SR......E........N-..E.....KDR.......NV----..-----V----R--R-------N-T-K-T-----MI-----NSG.GN........A.....TN-T-----------------------L--------R 500
17_BF.AR.99.ARMA038 .-----TSK---DSRD-............................DT..E.....SN-.......--I---..-----V-R--E--Q----A--A-N-V-N-------------QG.-G........S.....GP-----E--N-K-------------E---------- 492
18_cpx.CU.99.CU76 .-----T-A------NK.......TX..GTW......IKLD-T..-N..X.....QNG.......----Q-..-----VR---RT-Q------SR-N-T--------I--S-LIXH.X.........T.....-NVT--------------------------------- 500
19_cpx.CU.99.CU7 .-----T-D----#..........................................EE.......----Q-..----VV----#--Q-------P-V-Q-K--------------...................N-T---A--G-------------------------- 446
20_BG.CU.99.Cu103 .-----TSG----S................................N..N.....N-G.......N-----..-----VR---R--Q-------A-S-T-I-------I------N.ST........-.....RT-----A--------------------K-------R 486
21_A2D.KE.99.KER2003 .-----T--------NS.......TE..S-.........TW-S..--..S.....NNS.......------..----------E----------E-H-N---------------TN.-T........S.....NM--------N-K-------------R---------R 496
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-----TSG------HD.......N-..TG...............LD..N.....TNG.......--I---..----------RA-Q-------P-T-T-X-------------DK.-.........S.....AN-T----------------------------I---R 485
23_BG.CU.03.CB118 .-----TSG----S................................N..N.....N-S.......N-----..-----VR---R--Q-------A-S-T-V------II-----PN...........S.....XN-T--LA--------------------K-------- 492
24_BG.ES.08.X2456_2 .-----TSN----S...................................N.....FNS.......N-----..-----VR------Q-------A-S-I-V------IIS----YE.-S........S.....GT-T---A-------------R------K-------R 497
25_cpx.CM.02.1918LE .-----TSS----S-T-.......--..AN...............GT..D.....-N-.......N---Q-..--R-------R--Q-------Q-V----------I-----A-T.A.........-.....NT---------------N--------R---------- 494
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .-----TSG---R--KD.......GN..-T...........TQ..EN..G.....TNE.......N-----..-----VR---E--Q------VA-M-Q-I------I------KD.K.........-.....DT--------N-K-------------Q-----L---- 495
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .----DTKE------NK.......--..NG.TWT...KNSTTG..ET..G.....NTA.......N---Q-..-----V----RT-Q-I-----R-I-Q-E-----I-----RH-............H.....TN-T------N-K----N--------E-----I---R 500
28_BF.BR.99.BREPM12609 .-----T-L------KW.......NN..TW..........N-T..GK..G.....ADK.......N---L-..-------R--E----------E-------------------SN.-E.......T-.....MT-T---A----------------------------M 511
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-----TSR----V-RL.......DN..NTSWEQDN..NTR-G..-N..S.....NN-.......------..---------LA----TSP---R-------T--L--S-N---SN.-T.......T-.....RN-T----------------------R---------- 514
31_BC.BR.04.04BR142 .-----TSG-----YYS.......TY..N-..........TVS..NT..T.....ADV.......N--I--..----------E--R-------K-A-T-I------------DK............-.....DT-T----------------------E-K---I---- 486
32_06A1.EE.01.EE0369 .-----TSK----SSR.......................................SNE.......------..K-R--VR-----AR-------A-N-T-T------------SKE.S.........-.....-T--S-----N-K---------------K---I--S- 494
33_01B.ID.07.JKT189_C .-----T-R---N-CL........NE..TM................G..N.....CNG.......--I---..K---------RA-Q---------T-N-V-----I-S-----VN.SS........R.....NN-T------N-K-------------E-----I---- 496
34_01B.TH.99.OUR2478P .-----T-K------PE.......NG..TM................-..G.....SNG.......--I---..----------G--Q---------T-N-I-----I---------.T.........T.....DT-T---E--NIK-------------Q-----I---R 487
35_AD.AF.07.169H .-----TSG---NSL--.......-S..GE...................S.....D-T.......N-----..----------RT-Q-------R-E---V-------------AN.E.........-.....---T--------------------------------- 491
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .-----TSG------GY.......NN..SN..........VTR..LN..N.....TN-.......--I---..K-----K---R--Q-------A-R---E-------------KN.-.........S.....TN-T----------------------Q---------R 493
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .-----TSG------NT.......T-..ST..........QIP..NR..T.....TDG.......N-----..-----V----R--Q-------P-V---E------M------IN.K.........T.....DN-T--------------------------I-I---- 492
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .-----TSK---D-AS.......................................NNG.......------..-----V----E--R---TA--A-D-T-R-------------QK.-NGS..CTEAT.....CTQ----Q--N-K-------------E-----I---R 488
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .-----TSN---D-...................................I.....-NG.......--I---..K-R--V----E--R----A--A-N-A-N-T-----------SG.SN......GT-.....QN-T------N-K-------------E-----I---R 489
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B.FR.83.HXB2 AKRRVV.......Q....REKRA.....V..G.IGALFLGFLGAAGSTMGAAS.MTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NKS.............LEQIWNHTTWMEWDREIN 636
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------.......E...G-----.....-..-.M--F----------------.I----------A------S---K---------R------------V--------------------------T----S---.---.............QDE---NM---Q--K--- 635
A1.CM.08.886_24 ------.......E....-----.....-..-.---V-I--------------.I---A-------------S-----------M-K------------V--------------------------N----S---.---.............QDD--KNM--LQ-----S 623
A1.CY.08.CY236 -R----.......-....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S----------QM-R------------V-------G------------------N----ST--.---.............-DK---NM---Q--K--S 635
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -R--T-.......G....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S----ERK------K------------V-------R----------------P-X----S---.--T.............QQE--ENM--LQ--K--S 648
A1.KE.11.DEMA111KE002 -R----.......E....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S----------Q--K------------V--I-----------------------N----S---.---.............Q-E--DNM--LQ-E---S 636
A1.RU.11.11RU6950 ------.......E....-----.....I..-.L--A----------------.I-----------------S-------------K------------V-------R------------------S----S---.---.............RQE--DNM---Q--K-VF 636
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------.......E....-----.....-..-.M----I--------------.V-----------------S---K---------R---------------------------------------S----S---.---.............QDE--QNM--IQ--K--- 644
A1.SN.01.DDI579 ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.------------------S-----------M-K------------V--I-----------L-----------N----SN--.R--.............Q-E--GNM--LQ--K--S 634
A1.UG.11.DEMA110UG009 -R----.......E....-G---.....-..-.---V----------------.I-----------------S---K------Q--R------------V--------------------------T----S---.--T.............YNE--DNM--LQ--K--S 627
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------.......E....-----.....-..T.L--V-I--------------.V-----------------S-----------M-K------------V-------R-------------I----N----Y---.---.............YHE--DNM--LQ--K--D 638
A2.CD.97.97CDKTB48 -R----.......-....-----.....-..-.L--V----------------.I----------T------S---K------QM-R------------V--L----Q----------------A-D-R--S---.--T.............Q----KNM--LQ--K--S 623
A2.CM.01.01CM_1445MV -R----.......E....-----.....-..-.L--A----------------.I-----------------S---K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S---.--N.............QS---DNM--L---K--S 635
A2.CY.94.94CY017_41 ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.L-----------------S---Q---------K------------V------------------------A-T----T---.---.............QDE--DNM--LQ--K--S 638
B.BR.10.10BR_RJ032 ------.......-....-----.....-..T.L--M----------------.I-----------------------------------------R--V----T--------------------------N---.--X.............XXE--DXM---Q-EK--E 652
B.CA.07.502_1191_03 -R----.......-....--R--.....A..-.L----I---S----------.L-----------------------------M--------------V-------R------L------I----S-T--ST--.---.............-DE--KNM---Q-EK--D 642
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------.......-....-----.....-..T.L--M----------------.L-----------------------------M--------------V-------R-----------------------TT--.--T.............-----GNM---Q-EK--D 665
B.CN.12.DEMB12CN006 ------.......-....-D---.....-..-T---M----------------.V-------L---------------------M--------------V-------R---------------------------.---.............MND---NM---Q-E---D 642
B.CU.14.14CU005 ------.......-....-----.....I..-.F--V----------------.V-----------------S---N--Q-------------------V-----------------------------------.---.............--Y--DNM-----E---- 635
B.ES.14.ARP1195 ------.......-....-----.....-..-.---M---X-X----------.I-----S---------------K----------------------V----K---------------------S--------K-R-.............-DD--DNM---Q-EK--D 644
B.FR.11.DEMB11FR001 ------.......-....-----.....-..-.--------------------.------------------------------M--------------V-------------------------------T---.--T.............-NE--ENM---Q------ 620
B.HT.05.05HT_129389 ------.......-....-----.....-..-.L--M----------------.IA--A----------------------------------------V-------Q------L------R----T----T---.---.............-DY--QNM---Q-E---S 642
B.JP.12.DEMB12JP001 ------.......-....-----.....-..-.---V----------------.LM----------------------------M--------------V-------R------------------T----T---K-RN.............-TD--DNM--VQ-E---D 644
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -R----.......-....-----.....-..-T---M----------------.--------L------------------------------------V--------------------------N----T---.---.............QKE--DNM---Q------ 637
B.RU.11.11RU21n ------.......-....-----.....-..-.---V----------------.I----------A-----------------------------------------------------------------T---.---.............-DD---N------E---D 622
B.SE.12.SE600057 ------.......-....-----.....-..T.L--V----------------.VA--A------F------------------M----------------------------------------------D---.---.............VDH--ENM-----E---D 643
B.TH.10.DEMB10TH002 ------.......-....-----.....A....L--M------M---------.I---A------------------------------------------------Q------------------T--------.---.............-DT---NM---Q------ 646
B.US.13.RV_1 ---V--.......R....-----.....A..-.-------------G------.L-----------S----------------------------------------Q------------------T----T---.--N.............-S---DNM------K--- 646
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------.......-....-----.....I..-.---V----------------.I-----------------------------M--------------V-------R---------------------------.-R-.............--N--GNM-----E---- 628
C.BR.07.DEMC07BR003 ------.......E....-----.....-..-.---V---I------------.------------------S-----------M--------------V--I---------------------P------T---.---.............QQE--DNM---Q------ 659
C.BW.00.00BW5031_1 ------.......E....-----.....A....L--V----------------.I-----------------S-----------M--------------V--I----R-------------I---------S---.--N.............E-D--GNM-*-Q-----S 621
C.CN.10.YNFL19 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I-----------L----------------S---.--T.............HDE--DNM---Q-----S 641
C.CY.09.CY260 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.L-----------------S---K----------------------V--I-----------------------T----I---.---.............KD---DNM---Q--K--S 632
C.ES.14.ARP1198 -R----.......E....-----.....A..-.--------------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----Q--R---------------N----HX--.---.............ETD--DNM---Q-----S 613
C.ET.02.02ET_288 ---A--.......G....-----.....A....L-------------------.I-----------------S-----------M-----------RT-V--I----Q----------------P-T----S---.---.............Q-E--ENM---Q-----S 630
C.IN.09.T125_2139 ------.......E....-----.....-..-MM--M----------------.I-----------------S--------------------------V--I----------------------------S---.---.............YDE--ENM---Q--K--- 656
C.KE.05.05KE369195V4 ------.......E....-----.....-VG-.L-VV----------------.-A----------------------------M--------------V-------------------------------S---.---.............RA---ENM---Q-----S 619
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.IA----------------------------M--------------V--I----E-----------------------N---.---.............QDD--GNM---Q-----S 626
C.SE.13.SE600311 ------.......G....-----.....A....L--M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----R----------------P------S---.---.............QDE--KNM---Q--K--D 625
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------.......E....-Q---.....-..-.M--M----------------.I-----------------S-----------I------------T----I-----------------------S----S---.---.............ESE---NM---Q--K--S 618
C.US.11.17TB4_4G8 ------.......E....-----.....A....L-------------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----Q-----------------------S---.--T.............Q-E---NM---Q-E---D 627
C.YE.02.02YE511 ------.......E....-----.....A..-.M--------S----------.I-----------------S------------------------T-V--I--------------------------------.---.............QGD--DNM---Q-----S 635
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------.......E....-----.....-..-.--------------------.L-----------------S---Q-------M--------------V--I-----------------------N-R--S---.---.............ETD---NM---Q-E---D 628
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -Q----.......G....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S--------------------------V--I---------------N-------N----S---.---.............Y-D--ENM---Q-EK--- 636
D.CM.10.DEMD10CM009 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.I---------------------------------------L--------------------------H----N----S---.-R-.............-ND--GNM---Q-E---D 624
D.CY.06.CY163 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.IA--A----V---------------------------------------------------------H----N-A--ST--R---.............-NE--DNM---Q-E---E 638
D.KE.11.DEMD11KE003 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.L-------------------------------------------------S---------V------H----N----S---.---.............QNE--GNM--I--E---D 630
D.KR.04.04KBH8 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.V--------------------------------------------V--L-----------------------T----S---.-R-.............VDT--DNM---Q-E---D 622
D.SN.90.SE365 ------.......E....-----.....I..-.L-VM----------------.-A---------------------------------------------------R------------RH----N----S---.---.............-TE--QNM-----E---D 630
D.TZ.01.A280 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.L--------------------------------------------V----S----------------H---------S---.---.............-DD---NM-----EK--D 632
D.UG.10.DEMD10UG004 ------.......E....KQ---.....I..-.L--M----------------.-A-------V-----------------------------------V----S--R------------RH---------ST--.--T.............--D--GNM-----EK--D 627
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--.......E....-----.....I..-.L--M--------------V-.L-----V-----------------------M-------V-----------S----------------H----N----S---.---.............V-Y--ENM---Q-EK--E 637
D.YE.02.02YE516 ------.......E....-----.....I..-.L--M----------------.V-------------------------------------------------Q----------------H----S----S---.-R-.............-DA--QNM-----EK--D 626
D.ZA.90.R1 ------.......A....-----.....I..-.LASW----------------.V--------------------------------------------V-------R-------------H----T---DPE--.--T.............YDE--GNM-----E---D 638
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -R----....AR.G....-----.....-..-.-----F--------------.I-----------------------------M--------------L----------R-------------P-N----S---.---.............QAE--ENM-----EK--S 620
F1.AR.02.ARE933 -R-Q--.......K....-----.....-..-.M----I---A---G------.I-----------------------------M--------------L-------R------L-----------T----S---.--T.............QKE--ENM-----EK--S 625
F1.BR.07.07BR844 ---Q--.......K....-----....IL..-.M--V-----S----------.I-----T----A------S--------------------------V-------Q---F--L------R----N----S---.---.............Y-T--DNM-----E---S 629
F1.BR.10.10BR_PE107 ---Q--.......-....KQ---.....-..-.L--M----------------.I---A----V-F------S-----------M-----------------------------L------R----S----S---.--T.............QKE--DNM---Q-EK--S 621
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---P--.......-....-----.....IG.-.L--V----------------.L-----------------S--------------------------V-----------I--L-----------S----S---.---.............YTD--ENM---Q-EK--S 627
F1.CY.08.CY222 ---Q--.......K....-----.....-..E.---V--T-------------.L---------------------K----------------------V--------------------------N----S---.-R-.............Q-D--KNM---D-EK--D 624
F1.ES.02.ES_X845_4 ------....GR.E....-----.....-..-.--------------------.I--------------------------------------------V--------------------------N----S---.---.............-DY--ENM-----EK--S 622
F1.ES.11.VA0053_nfl ---Q--.......R....-----.....-..-.L--------S----------.------------------------------M--------------V--------------L-----------N--------.---.............--K--ENM-----ET--S 626
F1.RO.96.BCI_R07 -Q-Q--.......K....-----.....A..-.L-L-L---------------.I---------------------K----------------------V--------------------------N----S---.---.............QD---DNM------K--S 643
F1.RU.08.D88_845 ---H--.......E....-Q---.....L..-.M-------------------.I-----------------------------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S---.--T.............YDE---NM---Q-EK--S 642
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---Q--.......K....--R--.....-..-.---V----------------.I---------------------K-------------------------------------------------N----S---.---.............Q-E--GNM---Q-EK--D 625
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------.......S....-----.....-..-.L--M----------------.I-----------------S---K----------------------L--------------------------T----S---.S-P.............HDD--QNM---Q-EK--A 635
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---Q--.......N....-----.....-..-.---V------T---------.I-----V-----------S-----------M--------------L-----F--------L-----------S----S---.---.............Y-E--DNM---Q-EK--S 627
G.CM.07.920_49 -R----.......-....-----.....-..-.L--AL-----M---------.I-----V-----------S-------M------------------L--I-----------------------N----T---.--T.............YGE--DNM--IQ-----S 621
G.CM.10.DEMG10CM008 -R----.......G....-----.....-..-.L--V----------------.I-----V--------------------------------------V------------------------P-N----T---.--G.............YDE--ENM--------VS 627
G.CM.10.DEURF10CM020 -R----.......G....-----.....-..-.L--F------T---------.IA----V-----------S--------------------------V------------------T-------N----T---.---.............Y-K--GNM--IQ----VS 646
G.CN.08.GX_2084_08 -R----.......-....-----.....-..-TM---------T---------.L-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.---.............YSD--DKM--IQ-E--VS 632
G.ES.09.X2634_2 -R----.......G....-----.....A....L--I----------------.I-----V-----------S-----------M--------------V--L----R------------------N----T---.---.............YDD--DNM--VQ-E---- 631
G.ES.14.ARP1201 -R----.......-....-----....AF..-.L-------------------.I-----------------S---------H----------------V--L-----------------------N----S---.---.............Y-E--DNM---Q----V- 651
G.GH.03.03GH175G -R----.......E....-----.....-..-.L--V----------------.I-----V-----------S-----------M--------------V-------R------------------N----T---.--T.............YNE--DNM--IQ-EK--- 635
G.KE.09.DEMG09KE001 -R----.......G....-----....V-..-.V--V-----S----------.I-----V-----------S--------------------------V--I-GF------------T-----P-N----T---.--T.............Y----ENM--TQ-----S 632
G.NG.09.09NG_SC62 -R----.......-....-----...A.-..-.M--------S----------.L--------------------------------------------V--M-----------------------N----V---.-R-.............YD---DNM--IQ----VR 629
G.PT.x.PT3306 -R----.......G....-----........-.---VIF--------------.I-----V-----------S--------------------------V--L----R---P--------------N----T---.---.............HDY--KNL--VQ-E---S 645
H.BE.93.VI991 -R----.......E....-----.....-..-.M--F----------------.I-----------------S------Q----M--------------V--------------------------N----S---.---.............-DE--DNM------KQ-- 642
H.BE.93.VI997 -R----.......E....-----.....-..-.M--F----------------.I-----------------S------Q----M-------V------V--------------------------N----ST--.---.............-AE--DNM-------Q-D 635
H.CF.90.056 TR----.......E....-----.....-..-.M--S----------------.I-----------------S------Q-R--M--------------V-------R------------------N----S---.---.............QSE--DNM------KQ-S 628
H.GB.00.00GBAC4001 -R----.......E....-----.....-..-.M--F----------------.I-----------------S------Q----M-------V------V--------------------------N----S---.---.............YXX--XNM-----E-Q-D 635
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------.......E....-----..I..-..-.M--V------T---------.IA----------------S---K---------R---------------------------------------N----S---.---.............HDE---NM--V--E---D 636
J.SE.93.SE9280_7887 ------.......E....-----.....-..-.---V------T---------.I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------N--------.---.............Y-D--ENM--IQ-E---- 631
J.SE.94.SE9173_7022 ------.......E....-----.....-..-.---V------T---------.I-----V-----------S---K--X------K------------V--------------------------N--------.---.............Y-D--ENM--IQ-E---- 633
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -R----.......-....-----.....-..-.--------------------.I----------------------------QM-----------R--V-------R------------------N----S---.---.............QSE--ENM---Q-EK--S 631
K.CM.96.96CM_MP535 -R----.......-....-----.....-..-.L--V-F--------------.I-----------------S-----------------------R-----------------------------N----S---.---.............W-E---NM-----EK--G 622
01_AE.AF.07.569M ------.......E....-Q---.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.---.............Y-D---NL--T--E---S 631
01_AE.CM.11.1156_26 SR----.......E....-G---.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V-----------F--L------I----S--------.---.............VND--GNM--I------- 622
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------.......D....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L----N-I---------S---.---.............Y-E--HNM--I--E---S 639
01_AE.HK.04.HK001 ------.......E....-----..V..-..-.---MIF--------------.L-----------------S-----------M--------------V----------RF--L------I---------NT--.---.............Y-E---NM--TQ-E---S 632
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------.......E....-Q---.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I--P------ST--.--T.............------NM--TQ-E---S 640
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -R----.......E....-----.....-..-.----IF--------------.I-----------------S--------------------------V--L-----------L------I----N----ST--.---.............Y-E---NM--I--E---S 633
01_AE.SE.11.SE601018 VEM-KR.......E....KG---.....-..V.-RV-II-GI-T-.....--P.LS--AM-Q-I--W-LR-RRL--MS-KLME-QQ---C-A--HIGS----WK---H---W-DLE----NI---SD----STR-.---.............V-L--DNM--TQ-E--LS 625
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------.......E....KQ---.....-..-.L--MIF--------------.I-----------------S--------------------------V-------Q--KF--L------I---------S---.--T.............F-E---NM--I--E---S 637
01_AE.TH.90.CM240 ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.-R-.............F-E---NM--I--E---S 630
01_AE.US.05.306163_FL ------.......E....-Q---.....-..-.--TMIF--------------.I-----------------S----------RM--------------L----------RF--L------I---------ST--.---.............Y-E--DNM--R--E---S 609
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------.......G....-----.....-..-.L--V-F--------------.I-----------------S---K---------R------------V--L-----------L-----R-----T----S---.---.............YKY--DNM--LQ-E---D 657
02_AG.ES.06.P1423 ------.......E....-----.....-..-.L--V------X---------.V-----------------S-------------K------------V--L----R------------------N----S---.-RT.............Y-D--GNM--LQ-E---D 635
02_AG.GW.05.CC_0048 ------.......-....-----.....-..-.L-------------------.X-----------------S-----------M-K------------V--L----R-----------------------S---.-RT.............YDD--DNM--LQ--K--S 640
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B.FR.83.HXB2 AKRRVV.......Q....REKRA.....V..G.IGALFLGFLGAAGSTMGAAS.MTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NKS.............LEQIWNHTTWMEWDREIN 636
02_AG.KR.12.12MHR9 -R----.......G....-----.....-..-.L--VL---------------.L-----------------S-------------K------------V--L-G--R------------------T----S---.--T.............Y-N--GNM--LQ--K--S 642
02_AG.LR.x.POC44951 ------.......E....K----.....-..-.L--V-I--------------.I-----------------S---K---------R------------V--L----R------------------N----T---.--T.............YHD--DNM--L---K--S 625
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -R----.......G....-----.....-..-.L--V----------------.V-----------------S----------Q--K------------V--L----R------------R-----N----Y---.---.............YND--DNM--LQ--K--S 637
02_AG.NG.x.IBNG ------.......E....-----.....-..-.L--V--------------R-.I-----------------S---K---------K------------V--L----R------------------T----S---.--T.............FND--DNM--IQ-EK--S 627
02_AG.SE.11.SE602024 SS----.......L....-K---.....A..V.VV-VVFVV-R----S-I-S-I-MM--D-Y-C--------Y---Y-N-V-----K-SF---------F-SL----R-----------S------N-S--S---.--T.............QNE-LGNM--LQ------ 627
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.I---------------------K---------K------------V--L-----------------------T----S---N--T.............FKD--DNM--LQ--K--S 634
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -R----.......-....-----.....-..-.L-------------------.I-----------------S---K---------K------------V--L-----------------------T----S---.--T.............YDD--QNM--LQ--K--S 629
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------.......-....-----.....-..-.---V----------------.I--------------------------------------------V-------------------------------T---.--P.............-DE-*-NM-----E---- 619
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -R----.......-....---*-.....-..-.---M----------------.------------------S-------------R------------V--L-S---------------------N----S---.---.............YND--DNM--LQ--K--- 634
05_DF.BE.x.VI1310 ---Q--.......K....-----.....M..-.---M-----A----------.IA--------------------Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S---.---.............EGE--DNM-----EK--S 641
06_cpx.AU.96.BFP90 -R----.......G....-----.....-..-.L--M------T---------.I-----V-----------S---------------------------------------------------P-N-L--T---.--T.............YDE--GNM--I------- 639
07_BC.CN.98.98CN009 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I----------------------------S---.---.............QGE--DNM---Q--K--S 632
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----------------------------S---.---.............QQE--DNM---Q--K--S 637
09_cpx.GH.96.96GH2911 -R----.......E....-----.....-..-.M-------------------.I-----------------S-------------K------------V--------------------------N----S---.---.............QHE--ENM--L------S 622
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------.......E....-----.....I..-.L--V----------------.L--------V-----------------------------------V----S---------------RH----N----S---.---.............-GE--DNM-----E---D 620
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------.......E....-----.....-..-.---VL---------------.I-----------------S---K---------K------------V--I-----------------------N----V---.---.............YNE--DNM--I--E---- 645
12_BF.AR.99.ARMA159 ---Q--.......T....-----.....-..-.--------------------.V---------------------Q----------------------V--------------L---------A-N----S---.---.............Q-E---NM---Q-EK--S 622
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -R----.......A....-----.....-V.-.L--V-------------V--.L---------------------M---------K---------------I-----------------------N----S---.---.............QSE--DNM--LQ--K-VS 640
14_BG.ES.05.X1870 -R----.......-....-----.....-..-.----LF-------------A.V-----------------------------M--------------V--M----Q--R---------------N--------.---.............--D---NM-----E---D 638
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------.......-....-----.....-..-T---M------T---------.I-----------------R--------------------------V-----------------------------------.---.............-NE--DNM-----E---S 627
16_A2D.KR.97.97KR004 -R----.......E....-----.....A....V-LF----------------.V-----------------S---K-------M-R------------V-------Q------------------F----S---.-RT.............QDD---NM--LQ-E---D 635
17_BF.AR.99.ARMA038 ------.......-....-----.....-..-.MA-V-I--------------.I-----------------S-----------M--------------V------------M------------------T---.---.............Q-E---NM-----EK--S 628
18_cpx.CU.99.CU76 -R----.......G....-----.....-..-.L--V----------------.I-----------------S-----------M-K------------V------------------------P------S---.--T.............YND---NM--LQ--K--S 636
19_cpx.CU.99.CU7 ------.......E....-----.....M..-.L--V----------------.I-----------------S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---.-T-.............YXD---NM--L---K--- 582
20_BG.CU.99.Cu103 ------.......-....-----.....-..-.L--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----T---.---.............YNE--DNM--I--E---- 622
21_A2D.KE.99.KER2003 ------.......D....-----.....I..-.L--M----------------.V---------------------M----------------------V--------------M------H----D----S---.---.............-DD--QNM---Q-E---D 632
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------.......E....-----.....L..-.F--V----------------.I-----------------S-----------M-K------------V--------------------------T----S---.---.............Q-E---NM--LQ--K--S 621
23_BG.CU.03.CB118 -R----.......E....-G---.....-..-.L--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--L-----------L-----------N--------.--T.............--E--DNM--IQ-E---- 628
24_BG.ES.08.X2456_2 -R----.......G....-----.....-..-.L--V------T---------.I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----S---.---.............FNA--DNM--I--E---- 633
25_cpx.CM.02.1918LE -R----.......E....-----.....I..-.L--A------T---------.I-----V-----------G--------------------------V--------------------------N----T---.---.............FNE--DNM--I--E---D 630
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -R----.......E....-----.....-..-.M-------------------.I-----------------S-----------M-K------------V---------------------I----N----T---.---.............WNE--DNM--LQ--K--- 631
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------.......E....-----.....-..-.----IF--------------.I----H------------S-----------M--------------V-----------F---------I---------S---.---.............Y-A---KM--I------S 636
28_BF.BR.99.BREPM12609 -R----.......-....-----.....-..-AL-------------------.----------M-------------------------------------------------------------N----S---.---.............-----DNM---Q-EK--D 648
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------.......-....-----.....-..-.---M----------------.VA-------------------------------------------V----S--R---------------------------.---.............QSE--DNM-----E---G 650
31_BC.BR.04.04BR142 ------.......E....-----.....-..-.L----F--------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S---.---.............QAD--DNM---Q--K--S 622
32_06A1.EE.01.EE0369 -R----.......G....-----.....-..-.L--V------T---------.I-----V-----------S--------------------------V--L---V-----------T-----P-N----D---.--T.............F-E---NM--I--E---- 630
33_01B.ID.07.JKT189_C ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------T---------ST--.-R-.............Y-E---NM--T--E---S 632
34_01B.TH.99.OUR2478P ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------------------F--L------I---------ST--.-R-.............Y-E---NM--IK-E---S 623
35_AD.AF.07.169H ------.......E....-----.....-..-.L----I--------------.V-----------------S---K-------M-R------------V--L----R------------------T----S---.--T.............QNE---NM--LQ--K--S 627
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------N----S---.--T.............YDS--ENM--LQ-----S 629
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -R----.......E....-----.....-..-.L--V----------------.I-----------------S-------------K------------V--L---------------------H-T----S---.---.............-ND--ENM--LQ--K--E 628
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------.......-....-----.....-..-.MA-V-I--------------.I-----------------------------M--------------V--------------------------T----T---.---.............HDE--DNM--RQ-EK--S 624
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -Q-Q--.......K....-----.....A....L-VV-----A----------.I---------------------K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S---.---.............Q-E--GNM-----EK--S 624
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -R----.......-....-----.....-..T.L--M---------------A.T-----------------S-----------M--------------V--------------L-----------N----I---.---.............-DD--KNM---Q-EK--D 631
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -R----.......-....-----.....-..-.................----.V-----------------------------M--------------V-------R------L-----------N----S---.--T.............H-E--GKM-----EK--- 620
43_02G.SA.03.J11223 -R----.......-....-----.....-..-.M--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.---.............YDE--GNM--IQ-E--VG 619
44_BF.CL.00.CH80 ---Q--.......T....--R--.....-..T.---M----------------.I-----------------R---M-------M--------------V--------------------------N----S---.---.............Q-E--GNM--I--E---S 624
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -R----.......E....-----...V.-..-.L--V-I-------------A.V-----------------S-------------K------------V--------------------------T----S---.---.............-DK--GNM--L------S 625
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---Q--.......T....-----.....-..-.L-------------------.I----------A------------------------------------------------L-----------N----S---.--T.............QD---QNM-----EK-VS 615
47_BF.ES.08.P1942 ------.......-....-Q---.....-..-.F-------------------.VA------L---------------------M--------------V-----------IM--------Y---------T---.---.............YD---KNM---Q-EK--D 628
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------.......E....-----.....-..-.----IF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------TF--L------I----N----ST-G.---.............--E--DNM--TQ-E---S 640
49_cpx.GM.03.N26677 ------.......E....-----.....-..-.M--V----------------.L-----------------S---Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S---.---.............Y-E--ENM--R--EK--D 635
50_A1D.GB.10.12792 -R----.......A....-----.....I..-.L--M----------------.L-------------------------------------V------V----S---------------RH----N----T---.---.............-QE--DNM-----E---D 636
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------.......E....-----.....A..-.----IF--------------.------------------S-----------M--------------V--------------------------N--------.--T.............-DY--ENM---Q-EK--D 631
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.L-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.---.............HDE--DKM--IQ-E---S 640
53_01B.MY.11.11FIR164 ------.......E....-N---.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF-SL------I---------ST--.---.............Y-E--GNM--I--E---S 628
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.---.............Y-E--DKM--I--E---S 637
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------L----------KF--L------I----N----ST--.---.............F-E--QNM--I--E---S 639
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------.......G....-----.....-..-.M--V----------------.I---------------------K-------M-R------------V--L---------------------P------S---.--N.............YTD--DNM--LQ--K--S 625
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------.......E....-----.....-..-.L--V----------------.VA----------------------------M--------------V--I----E-----------------------S--N.-R-.............QDE--KNM---Q------ 643
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------.......-....-----.....-..RA---M----------------.I-----------------R--------------------------V--------------------------T--------.---.............-DA--DNM--I--E---S 637
59_01B.CN.09.09LNA423 ------.......-....-----.....-..-.L-------------------.V-----------------------------M--------------V--L----R-------------I---------I---.---.............--E--DNM--TQ-EK--G 632
60_BC.IT.11.BAV499 ------.......E....-----.....A....L--M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--L----R-----------------------S---.---.............--A--ENM---Q-----X 632
61_BC.CN.10.JL100010 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I----R-----------------------T---.---.............Q-E--QNM---Q-----S 621
62_BC.CN.10.YNFL13 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.------------------S---K-------M------------T-V--I---------------------P------I---.---.............R-E--ENM---Q-----S 631
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------.......E....-G---...V.-..-.L--V------T--------A.L-----------------------------M-K------------V--------------------------N----S---.---.............KNE--DNM--LQ-----S 628
64_BC.CN.09.YNFL31 ------.......E....-----.....-..-.---V----------------.I--------------------------------------------V--I----------------------------S---.--N.............-TD--DNM---Q-----S 632
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------.......-....-----.....A....L--M----------------.I-----------------R---M--D-------------------V--------------L-----------T----V---.--T.............QK---QNM--I--E---D 642
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------.......D....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------V----N----ST--.---.............F-E---NM--T--E---S 620
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------.......D....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I----N----ST--.---.............Y-E--DNM--T--E---S 621
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------R---L------I---------ST--.---.............YKE--DNM--I--E---S 646
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------.......-....-----.....-..-.L-VM----------------.I-----------------------------------------------------------L-----------N--------.---.............-DN--DNM---Q-EK--G 630
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------.......-....-----..V..-..-.--------------------.--------L---------------------M--------------V-------R-----------------------T---.---.............QG---ENM-----EK--D 636
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---Q--.......T....-----.....L..-.M-------------------.V-----------------------------M--------------V--L-----------L-----------N----S---.-L-.............HD---GNM--KK-EE--S 627
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------.......E....-----.....-..-.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------T---L------I---------RT--.D--.............--E--DNM--TQ-E---S 632
O.BE.87.ANT70 IA-P-I..STRT.H....-----.....-..-.L-M----V-S---------A.T--A--THT--K------D------Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-I.GN...............-S--DTL--Q----Q-S 632
O.CM.98.98CMA104 IA-P-IGMGTGT.H....-----.....-..-.L-M----V-S---------A.TA----THT-IK------D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT-G.GDR............D-GN--DNM--Q---QQ-S 653
O.CM.98.98CMABB141 IT-P-I..GFGH.H....K----.....-..-.L-M----V-S---------A.TA----THT-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K---V-Y-S-K--KT-T.GN...............DS--GNL--QQ--QQ-D 656
O.CM.98.98CMABB212 VS-PII..SINTNH....-R---.....-..-.L-M--F-V-S---------A.T--A-RTHSV-R------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQI--R-DL---K-RI--Y-S-E--KT-G.DYN..............DS---QL--QQ--QQ-- 659
O.CM.98.98CMU5337 IA-P-I..STGT.H....-----.....-..-.L-M----V-S---------A.TA----THS-MK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-R---Y-S-A--NT-T.KYNET..........NIDK--GNL--Q---KQVA 639
O.CM.99.99CMU4122 IA-P-I..GTGT.H....-----.....-..-.L-M----V-S--------TA.T--A--THT-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--NT-A.-GT............N-NT--DNL--QQ--QQ-D 644
O.FR.92.VAU IA-PTI..GTST.H....-----.....A..-.LAM----I-S---------A.TA---RTQH-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-G.GDN..............-S--DEL--QQ--QQ-- 646
O.GA.11.11Gab6352 IA-P-I..GTGT.H....-----.....-..-.L-M----V-S---------A.TA----THT-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-Q--KT-V.--TNT..........D--N--GNL--Q----Q-D 654
O.SN.99.99SE_MP1299 IA-P-I..GTGT.-....-----.....-..-.L-M----V-S---------A.TA-A--TQS-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T.-CTNT.........NK-DD--DKL--QQ--QQ-S 651
O.US.10.LTNP IA-P-I..GTGT.H....-----.....A..-.L-M----V-S---------A.TA-----HT-MK------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-SLIQN----NL---K--QV-Y-S-K--D--T.GN...............-S---NL--QQ--QQ-S 635
N.CM.02.DJO0131 ----T-.......S....-----....AF..-.L-------------------.I-------T------------V------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-NT............SYDT--GNL--QQ---KVR 613
N.CM.02.SJGddd ---HT-.......S....-----....AF..-.L--------R----------.I-------T----L----------L---H-----S---------KV--I--F-R---I--L------X--Y-T----ET--.SNT............SYDT---NL--Q---KKVR 609
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T-.......N....-----....AF..-.L-------------------.I-------N--------------------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-HT............SYDS--GNL--QQ--EKVR 606
N.CM.06.U14296 ----T-.......S....-----....AF..-.L-------------------.I-------TV------------------------S----------V--I--------I--L------P--Y-T----ET--.SNT............SYDT--DNL--QQ--QKVR 631
N.FR.11.N1_FR_2011 ---HT-.......S....-----....AF..X.L-------------------.I-------K-------------------------S---------KV--I----R---I--L------T--Y-T----ET--.-NT............SYDT---NL--Q---KKVR 617
P.CM.06.U14788 IS-PTI.MAHDG.H....-K---.....A..-.L-M------S---------G.I------K---H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T.--NET..........E-DG--GNL--Q---KLVD 660
P.FR.09.RBF168 VS-PTI.MAHDA.H....-K--G.....A..-.L-M-----MS---------A.V----------H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R--T.---ET..........E-DG--TNL--Q---KXVD 652
CPZ.CD.90.ANT G--PEI.......K.QHS-Q--G.....I..-.--LF---L-S----------.IA--A-T-N-XH------A---Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V.-FT....QTCAKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ 640
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -R--T-.......D....-----.....A..-.L-VF----------------.L----------T------S---------------S----------V--I-----------------------S----RT--.--T.............YNE--DNM--------VR 618
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----T-.......E....T---QKRA.AF..-.L------------------A.V---------------------------------SI--V----G-L-------Q---I--L------A--Y-T----KT-FG-Y-.............Y-Y---NL--EQ--VHVS 641
CPZ.TZ.06.TAN5 G--PEI.......KANHT-S--D.....-..-.--L------S----------.IA--A---G---------Q---Q--A--------S----------M--I-K-IR-----S----AN--V-HSS----IT-A.GN-TKCNHSDTMDAKYY-C---NL--Q---KLVK 643
CPZ.US.85.US_Marilyn ---HT-.......K....-----....AF..-.L-------------------.VV--------------------------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT--.-NL............SYDA--GNL--Q----KVR 609
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---P-I....GH.N....-----.....A..-.L-M-----MS---------A.V--------V-H--------M----A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-T.G-NDT..........E-DD--GNM--QQ--KLVD 642
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 I--PII....GL.N....----G.....A..-.L-M-----MS----------.L------K---H--------M----A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---A---X-Y-N----NT-T.---XT..........E--H--ENL--Q---KLVD 657
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 IS-PTI.MAQTH.-....----G.....A..-.L-M-----MS---------A.V------K---H-----------------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-QIV-Y-N----QT-T.GRNDT..........E-DS---KL--Q---KLVD 662
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B.FR.83.HXB2 NYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PTP..R.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR.......GWEAL 793
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---EI-YG------K---.---F---------N-----E-S-------I--------I--------------------------PI.-S-..E.-----GR---G---QG-T------S-F-E-A----------V---S--FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 799
A1.CM.08.886_24 ---QE-YK----------.----D--A-----T--S--D-S------RI-VI-----I-----------IK------------ILT.-N-..-.-V---G---G----P--------A--F---A-----------------FI---A-T--.---HSSLKGLRL---G- 787
A1.CY.08.CY236 ---Q--YT----------.I---D--A-----N-----D-SH------I--------I-----------IR--------------T.-N-..G.-L---GR--G----Q--S------S-F---A-----N-----------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 799
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---E--YQ------T---.----D--A-----N--S--D-S-------I--------I--------X-VI-------------I-T.-N-..-.-----R-----D--QGNG--T---S-F---A---------------------AQ-T--.---HSSLKGLRL---G- 812
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---DY-YT-L--------.----D--A-----N-------S-------I--------I-----------I---------------T.-S-..-.DL----R-G-----Q---------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSLKGLRL---G- 800
A1.RU.11.11RU6950 ---N--YE-L--------.----D--A----T------D-S-------I--------I----I-T----I--A--------L--LT.-H-..E.-----GR-S-----QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T--.----SSLKGLRLV--G- 800
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---E--YN---Q------.-------A--------T--D-S-------I--------I-----------I-------------I-T.-NQ..G.E----R----G---QG-------AS-F-----E---N--I------------AA-T--.----SSLKGLRL---G- 808
A1.SN.01.DDI579 ---DI-Y-----------.----D--A--------S--D-SK------I--------I-----------I--------------LT.-N-..-.------R-------Q---------S-F---------------------FT--AA-T--.---...........QG- 787
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---EE-YR---A--I---.----D--A--------S--D-S-------I--------I-----L----LI--------------LT.-S-..-.------R-------QG--------S-F---V-E---------------FG--AA-T--.---HSSLKGLRLV--G- 791
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---QI-Y-------I---.----D--A--------------E-----RI--------I-----------I---------------T.-A-..-.EL--LG--------Q--S---Q--S-F---A-----------------CV---A-T--.---HSSLKGLRR---G- 802
A2.CD.97.97CDKTB48 T--DI-YM-L--------.----D--A-----N-----D--R------I--------I-----I-II-V-K------------IPT.-N-..E.-L---GR-------QG--------S-F---A-----------------CI--AA----.-V-HSSLKGLRL---G- 787
A2.CM.01.01CM_1445MV ---ET-YK-L-D------.----DV-A-----N-----S---------I--------I--K--IVIF-VI-----------L-IPT.-R-..E.-L----R-K-G---Q---T-V---S-F---A-----------------CIS-AA-T-T.---HSSLKGLRL---GI 799
A2.CY.94.94CY017_41 ---NI-YR-L--------.----D--A-----D--S----SH-----RI--------I-------IITV----------V---IPT.-S-..E.-----R-T--G---QG----------FF--A-----------------CI--AA-T--.---HCSLKGLRL---G- 802
B.BR.10.10BR_RJ032 ---DT-YT----------.-------------------S---------I--------I--------I-------------------.-V-..-.---------------NSGG-----H-F--------------------------A----.-----.......----- 809
B.CA.07.502_1191_03 ---DI-YT-L-K------.----------------S--D---------I--------I------T-I---S-------------R-.-AQ..-.-------T--G-------T-GW-AT-F-E---I---N-WI-L----------LA----.-----.......-R-V- 799
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---NV-YT---DA-----.-------------N--S--D-S-------I--------IV---I-------R---------------.-V-..-.-------T----------T-----D-F----------------------------T-G.-----.......----- 822
B.CN.12.DEMB12CN006 ---E--YT-L-K------.-------------N-----D-S-------I--------I------T-F-----------------R-.-AQ..-.------ET--G------GG-T---H-F-------------------N---S--A-T--.-----.......----- 799
B.CU.14.14CU005 ---R--YH----------.---K---------------D--K------I--------I------V----I--------------RH.-AQ..-.---------G-------GG-E---D-F--I--V-----------------S-L-----.-----.......S---- 792
B.ES.14.ARP1195 ---G--YT------R---.T--L---K--S--------D-S------RI--------I------S---L-----------------.---..-.-------T---------SS-T---D-F-----------F-------------A-----.-----.......---I- 801
B.FR.11.DEMB11FR001 ---N--YT---K------.R-----------S------D--S------I--------------CT---------------------.-AQ..-.---------G----KS--T-GC--D-F-TI--V---N--R----------S-AA----.-----.......----- 777
B.HT.05.05HT_129389 ---G--Y-------I--D.-------Q-----------D-S-------I---------------T-------------------RF.-A-..-.--E----T------------T-----F-P---------------H---F---AA-V--.I----.......----- 799
B.JP.12.DEMB12JP001 ---KE-YT-L--A-----.-------------------D--S------I----I------------------------------RF.-A-..-.---------G----------S---S-F-P-----------------------------.I----.......---I- 801
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----F-YT-L--------.------------S--------SQ-----RI--------I----I-S--------------------F.-S-..-.---------G-----N--G-GP----F-T---V--------I-RH--------A-S--.---L-.......---V- 794
B.RU.11.11RU21n ---EV-Y----QT-----.-------A--------S--D---------I--------I----I-----V---------------R-.--Q..-.------------------T-V-----LF-------------L----------AA----.---L-.......----- 779
B.SE.12.SE600057 ---GT-YF-LH---L---.-------------N-----D-S-------I--------I----I-----------------------.--Q..-.----------------K-------H-F--------------L-----------A-T--.-----.......----- 800
B.TH.10.DEMB10TH002 ------YT-L-K------.-------------N-----D---------I--------I------T----I-G------------RF.-A-..-.---------G----------ET--T-F-----V-----------------S------G.-----.......---T- 803
B.US.13.RV_1 ------Y--V----I---.----D--K--Q--G--S--D--K------I---------------T-------------------R-.-V-..-.--------------------GI-AD-F--V--V--------------------A----.-----.......----- 803
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---G--YN------I---.-------------------D-S-------I--------I------T---------K----------P.-AR..-.E----------------GG-GQ--D-F--I--I----------------------T--.-----.......---T- 785
C.BR.07.DEMC07BR003 ---DT-YR-L--------.----D--A----QN-----G-S------RI--------I----I---------------------LI.-S-..-.-----GE-------Q--G------S-F-P-A-----------------F---AA-A--.----SSLRGLQR---I- 823
C.BW.00.00BW5031_1 ---DT-YR-L-D--S---.Q--KD--A--S-KN--S--D-S-------I--------I----I---------------------LT.-SQ..-.EL--LGR-------Q--------A--F---A-E----------RH---FI---V-A--.----SSLRGIQK--D-- 785
C.CN.10.YNFL19 ---NT-YQ-L----S---.S--KD--A--S-KN--T--D--------RI--------I----I---------------------LI.-NQ..G.-L--LGR-------Q-KN--V-----F---A-----N-------L---FI-VTA-A--.----NSLRGLQT--R-- 805
C.CY.09.CY260 ---DT-YR-L--------.----D--A--S-N---------K------I--------I----I------------------L--LI.-N-..-.-----G--V--E--QQ-RD--S--I-F-VVVAW----S---FC----SYF-LIA-T--V-V-HILLGGLRR-GVIM 797
C.ES.14.ARP1198 --XDT-YW-L-K--T---.Q--K---A----QN-----G-S-------I---VX---I----I------------------L--LT.-N-..-.E---LGR-G-----Q-NG------S-F---S-------F-----L---FI---V-A--.----SSLKGLQR----- 777
C.ET.02.02ET_288 ----T-YR-L-V------.----D--A----KD--S--S--Q------I--------I----I-----L---------------LT.-N-..-.E---LR--------Q-----------F--IA---I--------------I--AA-A--.----SSLKGLQR---I- 794
C.IN.09.T125_2139 ---DT-YR-L-D--I---.R--KD--A--N-KN-------S-------I--------I----I---------------------LI.-S-..G.----L-R-------Q-----------F---A-----N-----------FI-VTA-A--.---HHSLRGLRK----- 820
C.KE.05.05KE369195V4 ---DI-YD-L-V------.----D--A----QN--S--D-SH------I--------I----I---------I-----------LT.---..-.----LG-----S--Q-----V---S-F---V---------------K--A--AA-A--.V---SSLRGLQT---IF 783
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---DT-YR-L-D--I---.---KD--A--S-QN--------K------I--------I----I---------------------LI.-NQ..-.E---LGR-------P--N--------F---T-----------------FI-VTV-V--.----SSFRGLQR----- 790
C.SE.13.SE600311 ----VKCQFSGKCH-N-V.RKIHKQ-PNNNRTN-----G-S-------I--------I----I--------K------------FT.-H-..-.-------TK--V-DQA-A---G-LS-F--FPGE---T--FS--RGW---F-MEG-GGK.FGE--.......--KVI 782
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---NT-YR-L--------.----D--A--S-KN--S--S---------I--------I----I--I------------------LT.-N-..-.----LGR---G---Q-N---T---S-F---A-------F---------FT---A-V--.----SSLRGLQK---T- 782
C.US.11.17TB4_4G8 ---GT-YR-L-I------#---KD--A----QN-----D--Q------I-----E--I----I---------------------LT.-I-..-.--G-LGE-------Q-----V-----F-T-A------------R-----I--AA-A--.----SSLRGLQR--KT- 791
C.YE.02.02YE511 ---GI-YK-L--------.E--KD--AS-S-NN---------------I--------I-V--I-T----I----------L---LT.-NS..-.----LG--------Q--N---Q-A--F--VV-N---------------FT---A-A--.----SSLKGIQR----- 799
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---DI-YK-L-T------.E--KK-----S-D---S--S--K------I--------I----I---------------------LT.-N-..-.----LG--------Q--GN-------F-PIV-----N-----------FI--AA-AA-.----SSLRGLQR---I- 792
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---DT-YR-L-V--T---.Q--RD--A----N---T--D-S-------I--------I----I---------------------LT.-SS..-.E---LGR-------Q-KG------S-F---A-------------H---FI--AA-AA-.----SSLRGLQR----- 800
D.CM.10.DEMD10CM009 K--GV-YN---D--I---.---K---------------S--Q------I---V----I---------------K----------L-.-A-..-.----------G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-N.-----.......----- 781
D.CY.06.CY163 ---GV-YT-L----L---.R--KD----------R---D-SK------I--------IR-K-------PIH----R---P--H-L-.-AS..-.P-A---P---G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-G.-----.......----- 795
D.KE.11.DEMD11KE003 ---E--Y----S--I---.A------K--Q--------S--K------I--I-----I----------V--K------------L-.-A-..-.--------------QG----------FS--------N------RH-------A-----.-----.......----I 787
D.KR.04.04KBH8 ---GI-YD-L--------.---KD--------------S--R------I--I-----I----I-----L---------------PF.-A-..-.-------T--G---Q--GK-----S-LS--------N---------------A-----.-----.......----V 779
D.SN.90.SE365 ---G--Y-------T---.-------A-----------D---------I---V----I----I-----L---------------L-.-A-..-.--------------QG----------FS--------N------------I--AA----.-----.......---V- 787
D.TZ.01.A280 ---GV-Y-------V---.---K---------------S--K---------------I--K---T-F-L------------L--L-.-AS..-.--------------QG-G--------FS--------N------RH----I--A----G.---H-.......----I 789
D.UG.10.DEMD10UG004 ---E--YN---V--T---.-------Q--Q----------S------RI--------I----------L---------------L-.-A-..-.--------------QG-------LG-LST-------N-I----------I--AL--L-.-----.......----S 784
D.UG.11.DEMD11UG003 ---GV-Y-------I---.------WQ-----------T---------I--------I--------------------------L-.-A-..-.---------------G----V-----FFP-------N---------------AA----.-----.......----I 794
D.YE.02.02YE516 ---G--YA-L----I--D.---K---------------S-SQ------I------S-I----------M------------L--L-.-A-..-.--------------PGKGT-------FS--F-E---N---Y---Q----I---A-T-D.-----.......----- 783
D.ZA.90.R1 ---GY-YT------V---.---K-------------------------I--------I----------V---------------L-.-AQ..-.---------------G--K-------FYS-------N------R--------AA----.-----.......----- 795
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --SNT-YE---K------.I------A--------S--D---------I--------I----------------K------L--LI.-S-..-.----------GD--Q---K-V---S-F-P-V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL-S.......----- 777
F1.AR.02.ARE933 --SNE-YR----A-----.-------A-----------S------------I----FI----------------K------L--LI.-S-..-.E---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-T-D.RGL--.......----- 782
F1.BR.07.07BR844 --SGE-YR--A-------.-------A----TN---------------I--------I--------I-------K------L---I.-S-..-.E---------G---QG----G-----F-S-------N------RH---FI---A---N.RILT-.......---V- 786
F1.BR.10.10BR_PE107 --SAE-YR---------D.-------A-----------D-S-------I--I-----I------T---------K----------I.-S-..-.----------G---QG----V-----F-T-V-----N------RH---FI--AA---N.RGL--.......---I- 778
F1.BR.10.10BR_RJ015 --SEE-YR---Q------.---L---------------D--H------I--------I------T---------K---------L-.-S-..-.----------G---Q-----V-----FF--A-----N------RL---FI-T-A---G.KGL--.......S---- 784
F1.CY.08.CY222 ---DT-YR-L-Q------.Q--K---A-----------D-S-------I----I---I----------------K------L--LI.-S-..-.----------G---Q-----V-----FFS-V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--.......---I- 781
F1.ES.02.ES_X845_4 --SNT-YR---Q------.I--K---A-----------D-S-------I--------I----------------K---------LI.-S-..-.----------G---Q-----V-----F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--.......----- 779
F1.ES.11.VA0053_nfl --SNE-YK---Q------.-------A--------S--D-S------R---------I----------------K----------I.-S-..-.E---------G---QG--K-V---S-F-S-V-----N------RH----I--AA-A-N.RGL--.......----- 783
F1.RO.96.BCI_R07 --SNI-YN-L-Q--I---.-------A--------T--D--K-----RI--------I----------------K------L--LI.-S-..-.E---------G---Q--G--V-----F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL-G.......----- 800
F1.RU.08.D88_845 -HSET-YR-L----S--D.R--K------------S--D-S------RI--I-----I--------F---S---K------L--L-.--Q..-.--------------QG----V---S-F-TIV-----N----N-RLW--FI--AA-V-D.RGLK-.......----- 799
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---DT-YR----A-----.----D--A----D---S--T--------RI---V----I-----------I-----------L--LI.-S-..-.-----G--------Q-K---V---S-F---A------------RH---FI--AA-T-D.RGLKG.......---V- 782
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---GT-YQ----A-D---.----D--S-SQ-D------S--Q------I--------I------------R--------V-L--LI.-S-..-.--------------QGK---V---S-F-S-V-----I------RH---FI--AA-T-T.RGLQL.......---T- 792
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---ET-Y----NA-----.----D--A----D------A--H------I--------I---------A-IKK---------L--LI.-S-..-.-----G--------Q-K---V---S-FF--V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGLE-.......--K-- 784
G.CM.07.920_49 ---QQ-YN----------.-------A--------S--D-SS-----RI--I-----I--------------------------LT.HHQ..-.E---------G---QG--------S-F-S-A---V-------------FI---V-TL-.V---SSLQGLRQ-R-V- 785
G.CM.10.DEMG10CM008 ---QQ-Y----K------.-------A-----------D-S------R--VI-----I--------------------------LT.HQQ..-.E-----R---G---QG--------S-F---A-----N---WC------FT--AA-T--.I---SSLQGLSL..... 786
G.CM.10.DEURF10CM020 ---E--YT------A---.----D--A-----------D-S------R---------I----I-T-------------------LP.HHQ..-.EH-----T--G---Q--G--SQ----F---A---V-N----L-------I--AA-TAQ.----SSLQGLRL---G- 810
G.CN.08.GX_2084_08 ---QH-Y-----------.----D--A-----------D--K------I--------I----I----------------------T.HHQ..-.E-----R-------Q-K---V---S-F---A----------L------FI--AA-T--.--K-SSLQGLRLV--G- 796
G.ES.09.X2634_2 ---QQ-YT-L--------.----D--A--T--------Q-SQ------I--------I-----------I----K---------LT.HHQ..-.E----GR-------Q---K-----S-F---V-------------H---FI--A--T--.----NSLKGLRL---G- 795
G.ES.14.ARP1201 ---QH-YT---A------.----D--A----D------S--------RI--------I--------------------------LP.HHQ..-.E-------K-G---QG-G--------F---A-----------------FV--AA-TAQ.----SSLRGLRL---G- 815
G.GH.03.03GH175G ---KQ-Y-----------.-------A--------S--D--K------I--------I------T-------------------LT.HQQ..-.E---L-RT--G---Q-----V---S-F---A-----------------FA--AA-T--.----SSLKGLRL---G- 799
G.KE.09.DEMG09KE001 ---QE-YR---N--T---.I------A--------S-LS--------RI--------I----I---------------------LT.HHQ..-.E-G---R---G-----K-------S-F---A-----N----L------FI-LAA-T--.-.......GLRLS--G- 789
G.NG.09.09NG_SC62 ---QQ-YT--K-A-----.----D--A--S-----D--A-SK------I--------I-FK-----F-----------------LP.HHQ..-.E-----R---G---Q---------S-L---A---V-------------FIS-AA-TA-.----SSLQGLRL--AG- 793
G.PT.x.PT3306 ---QE-YN-L-VA-T---.Q---D--S--------D--D-SH-----RI--------I-----------I-------------ILP.HHQ..-.E-----R---G---Q---K-------F---A-----------------FI---A-A--.----SSLKGLRL---G- 809
H.BE.93.VI991 ---DE-YR-L-V------.----D--A-----N-----S--------RI-------II-----------------------L--LI.-NQ..-.-----RE-------Q-----------F-P-V-E---N------R------S--A-T--.-----.......----- 799
H.BE.93.VI997 ---EV-YR-L-L--T---.Q---D--A----D------S---------I--I---A-I----I-------G-------------LI.-N-..-.--------------Q--G--V-----F-PIV------------RL---S----I-T--.-----.......-R--- 792
H.CF.90.056 ---EE-YR-L-V--T---.----D--A--------T--D-SH------I--------I----I---------------------LV.-N-..-.-------T--G---Q-----V-----F-PVV-------S----RL--------V-T--.-----.......-R--- 785
H.GB.00.00GBAC4001 ---XE-YX-L-I------.----D--S----S------D-SX------I---VI---I------T----I-S------------LT.-NA..-.R-------------QG----TP--S-FFI-V-Q--WN------R---------A-T--.-----.......----- 792
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---RI-YN---V------.----D--A----T---S--K-S------RI--------I----I----A-------------L--LI.-N-..T.-V---GE---G---QG-T------S-F---A-----------------FV---A-T--.T----.......---I- 793
J.SE.93.SE9280_7887 ---GI-Y-----A-----.N--KD--A----TN-------S-------I----I---I----I----A----------------LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F---A-----N-----------FV--AA-T-G.T--L-.......---I- 788
J.SE.94.SE9173_7022 ---GI-Y-----A-----.T--KD--A----TN-------S-------I----I---I----I----A----------------LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F---A-----------------FV--AA-T-G.T--L-.......---I- 790
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -H--T-YR------I---.----D--A-----------D-S-------I--------I------T---V---------------LT.-S-..-.----------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH----V--A---LD........RGLKGS---- 788
K.CM.96.96CM_MP535 --SDT-YK------T---.----D--A-----------D--K------I----I---I----A-----V---------------LI.--S..-.-A------------Q-KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-........RGLRG----- 779
01_AE.AF.07.569M ---NQ-YA-LT---D--D.R--MD--K--Q--------D---------I--------I----I---------------------PS.HHQ..-.E---------G---QG----V---S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSLKGLRR---G- 795
01_AE.CM.11.1156_26 ---N--YR-LT------D.N--K---A----NN--S--D-SQ------I--------I--------------------------LT.HHQ..-.E----GR-------QG--------S-FF-IA------------------------T--.----NSLKGLRR---G- 786
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---NQ-YEILT---D--D.R--KD--------------D---------I--------I----I------------------L--PS.HHQ..-.EL----R---G---Q-----V---S-F---V-----------------FI--AA-T--.----SSLKGLRR---V- 803
01_AE.HK.04.HK001 ---DQ-YAILT------D.---KD-----Q--------S--K------T--------I----I--------------------IP-.HQQ..-.E----GR------GQ-----V---S-F---L-----N-----------FI-----T--.---HSSLKGLRL---G- 796
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---EQ-YEILT-------.---KD--------------D--K------I--------I----I------------------L-IPT.HQQ..-.E-----R---G---Q-----V---T-F--IA---------------K--A--AA-T--.---HSSLKGLRR---G- 804
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---GQ-YEILTKA-D--D.R--KD------------------------I--------I----IV--------------------LP.HHQ..-.E-----R-------QG----V---T-F---A-----------------FI-----T--.---HSILKGLRR---G- 797
01_AE.SE.11.SE601018 ---EQ-YE--TQ--S--D.R--KD-----------S--S---------I--------I----I----Y----------RCPS-I-R..PS..K.Q---R----D--S-H-----M----V---IS-----C----C------SIM-AEMT--.SM-HSSLKGLRR---GV 788
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----Q-YDILTI--T---.---KD--------------D--R------I--------I----II---------------V---IPT.HHQ..-.ET------------QGK---V---S-F---A-----------------FI--AA-T--.----SSLQGLRL---G- 801
01_AE.TH.90.CM240 ---NQ-YEILT------D.R--KD--------------D---------I--------I----I---------------------PS.HHQ..K.E---------G---QG----V---S-F---A------------------T--AA-T--.---HSSLKGLRR---G- 794
01_AE.US.05.306163_FL ---DQ-YG-LT-------.R--KD--------------D---------I--------I----I--------X------------PI.HHQ..-.E-----R---G---Q-----V---S-F---A-----------------FI---A-T--.---HSSLKGLRR---G- 773
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---GI-YD----------.----D--A----D---S------------I--------I--------FA-I--------------LT.HHQ..G.E----GRT--G---Q--N--V---S-F---F-----N--I--------FV-----T--.---HNSLKGLRL--G-- 821
02_AG.ES.06.P1423 ---NI-YG----------.----D--A---------------------I--------I---------N-I--------------LT.HHQ..-.E-----R---G---Q-----V---S-F---A-E---N----C-------V--AA-G--.I--HSSRRGLEL----- 799
02_AG.GW.05.CC_0048 ---Q--YG---D--I---.----D--A--------S--D--K------IV-I-----I------T--T-I--------------LY.HHQ..-.D-G---R---G---Q-----V---S-FF--A-----------------F---A--T--.---HSSLKGLRL----- 804
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B.FR.83.HXB2 NYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PTP..R.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR.......GWEAL 793
02_AG.KR.12.12MHR9 ---NI-YD----------.----D--A--R--------D---------I--------I---------T-I--------------LT.HHQ..-.E-----R---G---QG--K-V---S-F----------------------V---A-T--.---HGSLKGLRL----- 806
02_AG.LR.x.POC44951 ---NK-YE----------.----D--A-----------D--K------I--------I---------T-I--------------LT.HRQ..-.E-----R---G---Q---K-V--LS-F---A-----------------FA--AA-T--.---HSSLKGLRL----- 789
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---AI-YN----------.----D--A-----------D--K-----RI--------I---------ALI--------------LA.RHQ..-.E---------G---Q--N--V---S-F---A-----------------F---AA-T--.---HSCLKGLGL----- 801
02_AG.NG.x.IBNG ---DI-YN-------R--.----D--A-----------D--------RI--------I---------T-I--------------LT.HHQ..-.E-----R---G---Q-K---V---S-F---A------------------I--AA-T--.---HNCLKGLRL--G-- 791
02_AG.SE.11.SE602024 ---EE-YR-T-Q--I---.----D--A-GE--N-----D--H------I--------I----I-T--A-I--------------LY.-HQ..-.D----GR-------QG-E--V-----F-PIV-E---N-----------FT--AA-T--.----SSIKGLQL----- 791
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---EK-YT----A-----.----D--A-----------D--------LI-L-V----I---------A-I--------------LT.HHQ..-.-A--------G---Q-----V---S-F---A----------L------FV--AA-T--.---HSSLKGLRL----- 798
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---NI-YD----------.---AN--A-----------D--R------I-------VI-----L---NVI----K---------LT.HHQ..-.-----GR----D--Q-----MP--S-F---V-E---D-----------CV--AA-S--.I--HSSLKGLRLV---- 793
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G--YN----------.-----I-A-----------D-SK------I-------------I---------G-----------R-.-AQ..-.-----------D------T------RF------------F-I--H-------AA----.-----.......----- 776
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---QI-YG-L--------.----D--A-----------S--K------I--------I----I------------------L--LIPT-Q..-.-L---G-T------Q--S--------F-P-------N------RH--N-----A-T--.---I-.......----- 792
05_DF.BE.x.VI1310 --S-T-YR---Q--I---.-------S--Q--------D--K------I--------I------T---------K---------PF.-A-..-.------ET--G---Q--G--------FS--------N-------H----T---V----.-----.......----- 798
06_cpx.AU.96.BFP90 ---QQ-Y----L--T---.----D--A-----N--S--D---------I--------I--------I--------------L--LI.-N-..T.-A---GE---G---QG-T--------F---A-----------------FG--AA-T--.I----.......---I- 796
07_BC.CN.98.98CN009 ---NT-YR-L--------.R--KD--A--S-KN--S--D---------I--I-----I----I---------------------LT.-N-..G.----LGR-------Q-K---------F---A-----N-----------FI-VAA-V--.----NSLRGLQR----- 796
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---NT-YR-L-D------.R--KD--A--S-KN--S--D---------I--------I----I--------------------ILT.-N-..G.--G-LGR-------Q-KTS-------F---A-----N-----------FI-LTA-G--.----NSLRGLQR----- 801
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---Q--YR----------.----D--A--S-----S--D--------R---------I----I-----V---------------LT.-N-..-.E---------G---Q-KV------S-FF--A-----N-----------FI--AA-T--.I--H-.......V-QI- 779
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G--YN------I---.-------Q--------S--S---------I--------I-----C----L------------LH-L-.-A-..-.---------------G-G------D-F-T-------N------------I--A-----.----M.......----I 777
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---QT-YN-L--------.----D--A--------T--D---------I--------I--------------C------V-L--LI.-SH..K.EA-S-G----G---Q--T------S-F---A-----N---Y---X----I------LG.T----.......---T- 802
12_BF.AR.99.ARMA159 --SHA-YR---D------.-------A-----------D-SK-----RI--------I----------------K------L---I.-S-..-.E---------G---QGKV--V-----L-T----------------------V------.-----.......----- 779
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---EM-YR-L--------.----D--A--Q--------S-SK------I--------I------------KS------------LT.HPK..-.E-----R---G---Q---------S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSLKGLRL---G- 804
14_BG.ES.05.X1870 ---G--YT---Q------.R---------------S--D---------I----I---I-----------I----K---------PT.HHQ..-.E----G--------Q-K-------S-F---A-------------X---FI-VAA-T--.----NSLKGLRL---G- 802
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---KE-YT---Q------.-------A-----------D---------I--------I-----------------------L--PI.HQQ..-.EA----E---G---QG-NG-V---S-F---A---------------K--VS-A--T--.----SSLKGLRL---G- 791
16_A2D.KR.97.97KR004 ---GT-YR-L--------.---KD--A-----------D-S-------I--------I-----M-II-V----------V---IPP.---..E.D---HGR--DG---QG----V---S-F---V-E---------------CIS-AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 799
17_BF.AR.99.ARMA038 --SEE-YR--G-------.-------A-ET--------D-S-------I------------V--T---------K----V-L--RP.-S-..-.E---------G---QGK---------F-P------------C--------W--A----.-----.......-R--- 785
18_cpx.CU.99.CU76 ---Q--YT----------.----D--A--------T--D--------RI--------I------------K-------------LI.-NQ..L.-------T-G----QG-G--V---S-F-T-A-E-----------------W-AA-T--.----SSLKGLRL----- 800
19_cpx.CU.99.CU7 --PQI-YN----------.-------A----GK-----D---------I--------I--------------------------LT.RH...-.----H-R---G---Q-K---------F---A-----------------FIS-AA-T--.---HS.......---G- 738
20_BG.CU.99.Cu103 ---QQ-YT----------.----D--A-------------S----------------I------T----I---------------T.HHQ..-.E--------GG---Q-N---V---S-F-P-A---------------------AA-T--.----SSLKGLRL---G- 786
21_A2D.KE.99.KER2003 ---GK-Y--L----I--D.---K------Q----------SQ-----RI---V----I----------L---------------L-.-A-..-.---------------G-------L--LS-I------N------------I--AG----.-----.......-E-G- 789
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---DI-Y-----------.----D--A----SN--T--D-S-------I--------I-----------I--------------LT.-NQ..E.-L---GR---G---Q--NK-----S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 785
23_BG.CU.03.CB118 ---HQ-YN------Q---.---RD--A-----------D-S-------I--I-----I-----M-----I--------------LT.HHQ..-.E---------G---Q--G-----AS-F-PIV---------------------AA-TL-.----SSLKGLRL---G- 792
24_BG.ES.08.X2456_2 ---QH-Y-----------.----D--A--------T--D-S------RI--------I------T-I-LI---------------T.HHQ..-.E----GE--GG---Q-KG------S-F-T-A---------------------AA-............GLRL---G- 786
25_cpx.CM.02.1918LE ---QQ-YN---L------.----D--A--------S--S-S------RI--------I------T-I------------------P.HHQ..-.E----G--------Q-----------F-P-V-E---N-----------FI--AA-T--.---HSCLKGLRL---G- 794
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---NT-YN-L-VA-----.----D--A--E--------S-SK------I--------I----AL--IT----------------LF.-S-..E.-VA--G--------Q--T--------F---A-E---N---C---H---F---AA-TL-.I--HSSLKGLRR---G- 795
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---KQ-YE-LT---D---.---KD--A-----------D-S-------I--------I------T-F--I-------------I-T.-N-..E.-L--LGR-------QGKS------S-F---A-----N----L----K-CA--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 800
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---DM-YT---KA-----.----D--Q--T--------D---------I--------------C--------------------R-.-VQ..-.E----G----------N------AD-F--I--E-------------------------.-----.......----- 805
29_BF.BR.01.BREPM16704 -H-RF-Y--L----H---.-------Q-----N--S--D--K-----R------------------------------------R-.-V-..-.----------D----G--------D-F--I-----------------------A----.-----.......----- 807
31_BC.BR.04.04BR142 ---GI-YRML-D------.----D--A----QN--S--D--K------I--------I----I---------------------RT.-I-..-.----LGE-------Q-----V---S-F---A----------C-------T--AA-A--.----SILRGLQR---I- 786
32_06A1.EE.01.EE0369 ----H-YT----------.-------A--------S--D-S-------I--------I---------------------V-L--RI.-N-..T.-A---GE---G---QGNTK----AT-F---V-----------------FG---A-T--.T--H-.......---I- 787
33_01B.ID.07.JKT189_C ---NQ-YEILT------D.---KD-------T---S----S-------I--------I----I---------------------PI.HQQ..-.E----GR-------Q-----V---S-F---A------------------V--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 796
34_01B.TH.99.OUR2478P -H-GQ-YQILT------D.---RD-------T------D-S-------I--------I----I---------------------PT.HHQ..-.E-----R---G---QG-N--V---T-F-S-A----------------------A----.---H-.......----- 780
35_AD.AF.07.169H S--NT-YT-L--------.----D--T-----N-----S-S------RI--------I---------A-I--------------LT.-SQ..G.DLG--GR-------Q--T------S-F---A-----------------FS---R-T--.---HSSLKGLRL---G- 791
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---QI-YE----------.R---D--A--Q--------D--K------I--------I---------NVI----------P---LT.RHQ..-EE-----R-K-G---Q---K-V-----F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSLKGLRL---G- 794
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---QI-YN----------.-------A----TN--S--S--------RI--------I--------------------------LT.HHQ..-.E-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-T--.I--HSSLKGLRL---G- 792
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --SEG-YR----A-----.---K---------------D-SK------I--------I----I---------------------RF.-S-..-.E---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH---FT--AA---G.RGLN-.......---I- 781
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --SDQ-YR---Q------.-------A--Q------------------I--------I---------A------K----------I.-S-..P.E---------G---QGK---V---S-F---V---V-N------RH---FI-VAA---N.RGL--.......----- 781
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---GI-YG----------.----------------S--S---------I---------------T------------------IRP.-AA..-.-----G--------------G-----L--I----------------------AA----.-----.......----- 788
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --SQE-YR---D------.----D--A-----------D---------I---------------S-------------------RH.-AQ..-.-------T------------RP--D-F-T---V-----F-----H-------AA----.-----.......---V- 777
43_02G.SA.03.J11223 ---QH-YD----------.-------A-----X-----D-S------RI--------I------------X-------------LT.HHQ..-.E---------G---Q-----------F---A-E-V-N-----------FI--AA-T--.----SSLQGLRL---G- 783
44_BF.CL.00.CH80 --SEE-YR----------.----D--A-----------S--------RI--------I------T---------K------L--PI.-N-..-.----------G---QG----V-----F---V-----N------RL---FI-TAA---D.RGLKG.......----- 781
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---QI-Y-----------.----D-------TN-----D-SH------I--------I----------V---------------LI.-N-..-.----------G---Q-K-------S-F---V-----N-----------FI--AA-T--.T----.......--QI- 782
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 S-SNE-YR--T---S---.----D--AF----------D-S------RI--------I----I-----------K------L---I.-S-..E.E----R----G---QG----VG----FF--V-----N------RH---FI--AA---D.RGLK-.......----- 772
47_BF.ES.08.P1942 ----E-Y---AL--D---.-------------------D-S-------I----------------I-------------------H.-A-..-.-----G--------------G-SAS-F-T---I-----------H-------AA----.-----.......---L- 785
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---NQ-Y--LT------D.R--KD-----------------------RI--------I------...A----------------P-.HQQ..-.E-----R-------QG----V---S-F---A---------------------AA-T--.---HSSLTGLRR---G- 801
49_cpx.GM.03.N26677 ---G--YT--G-A----D.----D--S----TN--S--D-S------RI--------I----I----A-I---------V-L--LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F-SIV---------C--RH---FV--AA-T--.T--H-.......---I- 792
50_A1D.GB.10.12792 ---GV-Y----K--T---.---K------------------K------I--------I----I-----L---------------L-.---..-.--E-----------QG-G--------F-T---E-----V----------I--AA----.I--H-.......----I 793
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G--Y--L-K------.-------------N-------S-------I--------I------T--N-I--------------R-.---..-.-A-------G--------TFESSAT-F-----V-----F----R---------A-V--.-----.......----- 788
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---DK-YE-LT------D.R------------------D---------I--------I----I---------------------LS.HHQ..-.E-----R---G---QGS---V---S-FF--A----------L----------AA----.-----.......-G--- 797
53_01B.MY.11.11FIR164 ---NH-YEILT------D.R--K--------TN-----D-S------RI--------I----I---------------------LT.HQQ..-EQL----R---G---QG----V---S-F---A-X----------------I--AA-A--.---HSSLKGLRR---G- 793
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---DQ-YDILTQ-----D.---KD-------T---S----S------RI---V----I--------------------------LT.HHQ..-.E---------G---QG----V-----F-EI--E---------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G- 801
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---NT-YD-LM------D.-------------------D--K------I-------II----IL-------K------------PS.HHQ..-.E-----R---G---QG----V---S-F-P-A----------L------FI--AA-T-K.---....QGLRR---G- 799
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---DI-Y-----------.----D--A--------T--D-S------RI--I-----I--------------------------LT.HHQ..-.E----GR-------Q-----V---S-F---A--------I-L------FV--A--G--.---HSCLKGLRL----- 789
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---NT-YQ-L----H---.R--KD--A--S-Q--------S-------I--------I----I----A----------------LA.-N-..G.----LGR-------Q-KT------Q-F---A-----N-----------FI-VTA-V--.----ISLRGLQK----- 807
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---KE-YT----------.---L---------------D--K------I--------I--------------------------LT.HHQ..-.E--K------G---P-----V-----F---A-----------------FI--AA-T--.----TSLKGLRR---G- 801
59_01B.CN.09.09LNA423 ---YK-Y--L----I---.R------------------D--K------I-------------I--------------------ILS.HHQ..-.E---------G---QG--------S-F---A-----------------FISVTA-T--.---HSSLKGLRR---G- 796
60_BC.IT.11.BAV499 ---NT-YN-L-K------.----D--A----QN--X--D--S------I--------I----I--------IF--------L--LI.-G-..-.----LRE--K--K-Q-K-------S-F---A------------------I--TA-A--.----SSLKGLQRR--I- 796
61_BC.CN.10.JL100010 --SNT-YR-L-D------.R--KD--A--S-KN--S--D--R------I-------------I-----V---------------PT.-N-..G.-H--LRR-------Q--T--V-----F---A-----N-----------FISVTA-V-V.----NSLRGLQK----- 785
62_BC.CN.10.YNFL13 ---NT-YR-L--------.---KD--A--S-KN--S--S-S-------I--------I----I---------------------LT.-N-..-.----LG--------Q-K---------F---A-----------------FI-VAA-AGK.---HSSLKGLQR----- 795
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---DI-YG-L--------.-------A----TN--S--D-S------RI--------I------T----I----K---------LT.HHQ..-.E----G----G---Q-----V-----F---F-------------Q----A--AA-T-Q.---HSSLKGLRL----- 792
64_BC.CN.09.YNFL31 ---ET-YR-L-D------.R--KD--A--S-KN-----D---------I--------I----I------------------L-IPT.QS-..G.----LGR-------Q-KS--------FF--A-----N-----------FI-VTA-V--.----SSLRGLQT--R-- 796
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---GE-YR----------.---LD-M---R--------D--K------I--------I----I---------------------PF.HHQ..-EQ---------G---QG--------T-FF--A-----N-----------FI-VT--V--.----SSLKGLRQ---G- 807
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---NK-YE-LT------D.---KD--------------D--K------I--------I----I---------------------PX.HQQ..-.E----G--------QG----V---S-F---F-----------------FI--A--T--.---HSSLKGLRR---G- 784
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---NK-YE-LT------D.Q--KD--------------D---------I--------I----I-----------K---------PF.HHQ..-.E----GE-------Q-----R---S-F-P--------------R--I--V--A--T--.----SSLKGLRL---G- 785
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---YQ-YDILT-------.---KD--------------D--S------I--X-----I----I--M------------------PT.HHQ..-EQ-----K-------QG----V---S-F---V-----------------FIS----T--.---HSSLKGLRR---G- 811
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---D--YD---K------.-------A-----------D--K------I--------I-----------I---------------F.-A-..-.-------TG-----------GQ--T-F--I--V--------------------A----.-----.......----- 787
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---D--YT-L--------.----D--A-----------G---------I---------------V----I--------------R-.-AQ..-.---G----GG---G---NT-GQS-D-F--I--V-----S--I--S------T-A----.-----.......----- 793
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --S-E-YM------F---.---K------------S--D-S------RI--------I------S--------------------H.-A-..-.-----G----------S---ET-AG-F-T---I---------FRH----------T--.-----.......---I- 784
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---NQ-YEILT---S--D.R--KD------------------------I--------I----I---------------------LI.HQQ..K.E-----R-------QG----V---T-F---A-E----------------A--A--A--.----SSLQGLRQ---G- 796
O.BE.87.ANT70 -IS-T-YEE-QKA-V---.Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPN.HHQ..E.EAGT-GRTGGG---EG-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQKVIS.Y-RLGLWILGQKIINVC 796
O.CM.98.98CMA104 -IS-T-YEE-QKA-V---.H--KK----SE---I----D--K------IA-I---A---V---MI--NL-RNI----Q-----IPI.HHQ..S.EVGV-G-TG-G---G--P-L-P-QQ-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGTQ-VIS.H--IGLWILGQKIIDGC 817
O.CM.98.98CMABB141 -VS-I-FDE-LKA-V---.E--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MV--NL-RNI----Q---L-IPI.HHX..S.EAGT-GRTG-G---EG-P-L-ASPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKVIS.H-RLGLWTLGQKIIS-C 820
O.CM.98.98CMABB212 -VS-I-YDE-QAA-D---.--VKQ-----E--------D--K------IA-I---A-I-I-VIMI--N--KNI----Q---L-IPI.QHR..Q.EAEA-GRTG----DG--P-WTP-PP-F-QQLYT---TII-WI--L-SN-ASGIQ-LIS.Y-RLGLWILGQKII--C 823
O.CM.98.98CMU5337 -ISDI-YEE-QKA-V---.Q--RK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V-VIMI--NL-RNI----Q---L-IPI.HHQ..P.EAGT-G-TG-G---EG-PKL-PSPQ-F-X-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVIS.H--LGLRILGQKIID-C 803
O.CM.99.99CMU4122 -ISDV-YGE-QKA-D---.Q--KK----NE-----D-LD--K------IA-I---A-I-I---MI--NL-RNI----Q-----IPN.HHQ..S.EAGA-G-TG-----G--P-L-P-PP-F-H-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVIS.H--LGLWILGQKIIN-C 808
O.FR.92.VAU -VS-F-YEK-Q-A-E---.---K------E---I---LD--K------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI----Q---L-IPI.QQQ..A.EVGT-G-TG-G--DE--R-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQKLIR.H--LGLWIIGQRTI--C 810
O.GA.11.11Gab6352 -ISDI-YEE-QRA-V---.Q--KK-----E---I----D--K------IA-I---A---V--IMVI-NL-RNI----Q-------S.HHR..S.EAET-GRTG-G---EG-S-LTASPQ-F-P-LYT---TIVVW---L-SI-ASGIQKAIS.H-RLGLWILGEKIIS-C 818
O.SN.99.99SE_MP1299 -VS-I-YEE-RNA-V---.Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--I.HHQ..P.EAEA-G-TG-G----GMPTL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVIS.H--LGLWTLGQKIIS-C 815
O.US.10.LTNP -VSAI-FGE-HKA-I---.Q--KS-----E-V-I---LD--K------TA-I---A-I-V-VIMI--NL-RNI----Q---L-IPI.HHQ..V.EAGT-G-TG-G---EG-P-WRP-QQ-F---LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKVIS.H-RLGLWILGQKLIN-C 799
N.CM.02.DJO0131 --SGV-FE---KA-E--N.T--KS-----Q--------S---------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI.--TTT-.------ET--GV-GQG----V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ-TL-.----SLIRGLQLLN-LR 779
N.CM.02.SJGddd --SGV-FN---QA-E--N.T--RS-----Q-----T--DL--------IA----A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI.--T..-.-X-----T--GV--Q--G--V---S-F---V-E---N-SI-L----T-S---LR-TL-.--RQSLSRGLQLLN-LI 773
N.CM.04.04CM_1015_04 --SGV-FD---QA-E--N.T--KS-----Q-T------D-S-------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI.--T..-.-------T--GV--Q--G--V-----F---V-E-C-N-VTLL----------TQ-TL-.I--QSLNRGLQLLN-LR 770
N.CM.06.U14296 --SGV-FG---QA-E--N.X--KS-----Q--------D-S-------IX----A-II-I-XISVIIT-IA----------L--LI.--T..-.-----GETG-DV--Q--G--V---S-FFS---E---N-VI-L-R--T-S---LX-TL-.---QSLSRGLQLLN-LR 795
N.FR.11.N1_FR_2011 D-SGV-FQ---QA-E--N.T--KS-----Q-T--------S-------IA----A-II-I--IS-IVT-IA----------L--LI.--A..-.D------T--GV--Q--G--V-----FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL-.---QSLSKGLQLLN-FR 781
P.CM.06.U14788 ---DT-YLE-QKA-E--K.E--RK--------Q--S-MD--K------I-------II--K-LM-IGNV-RK-------V-L--LR.LHG..G.PAGIAP-TD-----AGNG-----LE-L-P-------N-VVQI-QI-VSCI-RIKDLLT.I-WIHLGQLLNS..NC- 822
P.FR.09.RBF168 ---DT-YLE-QRA-D--K.A--KK-----Q--Q----LD--Q------I-------II----LL-IINV-R-I------V-L--LG.LNG..D.PAGIAP-TN-----AGNG-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIKDLLT.I-WIHLGQLLTR-LNC- 816
CPZ.CD.90.ANT -S-GQ-YNILQIAHE---.R-KK--Y-----S------D--Q------I------AI-----LLVLV-CLRK-----H-----IPT.QNQ..Q.D-EQ--E-R----RK--I-WRA-QH-FF--L-V--T-IIQWI-QIC-TC--NLWAVLQ.H-C-ITFRLCNHLENN- 804
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---EI-YG---QA-D---.N--KK-----H-T------D-SH------I----I---IVC--I----A----------------LS.-I-..-.-LAQ-G-T------QGT---V--LD-F---A-N---D----L----T--V--AR-TL-.IV-QYTLKGLRLV---- 782
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---GV-FG-L--A-G---.---R--------S---S--D--H------I---V-A-I-----CMI-I-VIR----------L--L-.-VQ..-.--GVLD-TD-----QG-G--V---T-C-P-------X-LIWF-QT-SNSACV-Q-HL-.R-IQLILKGLRLL--KI 805
CPZ.TZ.06.TAN5 -SSET-Y--L-IA-T---.--K-D-------S---D--D--Q------IA-I--A--I----LMFIINV-RQ-----M--FS--PT.QAE..Q.D-EQ-G--A-G--GGGKL-WTPSPA-FFTIV-V---N-L-WI-QTC-NFIW-LWS-LQ.A-KQGIISL....VDN- 803
CPZ.US.85.US_Marilyn --SGT-F----QA-E--N.T--KS-----Q-S------D---------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---------L--LF.--T..-.E------T--GA-KT-NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-T-Q.I--QNINKGLQLLN-LR 773
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---DT-FLE-QRA-E---.A--KA--------D--S-LD--Q------I--I-IA-------LM-IINMCH------------ILG.RNQ..V.PAGIVPE-G----RA-N------LA-F-P-----I-T-VVWI-RT-VI--SGIKE-TL.S-IEYLTRLLRRVNNLT 806
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---XD-FLK-QXANT---.V--KK--------D--S--D--K------IA----XA-I---V-MV---L-KNI-K--Q---L--PS.-H-..T.E-GT--KTGG----G-KHKWTP-PP-F-H-LYL---TII-W---L-SS-VSRIQ--LS.---LGLRILGQKTF--C 821
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---DT-FVE-QKANE--K.E--KK-----Q-TQ--S--D--K------I--------I--KFLL-IIN--K----------L-ILG.LNR..G.LAGIAP-TD-----I-NG-----LD-L-PIV----KN-VVWI-RI-ATCI-GTKDLLN.I-WIHLRHLLNK-INC- 826
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B.FR.83.HXB2 KYWWNLLQYW...SQELKNSAVS........LLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL..*. 856
A1.CD.97.97CD_KCC2 --L----V--...-----T----........AF--L--T---W---A---G-RIG--FLN--------.F--A--..-. 863
A1.CM.08.886_24 -HL----L--...GR-------N........--DTI-----GW--W---LG-RI-----N--------.---A--..-. 851
A1.CY.08.CY236 --LE---V--...-R---I--IN........-FDTI-----GW------I---IG---IN--------.---A--..-. 863
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --L----I--...GR---X--IX........-XDTIX-V--GW---I--XG--IGG--L---------.---A--..-. 876
A1.KE.11.DEMA111KE002 --LG---L--...-R---L--IN........--DNI-----GW------LG-RF----L---------.---A--..-. 864
A1.RU.11.11RU6950 --LG---G--...G-------IN........-VDTI--V--GW------IG-------CN--------.A--A-Q..-. 864
A1.RW.11.DEMA111RW002 --LG--T---...I----I--I-........-FDTI--T--GW------I--RI----LN--T-----.F--A--..-. 872
A1.SN.01.DDI579 --L--V-L--...GR---S--I-........-------V---W------IG-R-G--LL-----V---.---A--..-. 851
A1.UG.11.DEMA110UG009 --L----L--...-----T--ID........-F-T------GW---I--IG-RIG---LNV-T-----.---A--..-. 855
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --LG---R--...GR---L--IN........--DTI-----GW------IG-RVG---LN--T-----.F--A--..-. 866
A2.CD.97.97CDKTB48 -HL----V--...G----T--IR........--DTI-V----W------IG-R------N--------.---A--..-. 851
A2.CM.01.01CM_1445MV --L----L--...GR-------N........-VD-I-VT----------LG-RI----LN--T-----.F--A--..-. 863
A2.CY.94.94CY017_41 -NL----L--...GR------I-........-FDTI-V----W------IG-R-F---LN--------.---A--..-. 866
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------...----------........---------------I--IA-RIG-G-L---T-----.---A--..-. 873
B.CA.07.502_1191_03 ----------...G---------........-F-----------------L-R-G--VL-V-------.F--S--..-. 863
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --L-------...--------TN........---TI----------I--LA-RGF--FL---------.---A-Q..-X 887
B.CN.12.DEMB12CN006 ----------...G----K----........-----------------V-A-AIG--FLN--------.A-IA-Q..-. 863
B.CU.14.14CU005 --C-------...----------........------V--------I--I--R----FL---------.F--L--..-. 856
B.ES.14.ARP1195 ----------...--------I-........-I-------------I---A-RFF-G-L---A-----.---A--..-. 865
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------...----------........------------------I--RI----I---V-----.---A--..-. 841
B.HT.05.05HT_129389 ----------...----------........--D---V--G-----I--I-RRVV---L-V-T-----.---A--..-. 863
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------...-----K--I-........---------------I---I-RL----L---V-----.---A--..-. 865
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------...-----K----........--H---R-I------A--IL-R-Y---L---------.F--A--..-. 858
B.RU.11.11RU21n ----------...I---------........-F-------G-----------RTF--VL---------.F--A--..-. 843
B.SE.12.SE600057 ----------...I---------........----------K--------I-RT--------------.---A--..-. 864
B.TH.10.DEMB10TH002 ----S-----...--------I-........-I--A-V------G-............#-A------E.---A-Q..-. 854
B.US.13.RV_1 ----------...I----K----........-FD-I----------------R-----L---------.---L--..-. 867
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --L-------...-----S----........-F-FIS-------------L-R-GG-VL---------.---A-Q..-. 849
C.BR.07.DEMC07BR003 --LGS-V---...GL---KR-I-........-FDTV----------I--II--IW---CN--------.F-AA-Q..-. 887
C.BW.00.00BW5031_1 --LGS-V---...GL---K--I-........--DTI----------I-----RLY---LN--------.F-AA-Q..-. 849
C.CN.10.YNFL19 --LGG-V---...GL---K--I-........--DT-----------I-AIX-R-W---....T--G-D.P-VA-Q..-. 865
C.CY.09.CY260 YFVS-VVL--...-L---K-VS-........-DDT-TT-A-GAA--IV-LLRRISGI-CS-R----RC.-AAA-Q..-. 861
C.ES.14.ARP1198 --LGS-V---...GL---K--I-........--D-I----------I-GSI-RI----LN--------.F-AT--..-. 841
C.ET.02.02ET_288 --LGSIV---...GL---K--I-........---T---V-------I--L--RFW---CNA-------.F-AA--..-. 858
C.IN.09.T125_2139 --LGS-V---...GL---KG-I-........-FDTI----------I--FL-RL----YN--------.--AA-Q..-. 884
C.KE.05.05KE369195V4 --LGSIV---...GL---K--I-........--DT---TI------IL-FL-ILW---YN--------.F-AA-Q..-. 847
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --LGS-V---...GL---K--I-........--DT-----------I--FL-RI----Y---------.F-AA-Q..-. 854
C.SE.13.SE600311 RFLGT-V--G...-L---R-VII........-F-TPP-V-VKEP--FMKLF-RVG-V-SN-L-ELS--.--IVFQ..-. 846
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --LGS-V---...GL---K--I-........--DTI---T------I--L--RI----CNV-T-----.--AA-Q..-. 846
C.US.11.17TB4_4G8 --LGS-V---...GL---K--IN........---TL----------I--FL-RTW---CN--------.F-AA--..-. 855
C.YE.02.02YE511 --LGS-V---...GL---K----........-VDTI----------I--I--RS---LCN--------.F-AA-Q..-. 863
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --LGS-V---...VL-I-K--I-........--DTI----------I-DF-LRI--T--N--------.F-AA--..-X 857
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --LGS-I---...GL---K--I-........--DTI--RT------I--L-LNI----LS--------.F-AA-Q..-. 864
D.CM.10.DEMD10CM009 --L-------...-R------I-........-FD---------------A-LR-F---L---------.---A--..-. 845
D.CY.06.CY163 --L-------...R-------IN........--D--------------T---RT---VLR--------.F--A--..-. 859
D.KE.11.DEMD11KE003 --L-------...I---------........--DTI--VI------L--IGLRIG---IN--------.---A--..-. 851
D.KR.04.04KBH8 --LG------...I-------IR........-FD-----------------RR-F--VL---------.F--A-I..-. 843
D.SN.90.SE365 --L-S-----...I-------I-........--DTI----------I-D---R-----L---T-----.--GA--..-. 851
D.TZ.01.A280 --L-------...I-------I-........---V-----------I--II-R-F--VL-----V---.---A--..-. 853
D.UG.10.DEMD10UG004 R-L-------...I--V----I-........-FGT---V-------I---L-RIG---LN--T-----.A--AF-..-. 848
D.UG.11.DEMD11UG003 --L-------...I-------I-........-F-T---V----------L--R-G--VLN--------.F--A--..-. 858
D.YE.02.02YE516 --L-------...-R---I--I-........-F-------------I--I--R-G---LN--------.---A--..-. 847
D.ZA.90.R1 --L-------...--------I-........--DTI---T------------R----VLNV-V-----.---L--..-. 859
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --L---V---...-R------IN........--DT---V-----------L-R-G--VL---------.------..-. 841
F1.AR.02.ARE933 -LLG--TL--...----RI--I-........-F-T---V----------A--R-V--VCN--------.---AF-..-. 846
F1.BR.07.07BR844 --LG--A---...--------I-........-F-T--VV-------IL-AL-R-G--VLN--------.---A--..-. 850
F1.BR.10.10BR_PE107 -LLG-IT---...--------I-........-------T---------KAL-R-GAV-C---------.F--A--..-. 842
F1.BR.10.10BR_RJ015 --LG-IIL--...-K--------........-------V-G-----I--AL-RFG---LN--------.F--A-I..-. 848
F1.CY.08.CY222 --L---I---...I-------I-........--DTI--V----------AL-R-G--VLNV--K----.------..-. 845
F1.ES.02.ES_X845_4 --L---A---...-R------I-........--DT---V-------I--AL-RTG---L-----V---.---A--..-. 843
F1.ES.11.VA0053_nfl -LL---V---...--------I-........---T---V-------LL--L---G--VLN--------.---L--..-. 847
F1.RO.96.BCI_R07 --L---T---...--------I-........---TI--V----------AL--VLT--LN--------.---A--..-. 864
F1.RU.08.D88_845 --L---A---...G-------I-........---T---V---W----L-AL-R-G--VL---------.---L--*N.X 864
F2.CM.02.02CM_0016BBY --L---A---...GR---I--I-........---T---V----------IL-R-G---L---------.F--A--..-. 846
F2.CM.10.DEMF210CM001 --L---TLH-...G----K--I-........-FDT---V-------I---L-R-G---L---------.A--A--..-. 856
F2.CM.10.DEMF210CM007 --L---A-H-...--------I-........--DT---V-------I-D-L-RIG--VL---------.F--A--..-. 848
G.CM.07.920_49 --L----V--...G-------IN........--DT------NW---I---A-RV---FLN--------.F--A--..-. 849
G.CM.10.DEMG10CM008 ..V----L--...G-------IN........--DT------DW-------A-RVG--FLN--------.------..-. 848
G.CM.10.DEURF10CM020 --L----L--...GG------IN........-FDTV-V---NW-------A-RVG--VLN--------.A--A--..-. 874
G.CN.08.GX_2084_08 --L----L--...G-------IN........--DTI-----NW-------AHR-----CN--------.---A-V..-. 860
G.ES.09.X2634_2 --L----L--...GR---S--IN........--DTV-----NW------I--RVG---LN--------.---A--..-. 859
G.ES.14.ARP1201 --L----V--...G----K--I-........-VDTL-----NW-------A-RTG---LN--------.A--A-Q..-. 879
G.GH.03.03GH175G --L----L--...V-------I-........--DTV-----NW-------I-R-G---LN--T-----.F--A--..-. 863
G.KE.09.DEMG09KE001 --L----V--...G-------IN........--DTV-----N-------I--R----VL---------.F-SA--..-. 853
G.NG.09.09NG_SC62 --L----L--...G-------I-........-VDTL--V-GNW-------A-R-G--FL-----V---.---A--..-. 857
G.PT.x.PT3306 --L----L--...G----S--IN........--DTV-V---NW-------G-RVG--FLN--V-----.---A--..-. 873
H.BE.93.VI991 -LLG---L--...G-------I-........---T-----------I--L--R-W---L---------.F--A--..-. 863
H.BE.93.VI997 --L-------...G-------IN........---T---V-------I--I--R-W--VL---------.------..-. 856
H.CF.90.056 --L-------...G-------ID........---T----------GI-VI--R-W---L---------.F--S--..-. 849
H.GB.00.00GBAC4001 --L-------...G--------N........---T---V-------I--L--R-G---I---------.F--A--..-. 856
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --LG--VC--...G-------I-........----------A----I--I---IF---L--------X........... 850
J.SE.93.SE9280_7887 --LV--VW--...G-------I-........---T-----------I--IA-R-F---L---------.---A--..-. 852
J.SE.94.SE9173_7022 --LV--VW--...G-------I-........---T-----------I--IA-R-F---L---------.---A--..-. 854
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --L---IL--...G--I----IN........---T-----------I--I-YR-F--LL---------.F--L--..-. 852
K.CM.96.96CM_MP535 --L---V---...--------I-........---T------G----I--IG-R-F--LL---------.---A--..-. 843
01_AE.AF.07.569M --LG---L--...G---RI--I-........--D-I-----GW------I----W--FI---------.------..-. 859
01_AE.CM.11.1156_26 --LG---S--...G----T--TT........--D-------GW---F--I--R----VL---------.F--A--..-. 850
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --LG---L--...G----T--I-........-FD-V------W---I--AA-R-G---L---------.---A-Q..-. 867
01_AE.HK.04.HK001 --LG---L--...G----I--I-........---T-------W-------A-R-W---L---------.---T-V..-. 860
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --LG---A--...-----I--S-........--D-------GW-------A-R-W--LL---------.---A--..-. 868
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --LG---I--...G----I--I-........--D-------GW-------A-R-W---L---T-----.---A--..-. 861
01_AE.SE.11.SE601018 --LG-RML--...I----T--I-........-SD-S-----GW------LA-T-W-T-L--R------.---HV-..-. 852
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --LG---L--...G----I--I-........--D-------GW---I---A---W---L---------.---A--..-. 865
01_AE.TH.90.CM240 --LG---L--...G----I--I-........--D-----A-GW-------A---W---L---------.---T--..-. 858
01_AE.US.05.306163_FL --LG---V--...G----T--I-........--D-----T--W-------A-RTG---LN--------.---A-I..-. 837
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --L----S--...G-------TN........--DTI-----NW------I--R-----YN--------.---A--..-. 885
02_AG.ES.06.P1423 -FLG---S--...GR------IN........--DTI-----NW------IA-R-G--FL---------.F--A--..-. 863
02_AG.GW.05.CC_0048 --L----L--...G-------IN........---TI--V--NW------IG-S-----CN--T-----.---L--..-. 868
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B.FR.83.HXB2 KYWWNLLQYW...SQELKNSAVS........LLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL..*. 856
02_AG.KR.12.12MHR9 -HL-S--A--...G-------L-........-FDTI-----NW------IG-R-G---LN--------.F--A--..-. 870
02_AG.LR.x.POC44951 --L----S--...G-------IN........--DTI-----NW------IG-R-G----N--T-----.--KT--..-. 853
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --L----S--...----------........----I-----NW---I--IG-R-G-.....................-. 847
02_AG.NG.x.IBNG --L---IS--...V-------IN........---TI--V--NW---A--IG-RVG----N--------.F--A--..-. 855
02_AG.SE.11.SE602024 --L----A--...G--I----I-........--D-A--T-GNW------IL-R-G---CN--------.F--S--..-. 855
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -HL----S--...G-------IN........--DT--V---NW------I--RTG---CN--------.---A-Q..-. 862
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -VLG---S--...G-------IN........--DTV-----NW--T---IGRR-G---LN--T-----.F--A-Q..-. 857
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------...I----S--IN........-IGTI-----GW------IG-RF---M-N--------.A-KA-Q..-. 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --L--F-L--...G-------IN........-F-T-----------I--A--R-----CN--------.---A--..-. 856
05_DF.BE.x.VI1310 --L-S-P---...-R------I-........---T--VV----------AL-R-G---LN--------.---A--..-. 862
06_cpx.AU.96.BFP90 --LG--IC--...G---Q---I-........-FD-A-----NW----A----RIF--FLNV-------.F--A--..-. 860
07_BC.CN.98.98CN009 --LGS-V---...G----K-TI-........-VDTI----------I--L---L----YN--------.F-AA-Q..-. 860
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --LGS-V---...GL---K-TI-........-VD-I----------I-NR---I----HNV-------.F-AA-Q..-. 865
09_cpx.GH.96.96GH2911 --LG--A---...G-------I-........---T---V-----------L-R-G---L---------.F--A--..-. 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --L-------...I-------I-........--DTI--E--GW------I--R-V---LN--T-----.---A--..-. 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --LG--T---...--------I-........---T---V-------I---IHRXL--VL---------.---A--..-. 866
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------...-R------I-........---T---V--G----IL-AL-RIG--VLNA---V---.---A--..-. 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --L----V--...GR---I--IT........--DS-------W---I--TG-RIG-G-L---------.F--A-Q..-. 868
14_BG.ES.05.X1870 --L----L--...GR------I-........--DTI-----NW---A-X----VG---LNV-V-----.---F--..-. 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --LG---L--...G----I--I-........--DT------GW-------A-R-W---LR--------.F--A--..-. 855
16_A2D.KR.97.97KR004 --L----L--...GR------I-........-F---------W------I--R-----IN--------.---A--..-. 863
17_BF.AR.99.ARMA038 R---------...--------I-........---T---V----------AL-R-G--VLN--------.F--A--..-. 849
18_cpx.CU.99.CU76 --L----V--...G--I-S--IN........--DTV---T-NW------I--RTG---LN--------.A--A-Q..-. 864
19_cpx.CU.99.CU7 --L----L--...G----T--I-........---T---V--GW---A--II-R-W--VL---------.---A--..-. 802
20_BG.CU.99.Cu103 --L----G--...G-------IN........--DTV-----NW---I--I--RGF--FL---------.F--A--..-. 850
21_A2D.KE.99.KER2003 --L-------...GR--R---N-........-Y----------------I-RR-----LN--------.F--A--..-. 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L----I--...G-------IT........--D----T--GW------IT-R-W--FL---T-----.---A--..-. 849
23_BG.CU.03.CB118 --L----L--...G-------IN........--DTV-----N----I--I--RGF--FL---------.F--A--..-. 856
24_BG.ES.08.X2456_2 --L----L--...GR------IN........-YDTV-----N----I--I--RGF--FL---------.F--A--..-. 850
25_cpx.CM.02.1918LE --L-------...GR------IN........--DTI---T-DW------IA-R-G---LNV-V-----.---A--..-. 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --L----A--...G-------IN........---TI-V----C------IA-RGG---L---------.---A-Q..-. 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --L-------...G-------IN........--DTV---T-NW-------A-R-G---IN--------.A--A-Q..-. 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------...G---------........------------------IL-RI-----N--T-----.---A--..-. 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------...-L--------........---------------------RIW---L---T-----.---A--..-. 871
31_BC.BR.04.04BR142 --LKS-V---...GL---K--I-........--DTI----------I---I--IG---YN--------.F-AA-Q..-. 850
32_06A1.EE.01.EE0369 --LK--VC--...G-------IN........-IDTI-----DW-------G-RVF--FLN--------.--IA--..-. 851
33_01B.ID.07.JKT189_C --LG---S--...I----I--I-........----------GW-------I-IVW---L---------.F--S--..-. 860
34_01B.TH.99.OUR2478P R---------...I---------........---------------I-----R-Y---L---------.---A-I..-. 844
35_AD.AF.07.169H --L----L--...G----T--TN........-IDTI-----GW-----DIG-RFG---L---------.--GA--..-. 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L----V--...G----T--IT........--D---VT--GW-------A-RTG---LNV-T-----.---A--..-. 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --L----V--...G----I--IN........--DT---V--GW------IA-R-----L---------#---A-Q..-. 856
38_BF1.UY.03.UY03_3389 Q---------...I-------I-........-F-T---V-------I--AL-R-G--VLN--------.---A-I..-. 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -LLG---L--...--------I-........---T---V-------IL-AL-TIG-G-L---------.---S--..-. 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------K--...----------........---TL----------I--A--RIG-G-L---------.---S--..-. 852
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------...R-------I-........---------------I---L-RIG--VL---T-----.---A--..-. 841
43_02G.SA.03.J11223 --L----L--...-R------IN........-VDTI-----GW-------A-R-----IN--------.F--A--..-. 847
44_BF.CL.00.CH80 --LG------...G-------I-........---T---V--GW-------L-R-G--VL---------.F--A--..-. 845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -HLG--A---...G---------........--D-------GW------T--SL---FLN--------.---A--..-. 846
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -LLG--AW--...G-------I-........---T---V-------I--AL-R-G--VLN--------.---A--..-. 836
47_BF.ES.08.P1942 ----------...--------I-........---T---V-------I--AL-S-G--VL---------.---A--..-. 849
48_01B.MY.07.07MYKT021 --LG---I--...A----I--I-........-------T-------I---ARR-W---I---------.---A--..-. 865
49_cpx.GM.03.N26677 --LG--VL--...GK------I-........-FD-I----------I---ARR-F--LLN----T---.---A--..-. 856
50_A1D.GB.10.12792 --L-------...I-------I-........-FDTI--V--SW---A---G-RIG---L---------.A--A--..-. 857
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------...----------........-F----V-----------I--RVW--FL---------.---S--..-. 852
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 R---------...I---------........--DT-----------I-----R-Y---L---T-----.---A--..-. 861
53_01B.MY.11.11FIR164 --LGX--S--...G----T--I-........--D-A-----GW---------R-W---L---------.---A-Q..-. 857
54_01B.MY.09.09MYSB023 --LG---V--...G----I--I-........--DT--V---GW---------R-W---L---------.---A-Q..-. 865
55_01B.CN.10.HNCS102056 --LG---L--...G----I--IA........---TI--V--GW------AA---G---L---------.---S--..-. 863
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -HL-S--S--...G----K--I-........--DTI---I-NW------LG-A-G--VL-V-------.F--A--..-. 853
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --LGSIV---...-LK--K-T--........-YDSI----------I--FI-RI--S-LN---K----.FKAA-Q..-. 871
58_01B.MY.09.09MYPR37 --LG---L--...GK---I--I-........--D-------GW---------SIW---L---------.---A--..-. 865
59_01B.CN.09.09LNA423 --LG---A--...-----T--I-........--DTL-----GW------LA-R-W--LL-V-------.---A-Q..-. 860
60_BC.IT.11.BAV499 --LGS-V---...--------I-........---T-------R--KI--IL-RF-K--L---AK---D.------..-. 860
61_BC.CN.10.JL100010 --LGS-V---...GL---K-TI-........-YDTI----------I--L--RLY----NV-T-----.F--A--..-. 849
62_BC.CN.10.YNFL13 --LGSIV---...GL---K--IN........--DTI----------I--TI-R-Y---CN--------.F-AA-Q..-. 859
63_02A1.RU.10.10RU6637 --L----A--...G-------IN........-FDTI-----NW-------G-RVG--LL---------.---A--..-. 856
64_BC.CN.09.YNFL31 --LGS-V---...GL---K--I-........--DTI--------------I-R-----L---------.F-AA-Q..-. 860
65_cpx.CN.10.YNFL01 --LG---L--...G----I--I-........--D---VT--GW-------A---W---L-V-------.---A--..-. 871
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --LG---L--...G----I--I-........-FD----XI-GW------AA-R-W--FL---------.F--A-V..-. 848
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --LG---L--...G----I--I-........--D---V-T-GW------AA-R-W---L---------.F--A--..-. 849
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--LG---S--...G----T--T-........-FD-V-V---GW-------A---W--VL---------.---A--..-. 875
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------...----------........---T---V--------V-AL-R-G--VLNV-------.F--A--..-. 851
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----S-----...----------........---T---V---------GAL-SIG--FL---------.---A--..-. 857
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --G--I----...----R-----........---TI--V--------L-AL-TLG---I---------.---A-Q..-. 848
74_01B.MY.10.10MYPR268 --LG---L--...G----I--I-........-FD-A-----GW---------R-W---L---------.F--A--..-. 860
O.BE.87.ANT70 RICAAVT---...L---Q---T-........--DTL-V---NW--GI-AGI-RIGTG--N--------.---S--..-. 860
O.CM.98.98CMA104 -LCKAVI---...L---Q---T-........--DTI-V--GKW--DI-LGI-RIG-G-LN--------.---S--..-. 881
O.CM.98.98CMABB141 RICAAVT---...L---Q--VI-........-VDTI-V---NW--NI-LGI-RLG-G-WN--T-----.F--S--..-. 884
O.CM.98.98CMABB212 RLCGAVI---...L---Q---I-........-FDTI-V-A-NW--NI-LGI-RIG-GXLN--------.A--X-X..-. 887
O.CM.98.98CMU5337 RICTAVT---...L---Q---T-........--DTI-V-T-NW--SI-LGI-RIG-G-YN--------.---S--..-. 867
O.CM.99.99CMU4122 RICAAVV---...L---Q---TN........--DTL-V---NR--SIFLGI-RIG-G-LN--------.--QA-V..-. 872
O.FR.92.VAU RLFKAII---...L---QT--TN........--DTV-V---NW--SI-LGI-SIG-G-LN--------.---L--..-. 874
O.GA.11.11Gab6352 RICTAVV---...L---Q---TN........-VDTL-V---NW--GI-LGI-RIG-G-LN--T-----.---S--..-. 882
O.SN.99.99SE_MP1299 RLCIAVI---...L---Q---T-........--DTI-V---NW-VTI-LGI-RIG-G-LN--------.---S--..-. 879
O.US.10.LTNP RICTAVT---...L---Q---T-........--DTF-V---NW--GI-SGI-RIG-G--N--------.---S--..-. 863
N.CM.02.DJO0131 TRL-GIIA--...GK---D--I-........---TI--V-------L--LA-RIG-G-L---------.---A--..-. 843
N.CM.02.SJGddd TRL-GI-A--...GG--RD--I-........---T---V-------L--LA-RIG-G-L---------.A--A-V..-. 837
N.CM.04.04CM_1015_04 -RL-GI-A--...GK---D--I-........---T------G----L--LA-RIG-G-L---------.---T--..-. 834
N.CM.06.U14296 IHL-GIIA--...GK---D--I-........---T---V-------L--LA--IG-G-L---------.---A--..-. 859
N.FR.11.N1_FR_2011 I-L-GI-A--...GK---D--I-........---T---V-------L--LA-RVG-G-L---------.---A-I..-. 845
P.CM.06.U14788 RDCFAACG--...T----Q--T-........---TV--S--NW--Q--A-G-QIG-GFLN----L---.---S--..-. 886
P.FR.09.RBF168 RDCFAACG--...T----Q--T-........--DTV--S--GW--Q--I-G-QIG-GFLN--------.I--S--..X. 880
CPZ.CD.90.ANT STL..........WTIIRTEIIK........NIDRL--W-G-K--SILLAL-TIV-I--EV-------.--IA-N..-. 861
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 L-LQGI----...GK---T--T-........--DT-----------I--I--RIG-G-L---------.F--A--..-. 846
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 RLC-GV----...TR---T--I-........--D-I--R------QI-FAA-RIG-GFLN--G-----.-L-A--..-. 869
CPZ.TZ.06.TAN5 VIIHRSIVVGVRQAL-WSGNTYASIRASLIQAIDRL-EFTGWW--I---A-VYIA-G--N--------.--IA-N..-. 878
CPZ.US.85.US_Marilyn ARC-GVIA--...AR---V--T-........--DT-----------I--LTRRLFLG-I---------.---S--..X. 837
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 RDCFAFIA--...G----Q--I-........--DCV-VWT-NW--Q--AIA-RIG-G-LN--------.---S--..-. 870
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -TLKATA---...L---QR-XTN........--DTV-V---NW--SI-LG--RFG-G-LN--------.--LS--..-. 885
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 RDCLAVCG--...A---QQ--T-........--DTV-VR--DW--Q--L-G-RIG-G-LN----L---.---S--..-. 890
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMRR...A.................EP................AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA..QEE....EEVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYFPD*QNYT 127
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------LV---A--D----...T.................PA................--EG---V-Q--D-Y--V--N------PD------..---....-------R----T---------------------D---W--K--------V---------W---- 128
A1.CM.08.886_24 ---------IV---QI---L-Q...-.................S-................--EG--KV-Q--D----V-I--I..NHPSNV----..-K-....-D-----R-------------L---------------TY-RK--------V-N---F---W---- 126
A1.CY.08.CY236 ---------IV---EI---I-Q...T.................PA................--SG---V-Q--D-Y----X......................................................................................... 45
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---------IV---E-------...-.................PA................--PG---V-Q--X----X----X..NHXS-V----..--D....-------R-----------G-L------------D---Y-K---E-----V-----X---W---- 126
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------IV---E-------...-.................PS................--PG---V-Q--D----V----L..NHPS-V----..---....-G-----R-----------G-F------------D---Y-KK--E-----V-----F---W---- 126
A1.RU.11.11RU6950 ---------IV---Q----I--...-..............PAPA-................--SG--PV-Q--DR---V-----------------..---....-------R-----------G-F------------D---Y-K---------V---------W---- 131
A1.RW.11.DEMA111RW002 --S------IV---E------Q...-RR............ATPP-................--AG---V--------------V..NHPS------..--D....-------R-------------F---F------------Y-K---E-----V-----F---W---- 131
A1.SN.01.DDI579 --------RQE--HK--D---Q...T...............PPT-................--EG---V-Q--S----V--T-Q..AS-S-T----..---....-------R-----------G-F------------D---Y--Q--------V---------W---- 128
A1.UG.11.DEMA110UG009 --S------IV---E----I-Q...T.................PA................--TG---V-Q---R--------I..NHPS-V----..---....G------K-------------F------------D---Y-RK--E-----V-N---F---W---- 126
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------IV---AI---I-Q...T.................PTAARQ.........TPT--IG---V-Q--D---------M..NHPSVT---S..-Q-...D-------R-----------G-L---------------VY-RK--E-----V-N-------WH--- 134
A2.CD.97.97CDKTB48 -------RTIV---EI------...T.................P-AAEGVR......PTPP--EG---V-Q--AR---V-------N-PD------..---....-------R------A----G--------------D---Y-----------V-N-------W---- 138
A2.CM.01.01CM_1445MV --S-L--....---A-------...T.................P-................--EG---V-Q--GTR--V-IR------SD------..---...SD------R-----------G-F------------D---Y--K--E-----V---------W---- 125
A2.CY.94.94CY017_41 -------R-IP---AI------...T.................P-TAQRTE......AVSP--PG---V-Q--AT---V---------PD---V--..---...ES------R---------F-G-F---F--------D---Y--K------M-V---------W---- 139
B.BR.10.10BR_RJ032 -------R-MG---N-------...TPPTERTE.......SAA--................--IG---V-----R---V----------D------..--D....-------R------------------------------Y-----------V-----F---W---- 138
B.CA.07.502_1191_03 -------GGMG--NA--D----...T..................-................--EG---------R-----------N-PD------..---...N-------R---------------------D-------TW--K--------V-N-------W---- 128
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --S-L--C-PV--S-I------...T.................--RNEQ.........NEQ--VG---------R--------------D------..---....-------R-----------G-L-------------------K------------------W---- 135
B.CN.12.DEMB12CN006 -------W-..--DA----I--...T.................--................--EG--------AER----T----EN---------QE---....-------R-----------G-L------R---------W--K--E-----V-----F---WH--- 128
B.CU.14.14CU005 ----L--RIG----A-------...-.................--................--EG---------Q---L----------D----Q-..---...E-D-----R-----------S-L--------R-...........................-WKAI- 102
B.ES.14.ARP1195 -------..LS-----------...-.................--AAE............P--EG---V-----R---V--..-TTN-PDRV----..--D....-------R----------R--R---------------V---K------------------W---- 128
B.FR.11.DEMB11FR001 ---IF--R-GG---A-------...TGTEPKAERLGKERVRRT--................--EG---------R-----T----DN--DS-----..--D....-------R-----------G-L------R---------Y--K--------V---------W---- 145
B.HT.05.05HT_129389 --A------R----AI------...-EP.............AA--................---G-------------L-T---SEN--D------..-K-..DD-------R-----X-----------------------VY--K--------V-N----........ 126
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------IV---A----I--...-EP.............RA--................--EG---V--------------I..N--D-V----..---....-------R---------F-E-F----------------Y--K-K---N--V-----I---W-E-- 130
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------R--P--DAI------...T.................--................--EG---V-----QR----T----SN---------..---....-------R-----------G-----------------VY--K--------V---------W---- 128
B.RU.11.11RU21n ---------L----RI----Q-...T.................--................--EG---V---------------------------..---....-------R-----------G------------------Y--K------------------W---- 128
B.SE.12.SE600057 -------R-AA---AI------...T.................--................--EG------------------------D------..---....-------R-----------------------------V---K--------V---------W---- 128
B.TH.10.DEMB10TH002 --S----..LG-----------...-Q..............PAQ-................---G---------------------N-PDS-----..---...EQ------R-----------G-L------R---------Y--K-R------V-N-------W---- 130
B.US.13.RV_1 -----P----V---------K-...-.................--................--EG---V----------------TN---------..--D....-------R-----------G-L-------QE------V------------V---------W---- 128
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----L--R-RE---K-----EQ...T.................--................--EG---V-----A------N--P----D------..---....-------K-----------G-L-------------------K------------------W---- 128
C.BR.07.DEMC07BR003 --N----C-PV--SAI------...T.................--................--EG--P--Q--DRY--L-----PGN---------..-Q-...E-------RX------------F---F------------Y-KK----I---V-N-------W---- 129
C.BW.00.00BW5031_1 ---------LV---E--D-I--...T.................D-................--EG-----Q--D----L-N-------KD------..---...EG------R-----------G-F--GW--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 129
C.CN.10.YNFL19 --A------IV---AI------...T.................--................---G---------R--------I..N-D--T--Q-..---...E-------R----V------G-F---F------------Y-KK--E-----V-N---F---WS--- 127
C.CY.09.CY260 --N---.--LR---AI------...TAPAAERM.......RQT--................--EG---------R---L-X......................................................................................... 54
C.ES.14.ARP1198 --N-----....--A-------...T.................N-................--EG--T--Q--D----L-T---VSN---------..--D....-D-----R----V--------F-FGF--------D---Y-----------V-----F---W---- 124
C.ET.02.02ET_288 --SA---C-PR--S-I-----Q...T.................P-................--EG---------Q---L-T---PEN-------Q-..---...E-------R-------------F--GF------------Y--K-KE-----V-N---F---W---- 129
C.IN.09.T125_2139 --S----C-IV---A--D----...T.................--................--EG-----Q--D-Y--------GT---DV----T..---...AG------R-----------G-F---F------------Y-KK--E-----V---------WH--- 129
C.KE.05.05KE369195V4 --N----C-PV---S-L--I--...T.................P-................--EG-----Q--DTR--F-IN-MPSN---------..---...E-------R-----------------F------------Y-KK--------V-N-------W---- 129
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------IV---N----I--...T.................D-................--EG---------R---L-T---VSN---------..---...EK------R-----------G-F---F------------Y-KK--------V-N---F---W---- 129
C.SE.13.SE600311 --SS---CIPV-CLV----ISQ...I.................I-................PPEG----FG--ANQ-PLP-T-PPPI--D-PG---..---...E-------R--F--------G-F----------------Y-KK--E-----V-N-------W---- 129
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------C-MV---E----I--...T.................A-................--EG--------DR----------T----------..---...A-------R-----------G-----F------------Y-KK--------V---------W---- 129
C.US.11.17TB4_4G8 --SA---C-PR---AI---I--...-APAAEGI.......RRAA-................--EG---V----D----------P----E------..---...ES------R-------------F---F------------Y-KK--E-----V-N---F---W---- 139
C.YE.02.02YE511 ---------IV---V--D-I--...TNPAAAGVGAASQ.....DS................--AG-----Q--A----L-----PTN---------..--Q...D-------R-----------G-----W------------Y-KK--E-----M-N-------W---- 141
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --N----....---A-------...TQP............RQT--................--VG--------DR---L-----P-N-------Q-..---...E-------R-----------G-F---F--------H---Y-KH--------V-N-------W---- 130
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --N----....---AI---I--...T.................--................--EG-----Q--D-F--L-T----KN--DV---Q-..---E.GDG------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--K-----V-----F---W---- 127
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------IV---AI------...TQP..............T--................---G---V----------------Q---D------..---...DG------R--------------------------D--VY--K--E-----V---------W---- 132
D.CY.06.CY163 ---------IV---AI---IK-...T.................D-................---G---V-----------X......................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------IV---AI---I--...T.................--................--AG---V-----R---------SQ---D------..---....D------R-----------------------------VW-RK--E-----V-----F---W---- 128
D.KR.04.04KBH8 -------.....--AI------...T.................--................---G---------R------R-------D------..---...E-------R----T--------L-------D-------VW--K--------V-N---F---WH--- 124
D.SN.90.SE365 ---------IVE--AI---I--...T.................--................---G---V---------V-----KD---D------..---...DGK-----R-----------------------------VW-KK--E-----V-----F---WH--- 129
D.TZ.01.A280 ---------IV---AI---I-K...-.................D-................---G---V-----R----------H---D------..---...AD------R--A----------L-------D-------VW-----------V-----F---WH--- 129
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------IV---AI---I--...T.................D-................--EG-----K--------------Q--P-------..---....-G-----R-----------G-L------------D-I-W--K--------V---------W---- 128
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------IV---AI---I--...T.................A-................--EG--------------------Q--S-------..---...EG-----IR-----------G-L---------------VW-PK--E-----V---------W---- 129
D.YE.02.02YE516 ---------IV----I--KI-K...T.................D-................---G---V---------------..N-P-------..--D....-------R-----------------------------V------------V---------W---- 126
D.ZA.90.R1 ---------IV---AI---I--...T.................D-................---G---V----------------S---D------..---...S-------K---------F-E------------------W-KK--E-----V-N---I---W---- 129
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------IV---AI------...T.................PA................--EG---V-Q--DRR----IN--R---SDL-----..--D....-------R---------F-G-L-----------................................ 96
F1.AR.02.ARE933 ---------IV---EI------...T.................P-................--EG---V-Q--DRR--------KNN-PDL-----..---....-------R---------F-G-#------..................................... 90
F1.BR.07.07BR844 ---------IV--SAI------...-PPAEGVGAV........SQD...............P-KG---V-Q--GQR--------S-N-PDL-----..---....-------R-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 138
F1.BR.10.10BR_PE107 ----C--EK..E-QAI-----Q...T.................S.................P-KG-----Q--GRR--------S-N-PDV-----..---....-------K--------P--G-F----------------Y-KK--------V---------W---- 125
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------NKIP---AI------...-.................P-AERM..........GA--EG--------ASR--------RD--PDV-----..--D....-------R-------------L------------X.............................. 104
F1.CY.08.CY222 -------C-IV---A-------...T.................P-................--EG---V-Q--DRR--V-X......................................................................................... 45
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------IV---A--D----...T.................PA................--EG---V-Q--DRR------------SDL-----..---....A------R-------------L------------D-----RK--------V-----F---W---- 128
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------IV-----------...T.................P-AAEGVG......RTPP--EG---V----DRR----T---S-N-PDL-----..---....-------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V---------W---- 138
F1.RO.96.BCI_R07 ---------LA---A----I--...T.................P-AAER...........G--EG---V----DRR--------G---PDL--V--..---...DG------R----P------G-L------R---------Y--K-RE-----V-N-------W---- 134
F1.RU.08.D88_845 --A------IV---AI-D----...-.................P-AAPP.......AAEGX--EG---V----DQR--------R---PDL-----..---....-------R-------------F-X--------------Y-KK--E-----V---------W---- 137
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------IV---K------Q...T.................PV................--EG--KV-Q--D----------G---NDI-----..--D....-------R---------F-G--------------D---Y-RK--E-----V---------W---- 128
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------IV----I---L--...T.................PAAAAE..........GG--EG---V----D-Y--------R----DL----E..---....-------R---------F-G-F--GF------------Y-KK--E-----V---------W---- 134
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------IV----I---IKQ...T.................PV................--EG---V-Q--D-Y--------KE--PDL-----..-D-....-------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V---------W---- 128
G.CM.07.920_49 ---------IV---A----IK-...T.................P-................--EG---V-Q--AR---V----------DR--V--..---...ES------R-----------S-L---F--------D-----KQ--------V-N-------W---- 129
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------IV---E----I--...-.................P-G...........QTPQ--AG---V-Q--DR-----------N-PD------..---...DSD-----R-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 134
G.CM.10.DEURF10CM020 ----L--RRMP---EI---L--...T.................PT................--EG-----Q--A----------S---PD------..---...DS------R-------------F--GF--------D---Y-KQ--------V-N---F---W---- 129
G.CN.08.GX_2084_08 #-------CIV---EI---I-Q...T.................P-................--EG-----Q--DR-------------PD------..---...ES------R---------F-G-F---F--------D---W-KK--------V-N-------W---- 128
G.ES.09.X2634_2 -------R-IV---EI---L--...T.................PSA...............--EG---V-Q--AR-----------N-PDR-----..---...DS------R-----------G-F---F--------D---Y-KQ--------V-N-------W---- 130
G.ES.14.ARP1201 -------N-KS---KI-----Q...T.................P-AAEG..........VE--EG-----Q--A----L------EN-PDV-----..-QD..DDS------R-----------G-F--GF--------D--VY-KK--E-----V-N-------W---- 136
G.GH.03.03GH175G I------R-IKE--K-K-QI-Q...-.................PA................--EG-----Q--D----L-------N-PD------..---...DS------K-------------F---F--------D---W-KK--E-----V-N---F---W---- 129
G.KE.09.DEMG09KE001 --N-------V---Q----I--...T.................P-AAAGEGA.....ASPP--AG-----Q--A-----------TN-PD------..-QD...EP------R-------------F--GF--------D---Y--K--------V-N---F---W---- 140
G.NG.09.09NG_SC62 -EN-----....--A----I--...T.................PA................--EG-----Q--TR---------SDR-PDV-----..-Q-...DS------R-------------F--GF--------D--TY-KQ--------V-N-------W---- 125
G.PT.x.PT3306 --A----V-IV---EI---L--...TRQ..............NP-AA..............--VG-----Q--AR------R----N-PD------..---...ES------K-----------G-F---F-----------VY-KQ-R------V-N-------W---- 134
H.BE.93.VI991 -------GCIS---A----I-Q...T.................--................--EG---V-Q--DRR--V-IN-I-SN--DS-----..---...E-------R-----------G-F----------------Y-KK--E-----V-N-------WH--- 129
H.BE.93.VI997 ---------IV---A----I--...-.................Q-................---G---V----DRR--V-IN------PDV-----..---...A-------R-------------L------------D---Y-KK--E-----V-N-------W---- 129
H.CF.90.056 --------RMG--S-I------...-.................--................V-EG---V----DRR--V-IN---S--RDA-----..--D...G-------R-----------G-F------------D---Y-KQ--------V-N-------W---- 129
H.GB.00.00GBAC4001 ---R-----IV---RI---I--...-.................--................--EG--PV----DXX--V-IN---DR-PDS-----..---...E-------R-----------G-L---------------VY-KK--E-----V-N-------WH--- 129
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........TA--SEI------...-TP..............DA-................--EG-----Q--DR---------VE--S-------..-T-...E-------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V-N-------W---- 123
J.SE.93.SE9280_7887 --N-----....--Q-------...-................PA-................---G---V-Q--A---------------D------..-T-....-------K--I--------G-----F--------D---Y-KK--E-----VHN-------W---- 125
J.SE.94.SE9173_7022 --N-----....--Q--D----...-A...............PA-................---G---V-Q--A--------------DD------..-T-....-------R-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----VHN-------W---- 126
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------IV--S-------K...T.................P-................---G---V-Q--D----V------FN-PD------..--D....-D-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-K---E-----V-----F---W---- 128
K.CM.96.96CM_MP535 ---------IV---AI------...-RPAAD.R.......VGTQ-................---G---V-Q--AR---V-----SHN-PD------..---....-------R-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V-----F---W---- 137
01_AE.AF.07.569M --S------IV---Q---KIKK...T.................P-AAEGVGAVSQDLDKHG--EG---V----D----V----M..N--DNV--R-..---EGDD-G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-----F---W---- 146
01_AE.CM.11.1156_26 ---------IV---Q----IKQ...T.................PV................--EG--EV-K-------V----L..SS-S------..H-D....-------R---------F-G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 126
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------IV---Q----IKQ...T.................PT................-TEG---V-Q--D----V----I..N--DSV--R-..---..DA-G-----R-----------G-F---F--------D--VY-KK--E-----V-N---F---WH--- 128
01_AE.HK.04.HK001 ---------IV---Q----I-Q...T.................P-................-TEG---V-Q--D----V--N-M..N-DDSV--R-..---..DE-G-----R-----------D-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 128
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --S------IV---Q----IEQ...T.................P-................--EG---V-Q--D----V----M..N--D-V----..--X....-------R-----------G-F---F--------D---Y-KK--------VHN---F---W---- 126
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------MG--TRI---I-Q...T.................P-................--EG---V-Q--D----V--T-M..N-SDSV--R-..---...D-------R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--------V-N-------W---- 127
01_AE.SE.11.SE601018 ----C-....---SQ----I-Q...T.................P-................--EG---V-Q--D----V----M..N--DSV--Q-..---....-------R-----------G-F---F--------D--VY-RK--E-----V-N---F---WH--- 122
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------GTKG--RQ---KIEQ...T.................P-................--EG---V-Q--D----V--E-M..N--DSV-VR-..---...E-------R-----------G-F---F--R-----D---Y--K--E-----V-N-------W---- 127
01_AE.TH.90.CM240 --S------IV---Q---KIKQ...T.................P-................-TEG---V-Q--D---------I..D--D-V--R-..--D....-------M-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 126
01_AE.US.05.306163_FL --------....--Q----I--...T.................P-................-TEG---V-Q--D---------#..N--D-T--R-..---....D------K---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 121
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------IV---KI---I-H...TPARGERAGG.......................EEAP-EG-----Q--GRR---------S--PDV-----..--D....-------R-------------H---F------------Y-KK--E-----V-----F---W---- 138
02_AG.ES.06.P1423 --A------IV---QI------...T.................P-................--E---X--Q-KD--E-S--N--T-------GA--..---....-------V-------------I------------D--VW--K--E-----V-N-------W---- 128
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------IV---KI-D-IKQ...T.................P-................--EG-----Q--D----L------E--PD------..---....-D-----R-----------S-F---F------------Y-RK--E-----V-----F---W---- 128
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMRR...A.................EP................AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA..QEE....EEVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYFPD*QNYT 127
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------IV---R----L--...TPPAAEGVGAA.....STP-................--EG-----Q---RR--------------------..---..EE-G-----R-----------G-F-F----R---------Y-KK--E-----V-----F---W---- 142
02_AG.LR.x.POC44951 ---------LV---K----I-Q...T.................PV.............SER--KG---V-Q--DRR--------GS---D------..---....-------R-------------F------------D------K--------V-----F---W---- 131
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------IVE--K----I-Q...T.................P-................T-TG-----Q--D-----------E--PD------..--D....-------K-------------F---F------------Y-KK--E-----V-N---F---W---- 128
02_AG.NG.x.IBNG ---------IV---K-MK---Q...T.................PT................--TG-----Q--DR----------Q--PD------..--D....-N-----R-----------G--------------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 128
02_AG.SE.11.SE602024 ---------TV--SRI---L--...TPV.............RQT-................--TG-----Q--D------T---RS----V-----..---...E-------R-------------F---F------------Y-KK--------V-----F---W---- 133
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------LV---Q----I--TQPT.................PS................--IG---V-Q--DR------R---H---D------..---....-------R----------------------Q-------Y-KK--E-----V-----F---W---- 131
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------LV---Q---K--Q..HP.................P-................--KG---V-Q--DRY--V--R-------DL-----..---....-------R---------F---F------------D---Y-KK--E-----V-----F---W---- 129
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------IV---Q----I--...-................PA-................--RG--PV-Q--D-Y--V-------N--D------..---....-------R-----------G-F------------D---Y-KK--E-----V---------W-... 126
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------IV---EI------...-RAEPERMRR.....AQA--................--AG---V-Q--D------IN------PDKT----..---...E-------R---------F-G-L------------D---Y-KK--E-----V-----F---WD--- 141
05_DF.BE.x.VI1310 ----------V---AI--K---...T.................P-................--EG---VFQ--DNR--V-IR--V---PDM--V--..---...E-------K------------------------------Y-KK--------V-N----S--W---- 129
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----....--SQ-------...T.................P-TER.............--EG---V-Q--D-----------T-------V--..-T-....-------R----V--------F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 127
07_BC.CN.98.98CN009 ---------IV---DI-----T...E.................Q-................---G---V---------------P---DD------..---....K------R-----------G-L---F------------Y-RK--E-----V---------WH--- 128
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------IV---AI---I--...T.................--................---G---V----------------D---D-----T..---....-------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V---------WH--- 128
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------XIV---EI---I--...T.................S-S...............P-EG-----Q--GR---L------S--HD------..--D....-D-----R-----------G-----F--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 129
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------IV---Q-------...T.................S-................--EG-----Q--A-F--L-----PGN--D------..--A...E-------R---------F-G-F--GF--------D---Y--K-K------V-N---F---W---- 129
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------RIV---EI---I--...T.................S-TA..............--PG---V-K-------V-----GE----------..---...E-------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 131
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------IV---EI---L--...-.................P-................--EG---V-Q---NR--------R-N-P-L-----..---....-------R---------F-G-F----------------Y-KK--E---------------W---- 128
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------R-TV---A----I.........................................--TG---V-Q--DR---V----L-..-KDYV----..---....G------K-----------G-F--GF--------D-----KK--------V---------W---- 121
14_BG.ES.05.X1870 -------R-IV---EI---L--...S.................P-................--EG---V-Q--AR---V-------N-PD------..-Q-...DS------R-----------G-F---F--------D---Y-KQ--------V-N---F---W---- 129
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S-----....--Q---KIKQ...T.................P-................--EG---V-Q--DN---V----M..N--DSV--R-..E-D....-------R---------F-E-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F---W---- 122
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-LP---AI------...T.................P-AAER.......TPPAA--EG---V-Q--ATR--V-IN-------DS-----..---...E-------R-----------G-F------R-----D------K--------V-----F---W-G-- 138
17_BF.AR.99.ARMA038 -------....---A-------...-EP...............--................--EG---V-----RR--V-----S-N-PDL-----..---....-------R-----------G-L----------------Y-K---E-----V-N-------W---- 126
18_cpx.CU.99.CU76 ---------LV---EI---I--...T.................QE................LPRTPP-E-QEER---SG-N-S-----PTHGR--E..E--....-------R-----------G-F---F--------D---FF-K-PE-----VFN---FL--W---- 128
19_cpx.CU.99.CU7 #--------I----A-----Q-...-.................--................---G---V---------------R----D------..---...AD------R-----------G-L--------------IVW--K--------V---------WH--- 128
20_BG.CU.99.Cu103 --N-----....--A----L--...T.................P-................--AG---V-Q--A------------N-PD------..---...DS------R---------F---F---F--------D---Y-KQ--------V-N-------W---- 125
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------IV----I---I--...T.................D-................---G--P------R----------T--PD------..---...D-G-----R----I------G-F------------D---Y--K--E-----V-----F---W---- 129
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------IV---Q----I-Q...T.................PA................--EG---V-Q--D----V----M..NH-S-V----..--D....N------R-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N-------W---- 126
23_BG.CU.03.CB118 --N-----....-AA-------...-.................P-A...........XNPP--AG---V-Q--AR--------------DR--V--..---...DS------R-------------F---F--------D---W-KQ--------V-N---F---W---- 130
24_BG.ES.08.X2456_2 --N-----.-SE--R----I--...TPLTTTRGGASQNSARQES-................--VG-----Q--AR-----------N-PD------..-Q-...DS------R-------------F---F--------D---Y-KQ--------V-N-------W---- 145
25_cpx.CM.02.1918LE -------NR.V---EI---I--...T.................P-AE...........AAA--EG-----Q--A-----------S--PD------..---...S-------R-----------G-F---F-----------VW--K--E---------------W---- 133
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------V---E-------...T.................P-................--TG---V----D----V-----SF--PD------..---...EG------R-------------F--GF--------D---Y--Q-K------V-N---F---W---- 129
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q--PV---A---K---...-.................P-................---G---V-Q--A------NN----N-PD---V--..---...DS------R--------------------------D---W-KK--E-----V-N-------W---- 129
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------RGTG--EA-------...TRP.............AA--................---G---V-----R----------HN--D------..---....-------R-----------G-L------R-----------PK--E-----V---------W---- 132
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-MS--AA-------...TEP............GPA--................--EG----------Y--------------------..---....-------R-------------I-I-----------------K--E-----V---------W---- 133
31_BC.BR.04.04BR142 --N----CIPV---AI---L--...-HPAAERIGSERV..RGA--................--EG--P--Q--DR---L-----RDN--D------..-Q-...E-------R-------------F---F------------Y-KQ--------V-N-------W---- 144
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------IV---EI---L--...T.................P-................--EG---V-Q--D--------H-PT----------..--D....-------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 128
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E-CIV---Q----I-Q...T.................P-................--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV----..---....-------R---------F-G-F---F--R-----D---Y-KK--------V-N---F---W---- 126
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------IV---Q----I--...T.................P-................--EG---V-Q--D----V----M..N--D-V--R-..---..NE-------R---------F---F---F------------Y-K---E-----V-N---F---W---- 128
35_AD.AF.07.169H ---------KKE--E-K-K--Q...T.................PA................--EG---V-Q------------I..NHPS-T---TQ.--D....-------R---------F-G-L--------Q---D---Y-RK--E-----V-N-------W---- 127
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------I----QI-D---Q...T.................P-................--IG---V----DR---------TS---DY-----..---....G------R-----------G-F---F--------D------K--------V-----F---W---- 128
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------LV---Q----IKQ...T.................P-................--EG---V-Q--A-------R--ST--PD------..-G-...DPD-----R-------------F---F--------D------K----------N-------W---- 129
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------RRIV--ADI------...-.................--................--EG-----Q--DRR--------KDN-PDV-----..---....-------R-----------G------------------Y-K---E-----V---------W---- 128
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------K----AI-D----...T.................P-TAER........GAAK--EG---------SR--L-----KDN-PDV-----..---...E-------R-------------L---------------VW--K--------V---------W---- 137
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------R-P---EI------...-.................--AAD..........GER---G-----Q--A----L-----VSN--D------..--N....-------R---------HR--I------RKE---------K---------V-----F---W---- 134
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------LV---A------K...T.................--................--VG--P----------L-T----TK---V-----..---....-------R-----------G-L----------------Y---------------------W---- 128
43_02G.SA.03.J11223 -------R-MG--SEI---I--...T.................P-TAAE........GAGT--EG-----Q--AR---------PQ---D------..--D....-------R-R-----------F--GF-----------VY-KK--E-----V-----F---WH--- 136
44_BF.CL.00.CH80 ---------IV---DI------...T.................P-................--EG--KV-Q---RR--------S-N-PDV-----..--D....-------R---------F-----------------------K--------V---------W---- 128
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C-IV---EI---I--...T.................P-................--TG---V-Q--D----V----------S------..---...N-------R-----------G-I---F-----------VY--K--------V---------W---- 129
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R-RIV---A----L--...T.................P-................--EG-----Q---RR----N---RDN-PDV-----..--D....-------R-------------L---------------TY-KK-HE-----V---------W---- 128
47_BF.ES.08.P1942 --N------IV----I---I--...T.................P-................I-EG---V----G------------N-PDL-----..--G....-------R-----------G-F---F------------Y-RK--E-----V---------W---- 128
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------KV---Q----I-Q...T.................P-................--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV--R-..---...D-------R-----------G-F---F--------G---Y-KK--------V-N---F---W---- 127
49_cpx.GM.03.N26677 --SS----RIV---EI------...-RATP..........TAPA-................--EG---V-Q--D----------P----------E..-T-....-------R-------------F--G---X.................................... 99
50_A1D.GB.10.12792 -------R..V---ETEK---MG.P-.................P-................--PG---V-Q--A---------V..NHPS------..--D....-------R-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V---------W---- 126
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A------PV---KI----K-...T.................--AAE............A--EG--P----------L------DN--D------..H-D....-------R---------F-G-F----------------W--K--------V---------W---- 132
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------C-..---R-----E-...-.................G-................---G---------R--------------D------..---....-------R-----------G-F---F--R-----D---Y-KK--E-----V-----F---WH--- 126
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------IV---Q----I--...T.................P-................--EG---V-Q--D----V-VT-M..N--DST--R-..---...EDG-----R---------F-D-F---F--------D---Y-RK--E-----V-N---F---WS--- 127
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------GRLG--TQI------...T.................PAAAEE.........VGA--EG---V-K--D----V--T-M..N--DKV----..---...D-------R-------------F--GF--------D---W-KK--------V-N-------W---- 134
55_01B.CN.10.HNCS102056 --S------IV---Q----IKQ...T.................PS................--EG---V-Q--D---------I..N--DSV--R-..---...E-G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-TK--E-----V-N---F---WH--- 127
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------.RIV---Q----I-Q...T...............TPX-................--VG--------D----L-T----QN-PD------..--D....-------R-----------G............................................. 84
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------IV---AI------...T.................Q-................--EG-----Q--D-Y--L-----DTN-TD----R-..---...E-G-----R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V---------W---- 129
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------LV---QI--KI-Q...T.................P-................--EG---V-Q--D----V--T-L..N--D-S--RT..---...EG------R-----------G-----F------------Y-KQ--------V-N---F---W---- 127
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------KA---Q----IEQ...T.................PV................-TEG---V-Q--D----V----I..N-TDSV--K-..---..DE-G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-----F---WH--- 128
60_BC.IT.11.BAV499 ---------IVR--AIK--L--...T.................--................--EG---V-------K------..LN-PDRT--K-..-K-...DK--S---R-----------G-L----------------Y--Q-R------V-N-------W---- 127
61_BC.CN.10.JL100010 -------C--V---S-------...-.................--................---G---V------Y------------D-------..---....K------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V---------W---- 128
62_BC.CN.10.YNFL13 --S----R-IV---DI------...-.................--................--VG-----Q--D-Y--L-----NT---D----S-..---...EG------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V-----F---WD--- 129
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------R-IV---Q----I--...-................PAS................--TG--PV-Q--D----V-------N--D------..---....-------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V---------W---- 129
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------IV---AI---I-Q...T.................D-................---G---V-------------------DD------..---...EGG-----R---------F-G-F---F------------Y-K---E-----V---------W---- 129
65_cpx.CN.10.YNFL01 --N----R-IV---EI---L--...TRT............DRT--................---G---V----AR--------------D------..---....-------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V---------W---- 133
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------X-IV---Q--D-IKQ...T.................PA................-TEG---V-Q--D---------I..N--DNX--R-..---E.GE-------R-------------F---F--------D--LY-KK--E-----V-N---F---W---- 129
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------IV---Q----IKQ...T.................PA................-TEG---T-Q--D---------I..N--DNV--R-..---E.GE-G-----R---------F-G-F---F--------D--VY-KK--E-----V-N---F---W---- 129
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--N------IV---QI---I--...T...............PPA-................--EG---V-Q--D---------M..N--D-V--R-..---...E-------R-------------F---F------------Y-K--KE-----V-N---F---W---- 129
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------IV---EI---L--...N.................P-................--VG---------QR--L-IN----N-D---F---..H--...E-------R-----------G-L-----------................................ 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------V----I---I--...T.................P-................---G---V-----R--------..-N--D-V----..---....-------R-----------G-F----------------W--K--------V---------W---- 126
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------IV---QI------...TPTAAERRERIRQ....TPTAA..............--EG---V--------------..FN--D-V----..-K-..DE-------R-----------G-L------R---------Y--K--------V---------W---- 143
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------IV---QI---I-QTPT-.................PT................-TEG---V-K--D-------T-M..N--DSV--K-..---...E-------K-----------G-L--------------M----K--------V-N-------WH--- 130
O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA-------TR.T.................F-E............SEPC-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PQN---L-F--S..HQ-....-------A-----------G-F---F------------Y-HK-AE-----V-N---F---W---- 134
O.CM.98.98CMA104 --NVLG--KFA--S--------...-................PX-E............PEPC-PG--XL--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQD...ED------R----V----F-G-F---F--------D---Y-DA-AE-----VHN---FX--W---- 134
O.CM.98.98CMABB141 --NALR--KFE---A------K...T.................S-E............PKDC-PG--QI-KE-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQD...E-------R----V----F---F---F--------D---Y-HK-AE-----VHN---F---W---- 133
O.CM.98.98CMABB212 --NA----KFA--SE--N---Q...S.................S-D............PQPC-PG---V--E-ADR-G-P--Y-PQN---L-F-T-..H-D....-D-----R---------F-G-F---F------------Y-HK-AE-----VH----F---W-C-- 132
O.CM.98.98CMU5337 --NALR-HRDQR--A------N...-.................P..............SAPC-PG--QV-QE-AAR-G-STAH-PQN---L-F--S..HQD....-D-----R---------F-G-F---F------------Y--A-AE-----V-N---F---W---- 130
O.CM.99.99CMU4122 --NALR--RFP--SAI-----K...T.................S-E............PEPC-XG--PV--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HSD....-------R----V----F---F---V----N-------Y-HG-AE-------N---F---W---- 132
O.FR.92.VAU --NVLG--KWA--SE--R---Q...T.................S-D....PQ....SSDTQP-PG-R-V--A-ADRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GS..HQG....KGI----R-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE-----VH----F---W---- 136
O.GA.11.11Gab6352 --NVLG-DKFG---A-------TR.T.................S-E............SEPP-AG---V--AIAEK-G-PN-Y-PQN-E-L-F-DS..HQ-....-------R---------F-G-H---V------------Y-HA-AE-----V-----F---W-H-- 134
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DIFK--SA------G...T.................S-D............PEPC-PG--QI--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQD....-------R-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE-----V-----F---W-G-- 132
O.US.10.LTNP --NVLG--KYD--AS------KTR.TIRTRT............S-E............SEP--PG---V--A-AAR-G-PT-H-PQN---L-F--S..HQD....-------R-----------G-#---F-*-KG.................................. 103
N.CM.02.DJO0131 --KI-----IV---EI------...QR................PHEPA...........VEP-VG-----Q--ANR--L-T---RTN-PTV--V--..---...EG------R-----------------F------------W-RK---V----V-----F---W---- 135
N.CM.02.SJGddd --KA-----IV---A-------...-RQ...............TQEXA.........AGAE--VG---V-Q--ANR-GV-T---KDN-ETV-----..---....-------C-------------F---F------------W-RK--E-----V-----F---W.... 133
N.CM.04.04CM_1015_04 --KS------V---EI------...QR.................QTQA...........AA--VG-----Q--ANR----T---RDN-ETV--V--..---...E-------R---------F---F---F-----------VW-RK--E-------N-------W---- 134
N.CM.06.U14296 --KI-----IV---EI------...Q.................TRETP...........VEP-AG---V-QE-ATR----T---RDN-QTL-----..---EE.E-------R-------------X........................................... 93
N.FR.11.N1_FR_2011 --KI-----IV---EI------...Q.................T-GAA...........VEP-AG-----Q--ANR----IN--KDN-QSV-----..H-D....-------R---------F-MGF---F---D-------VW-RK--------V-----I---W---- 133
P.CM.06.U14788 --NA-K---LV---A---KIKQ...T.................T-TTPDP......TTPVTP-PG--EI-KE-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-..H--....-------R------C------F---F--------D--VY-PE-AE-----------F---W---- 138
P.FR.09.RBF168 --NA-K---LV---A-----NQ...T.................A..............PETP-SG--EI-KE-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---..H-D....-------R----V--------F---F------------Y-PG-AE-----V-----F---W-H-- 130
CPZ.CD.90.ANT --SA---I...K-VGA-QAI-K...I.................H...............ETNP-DI-PCGNE-ASR--L---TIGTEKDVITYS-D..HT-....-GT----R----M----E-L-----X--------DX--XXLK-AA---M-MFN---I---W---- 126
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --S------LV---E--R-I-Q...E.................TV................--EG--P--Q--AR---------PQ--ETI----E..-K-....--IW---K---------F-E-F--GY-----------VY-KK--E----GV-----I---W---- 128
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --S------LV---AIL-KI-N...T.................NT.............QEE--EG--EV-K--QNR-----R-HTG--QTL---TEME---....N------K---------F---F---------------VW-R---E-----V---------W---- 133
CPZ.TZ.06.TAN5 --NL.....FGK--GAQKAIQA...I.................H...............ETSNEP--Q--Q--QTR-GL-TNTLGTSADVVEYSAD..HT-....-------R-A--M----E-L-----W--------D--FW-PK-AA---T-M-N---V---W---- 124
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------IV---E--N-L-Q...T.................QT..............TA--EG--PV-Q--AE-----TR--PQN-QTL---DEM.TNH...ES------R-----------Q-F--GF-----------VY-R---E-----V-----I---W---- 132
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --NT-K---F----A------Q...T.................N-E.............PKP-PG--EV--A-AQR-G-PAKY-PQN-Q-L-F---..H-D....-------R---------F-G-F---F--N--------VF--A-S------V---------W---- 131
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --NA-K---FV---A--D---Q...T.................S-D............PEPC-PG--IV--E-AQK-G-P--Y-PQN---L-F-DS..HT-....-----------------F-G-F---F--------D---Y-PQ-AE-----VX----F---W---- 132
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --NA-K---LV---A--D-IHQ...T.................T-E.............IDP-PG--KI--E-A-EK--P-KYNSRN-E-L-F---..H-D....-------K---------F-G-F---F--N-----D--VY-PE-AE-----V-----F---W---- 131
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B.FR.83.HXB2 PGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMDD.PEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K.......N................C* 205
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----I-F-------F-------EAV--.-TG---N-----ICQ-----.------M-K------LK-R-K-----FY.-.......D................-- 207
A1.CM.08.886_24 ----I---------F-------EEV-R.-TE---N-----MCQ-----.D---T-I-K---H---K-I---M---FY.-.......D................-- 205
A1.CY.08.CY236 ......................................................................................................... 45
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----T---------F-----D--EV-K.--E---NX----ICQ---E-.E-K---Q-K---X--LK-R-X-M---FY.-.......D................-- 205
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----I---------F-----D--EV-K.ETE---N-----ICQ---E-.E---T-R-E------LK-R-Q-----FY.-.......D................-- 205
A1.RU.11.11RU6950 ----I---------------D-ADV--.-TE---N-----ICQ-----.E-K---K-Q------LT-R---M----Y.-.......D................-- 210
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------F-----N-EEV-R.--E---N-----ICQ-----.E-G-T-M--------LR-----E---FY.-DC*QEQ#D................-- 215
A1.SN.01.DDI579 ----T---------F-----DQASV--.-TE--...-----CQ-----.K-K---M--------LK-T---M---FY.-.......D................-- 204
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------F-------EEV-K.--E---N-----ICQ-----.E---T-K-K------LK-L------DFY.-.......D................-- 205
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----T---------F----M--EEV-K.-AE--DNC----INQ-----.D---T-V---------R----------Y.-.......D................-- 213
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A-F-------F-----D-SEV--.-TE---N-----ICQ--AE-.------K-K------LR-L---Q---FY.-.......D................-- 217
A2.CM.01.01CM_1445MV ------F-------F-----N-SEV--.-TE---N-----ICQ--I--.------K-----H--LR-R----Y-DFY.-.......D................-- 204
A2.CY.94.94CY017_41 ----I---------F-------SEV--.-TQ---N-----ICQ--V--.------R-E--RS--RR-R--------Y.-.......D................-- 218
B.BR.10.10BR_RJ032 ----T---------F--------QV--.------IN----M-Q-----.--K---M-K-------------K----Y.-DWQ#...D................-- 220
B.CA.07.502_1191_03 ----T---------F-------EQV--.-TV--TNN----G-----E-.--K---V-----K-------K--K--F-.R.......D................R- 207
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------C----F-----D---V--.--T---IN----M-Q---E-.--K---V-K---------M-------FY.-.......D................-- 214
B.CN.12.DEMB12CN006 ----I---------F----LD-EQV-K.-TE---NC----MNQ-----.--K---V-----------L-KD-Y-D-Y.-G*#....D................-- 208
B.CU.14.14CU005 -EX...................................................................................................... 105
B.ES.14.ARP1195 K---I----C----F-------EQV-Q.--E---IT----G-------.--K---V-K---L---N------Y----.-.......D................-- 207
B.FR.11.DEMB11FR001 ----I---------F-----DKE----.--Q---NC----M-Q-----.------V-K---L--VRYM---K---FY.-.......D................-- 224
B.HT.05.05HT_129389 ......................................................................................................... 126
B.JP.12.DEMB12JP001 ----T-F-------F-----D--QV-K.D-E---IN----M-Q-----.-----*M-K---H--LQ-----K----Y.-.......D................-- 208
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----T-F-------F-------E-V--.-TV---NC----MN------.--G---V-K-------------K----Y.-.......D................-- 207
B.RU.11.11RU21n ----T---------F-------EE--K.-TT---NC----ANM-----.------V-K------Y------K---FY.-.......D................-- 207
B.SE.12.SE600057 --------------------D-EEV-R.-TV---NC----ANV----N.------M-K-------------M----Y.-L#.....D................-- 208
B.TH.10.DEMB10TH002 ----T-W-------F-------E.....NSE--TN-----A-----E-.--G---V-K---------M--------Y.-.......D................-- 205
B.US.13.RV_1 ----I----C----F-------E-V--.--E---N-----I-------.------V-K---L--VR-M----Y-Q-Y.E.......-................-- 207
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----I---------F-----D-E-V--.--E---N-----M-Q-----.------Q-K----------T-------Y.-N#.....-................-- 208
C.BR.07.DEMC07BR003 ----I---------F-----D-REV--.--T---N-----M-----E-.T-G---Q-K--RL--RR-M--------Y.-.......D................-- 208
C.BW.00.00BW5031_1 --------------------D-KEV--.-TE---NC----ICQ---E-.ED----R-K---E--RR-I---R---FY.-.......D................-- 208
C.CN.10.YNFL19 --------------F-----D-KEV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----K-Q--IQ--HR-M-------FY.-.......DC*HRRT.......VT.-- 213
C.CY.09.CY260 ......................................................................................................... 54
C.ES.14.ARP1198 ------F-------------D-KEV--.N-T--DNC----M-Q---E-.A-----Q-K---S--RR----------Y.-.......D................-- 203
C.ET.02.02ET_288 --------------F-----D-SEV--.--E---NC----I-------.EDK---M-K--IS--HR-L--------Y.-.......D**HRRD.......F#.-- 213
C.IN.09.T125_2139 --------------F--I--D-KEV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----M-K---Q--RR-L---Q---FY.-.......D................-- 208
C.KE.05.05KE369195V4 ------F-------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-----E-.GD----Q-K---Q--RR-I-------FY.-.......D................-- 208
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------F-----D-REV--.--E---NC----M-Q-----.DH----K-K---Q--HK-M-------FY.-.......D................-- 208
C.SE.13.SE600311 --------------F-----D-QIV--.--E---NC----I-----E-.ED----M-K--IQ--HK-M-------FY.-.......D................-- 208
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------L---------D-KEV--.ETE---N-----M-----E-.EH----K-K---M--RR-M---K----Y.-.......D................-- 208
C.US.11.17TB4_4G8 --------------F-----D-SEV--.N-E---NC----M-Q---E-.ED----K-K---S--RR-M--------Y.-.......D................-- 218
C.YE.02.02YE511 ----T---------F-----D-REV--.--E---N-----I-----E-.GDG---M-K------HR---------FY.-.......D................-- 220
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --------------F-----N-QEV--.--E---NI----I----IE-.E-----K-E---M--RR-M--------Y.-.......D................-- 209
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------PF-----D-QEA--.H--RDDSC-M--M-Q--IE-.EH--I-M-K--TQ--RR-L-------WY.-.......D................-- 206
D.CM.10.DEMD10CM009 ----T---------FE----D-RVV-G.ETE----C------Q---E-.T-----V-K-N-----E-K--QK---F-.-.......D................-- 211
D.CY.06.CY163 ......................................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 ----I---------FE---L--EEV-K.-TE---NC------Q-----.Q-----I---N-----E-K--Q-----Y.-.......-................-- 207
D.KR.04.04KBH8 ----I---------FE-----SEEV--.--E---NC----M-Q--IE-.---Q--K---N-K---E-K--M----FY.-.......D................-- 203
D.SN.90.SE365 ----T----C----FQ----D-EEV--.-TE--DNC----LCQ--IE-.E--Q--V---N-K---E-K--K----FY.-.......D................-- 208
D.TZ.01.A280 ----T---------FE----D-KEV--.TTE---SC----I-Q---E-.T-K---V---N-----E-K--S-----Y.-.......D................-- 208
D.UG.10.DEMD10UG004 ----T---------FE----D-KEV--.DTE---NC----MCQ---E-.Q-----K---N-----E-K-KIQ----Y.-.......D................-- 207
D.UG.11.DEMD11UG003 ----I---------F----IDAKEA--.DTE---NC----ACQ---E-.T-----M---N-----E-K--V---DFY.-.......D................-- 208
D.YE.02.02YE516 ----I-H-------FE----D-KMV--.E-E--DKC----MHQ---G-.--K---V---N-K---E-K--KT---F-.-.......D................-- 205
D.ZA.90.R1 ----I---------F-----D-QEV-Q.-TE--TNC----MNQ---E-.------K-K-------E-K--------Y.-.......D................-- 208
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ......................................................................................................... 96
F1.AR.02.ARE933 ......................................................................................................... 90
F1.BR.07.07BR844 --------------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q-----.ED----M-K---S--RR-I---K---FY.-AE.....-................-- 219
F1.BR.10.10BR_PE107 --------------F-----D-EDV-K.--E---NC----M-Q---E-.E-K---Q--------LK-I---E---FY.RDW.....D................-X 206
F1.BR.10.10BR_RJ015 ......................................................................................................... 104
F1.CY.08.CY222 ......................................................................................................... 45
F1.ES.02.ES_X845_4 ----I-----L---------D-EEV-K.--E---NC----M-Q-----.ADG---K-K---T--LR-I---RF---Y.-D*#....-................-- 208
F1.ES.11.VA0053_nfl ----T-----L---F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q-----.EDG---K-Q------LK-I---R----Y.QD*.....D................-- 218
F1.RO.96.BCI_R07 ----T------E--F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E-.ED----K-Q-------K-E---R---FY.QD*DL*HRD................-- 218
F1.RU.08.D88_845 ------L-------F-----D-EEV-R.--E----C----M-Q-----.EDG---R-K------LR-L---K---FY.-D*VVDT#-................R- 221
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---X..................................................................................................... 132
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----I---------F-----S-EEV-K.--E---NC----M-Q---E-.EDG---M-K---G--RR-I---K---FY.-D*#....-................-- 214
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----T-F-------F-----D-EEV-K.--E--TNC----I-Q--IE-.ED----M-K---T--MR-I-K-K---FY.-D*#....-................-- 208
G.CM.07.920_49 ----T-F-------F-----D-EEV-K.--E---NC----ICQ---E-.ED----K-T---S--RR-I--------Y.-.......D................-- 208
G.CM.10.DEMG10CM008 ----T--------------MD-AE---.-T----NC----ICQ---E-.ED----V-----S--RR-I---K---FY.-.......D................-- 213
G.CM.10.DEURF10CM020 ----I---------------D-ADV--.I-R---N-----I-Q---E-.GDN---V-K---S--RR-----I----Y.-.......D................-- 208
G.CN.08.GX_2084_08 ----T-F-------F----MD-AEV--.---E--N-----ICQ--Q--.ED----V-----S--RR-R-------FY.-.......D................-- 207
G.ES.09.X2634_2 ----T-F-------F--E-MD-AEV--.-TR---N-----IC---AE-.GDK---R-K---S--RR-L-------FY.-.......D................-- 209
G.ES.14.ARP1201 -K------------F-----D-AEV--.N--E--N-----ICQ--IE-.ED----V-----S--RR-I------DFY.-.......D................-- 215
G.GH.03.03GH175G ----T-L-------F----ID-AEV--.-----TN-----ICQ--IE-.EDK---V-K---S--RR-L--------Y.-.......-................-- 208
G.KE.09.DEMG09KE001 ----I---------F-----D-AE---.-TE--RNT----ICQ---E-.SD----K-K---S--RR-I----Y---Y.-.......-................-- 219
G.NG.09.09NG_SC62 ----I--------PF----MN-AE---.------N-----I-Q---E-.DDK---V-K---S--RR-I------D-Y.-.......-................*- 203
G.PT.x.PT3306 ----I---------F----M--EE---.-TI---N-----IC----E-.ADK---V-----S--RR-I------DFY.-.......D................-- 213
H.BE.93.VI991 ----E---------F-----D-QDV-K.--E---N-----MCQ--IE-.------M-K------LR-R-K-----FY.-.......D................-- 208
H.BE.93.VI997 ----EG--------F--I--D-QEV-R.--E---NC--Y-ICQ---E-.E-G---M-K-------T-T---K---FY.-.......D................-- 208
H.CF.90.056 ----E-F-------F-----N-QEV-Q.--E---N-----M-----E-.DG----M-K------LT-L--VK---.Y.-.......D................-- 207
H.GB.00.00GBAC4001 ---------C----F-----D-QEV-K.--E---N-----MCQ---E-.E-K---V-----H---R-R---Q---FY.-.......D................-- 208
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----I---------------D-GEV-R.--E--DNR----ICQ---E-.ED----M-K--TS--RR-M-------FY.-NC*...QD................-- 205
J.SE.93.SE9280_7887 ----I---------------D-SEV--.--E---NC----ICQ--IE-.E-----Q-K---S--RR-I-------FY.-.......D................-- 204
J.SE.94.SE9173_7022 ----TX--------F-----D-SEV--.--E---NC----ACQ--IE-.E-----K-K---S--RR-I-------FY.-.......D................-- 205
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----I---------------D-REV--.-TE---NC-----NQ---E-.EH----K-K---S--RK-----M----Y.-.......D................-- 207
K.CM.96.96CM_MP535 ----I---------------D-AEV--.TTE--DNC----INQ---E-.EH--I-M-K---S--RR--------D-Y.-.......D................-- 216
01_AE.AF.07.569M ----T-F--C----F-----D-STV--.D-----NC----M-Q--IE-.E-----I-K---A--RK-I--------Y.-.......D................-- 225
01_AE.CM.11.1156_26 ----I----C----------D-REV--.D-----NC------Q--I--.ED----M-K---S--RR-I---RY---Y.-D*.....D................-- 206
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----I----C----F-----D-REV--.D-----SC----INQ--IE-.E-----M-K---A--RK-I----R---Y.-.......D................-- 207
01_AE.HK.04.HK001 ----I----C----F-----D-REV--.D-----NC----A-Q--I--.E-----M-K---A--RK-L-------FY.-.......D................-- 207
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----I----C----F-----DRQEV--.------NC----M-Q--QE-.E-----R-K---X--RK----------Y.-.......D................-- 205
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------C----F-----D-REV--.DT-E--NC----M-Q--V--.-DK---M-K---A--RK-I---K---FY.-.......D................-- 206
01_AE.SE.11.SE601018 ----I----C----F-----D-Q----.N-----NC----M-Q--AE-.E-----I-K---S--RK-I----R--FY.RD*#....D................-- 202
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----I----C----F--I-ID-REV--.N-----NC----M-Q--IE-.G-----M-K---A--RK-I---I----Y.-.......D................-- 206
01_AE.TH.90.CM240 ----I-F--C----F-----DQREV--.D-----NC----M-Q--IE-.E-----M-K---A--RK-----Q----Y.-.......D................-- 205
01_AE.US.05.306163_FL ----T-F--C----F-----D-REV--.------NC----L-Q--IE-.E-----M-K---A--RK----D-----Y.-.......D................X. 199
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----T-F-------F----LD-VE--R.--E---N-----ICQ-----.ED----V-----T---K-K-------FY.-.......D*RCC*QKTADTGDC*#-- 229
02_AG.ES.06.P1423 ----T-F------------M--SEV-K.--E---NC----ICQ-----.ED----V-----L---K-T--------Y.-.......D................-- 207
02_AG.GW.05.CC_0048 ----I---------F----MD-TEV--.L--E--N-------Q---E-.ED----V-----X---X....................................... 192
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B.FR.83.HXB2 PGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMDD.PEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K.......N................C* 205
02_AG.KR.12.12MHR9 ----I---------F----LD-AEV--.---E--N------CQ---E-.ED----V---G-----T-K-K-----FY.-.......D................-- 221
02_AG.LR.x.POC44951 ----T-F-------F----MD-AEV--.------N-----ICQ--IE-.TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY.-.......D................-- 210
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----T-F-------F----MD-AD---.------N-----ICQ---E-.E-----V-----S--RR-I--------Y.-.......D................-- 207
02_AG.NG.x.IBNG ----T-F-------F----MD-AEV--.--E---N-----ICQ---E-.DD----I---------R-T--------Y.-.......D................-- 207
02_AG.SE.11.SE602024 ----I---------F----MD-AEV--.-IE---NA----IGQ---EV.ED-D--V--S-----YT-----Q---QY.-.......D................-- 212
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----I--------------MD-AEV--.--Q---N-----ICQ---E-.EDK---V---------R-T--------Y.-.......D................-- 210
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----T-F-------F----LD-AEV--.--E---N-----ICQ---E-.AD-D--V-----T--LT-R-------FY.-.......D................-- 208
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..--I-F-------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ-----.E-K---M-K------LT-R-------FY.-.......D................-- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----E-F--C----F-----D-QEV--.-TE----C----I-Q---E-.E-----K-K------YK---------FY.-.......D................-- 220
05_DF.BE.x.VI1310 ----I-----L---F-----N-EEV-K.--E--DNC----M-----E-.DD----Q-K---S--LR-I---R---FY.QD*.....D................-- 209
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T-F-------------D-EEV--.LT----NC----ICQ--AE-.E-----K-K---S--RR-I---K---FY.-.......D................-- 206
07_BC.CN.98.98CN009 ------F-------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-.......D................-- 207
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------F-------F-----D-REV--.--E--DNC-----CQ---E-.EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-.......D................-- 207
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------F-------F-----D-KEV--.-TG---N-----MCQ--V.-.SGG---M-----T--LK-I---K---FY.-.......D................-- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----T---------F-----D-REV--.------NC----M-----E-.KHG---V-K---T--HK-I--------Y.-.......D................-- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----I----C----F-----D-REV--.--A---NC----L-Q--T--.E-----M-K---S--RR-I------DFY.-D*.....D................-- 211
12_BF.AR.99.ARMA159 ------L-------F-----D-VEV-K.--E---NC----M-Q---E-.ED----I-K------LR-L---K---WY.-D*.....D................-- 208
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------C-E--F----ID-KEV--.--E---NC----M-Q--IE-.A-----M-K---S--RK-I-------FY.-.......D................-- 200
14_BG.ES.05.X1870 ----I---------F--E--D-AEV--.-TG---N-----ICQ--IE-.ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY.-.......D................-- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----I----C----F-----D-SDV--.N-----NC----M-Q---E-.E-----K-Q---A--RK-I--------Y.-.......D................-- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 ----I---------F-----S-AEV--.-TE--TN-----ICQ--IE-.------K-V---H--LV-K-------FY.-.......D................-- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 ----I-----L-----------EE--K.--E---NC----M-Q-E---.ED----K-K---S---R-----R---FY.QN*.....D................-- 206
18_cpx.CU.99.CU76 ------F-------F-----DSNEV--.--E---N-----ICQ-----.E-----K-K---A--RR-I---Q---FY.-.......D................-- 207
19_cpx.CU.99.CU7 ----I---------FE----D-KEA-K.DTE---NC----ACQ-----.--K---V---N-----E-K--IK---FY.-.......D................-- 207
20_BG.CU.99.Cu103 ----T-F-------F----MD-AEV--.--N---N-----ICQ---E-.N-----I-----S--RR-L-------FY.-.......D................-- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T-F-------F-----D-SEV--.DT----N-----MCQQ-I--.------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY.-.......D................-- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---X..................................................................................................... 130
23_BG.CU.03.CB118 ----I---------F-----D-ADV--.-SN---N-----ICQ---E-.DDK---M-----S--RR-I---R--DFY.-.......D................-- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T-F-------F-----D-TEV--.--S--TN-----ICQ---E-.SDK---I-K---S--RR-I------DFY.-.......D................-- 224
25_cpx.CM.02.1918LE ---X..................................................................................................... 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I---------F-----D-AEV--.------N----AM-----E-.S-G---M-K---Q--RK-T--------Y.-.......D................-- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----E-F---L---F-----D-KEV--.--E---N-----M-----E-.E-----M-K------LR-----K---FY.-.......D................-- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T-F-------F-----D-EQV-A.--E---N-----M-Q-----.--K---M-K---------M--------Y.-D*#....D................-- 212
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------D--QV--.E-----N-----M-Q-----.------M-K---------M-------F-.-.......D................-- 212
31_BC.BR.04.04BR142 ----T-F-------F-----D-REV--.--A---N-----M-----E-.THG---M-K---L--RR-M-------FY.-.......D................-- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 ----I---------------D-REV--.-T----NC----IC---AE-.E-G---M-----S--RR-I---K---FY.-.......D................-- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------C----F-----D-TEV--.E-----NC----M-Q---E-.ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y.-.......D................-- 205
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T-F--C----F-----D-GEVK-.....--SC----M-Q--IE-.E-----M-K---A--RK-I-------FY.-.......D................-- 203
35_AD.AF.07.169H ----I---------------D-AEV-K.D-E---N-----MCQ-----.E---T-M-K-------T-K-------FY.-.......D................-- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---...................................................................................................... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---...................................................................................................... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----I-----M---F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q--A--.EDK---V--------LR-I---R---FY.QD*DCCHE-................-- 213
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------V-------F-----S-EEV-R.--E--DNC----M-Q-----.ED----V-K---K--------------Y.-.......D................-- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----I---------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-----E-.E-K---Q----AT-------------FH.-.......-................-- 213
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----I----C----F----L-Q-QV-K.-TE---------I-----E-.T-----V-K---K-------H-----FY.-.......D................-- 207
43_02G.SA.03.J11223 ----I---------F----MD-ADV--.---E--N-----ICQ---E-.ED----V-----S--RR----------Y.-.......D................-- 215
44_BF.CL.00.CH80 ----I-----L---F-----D-EEV-K.--E----G----M-Q-----.ADK---M-K---S--LR-I---RF--FY.QDD*....G................R- 209
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----I---------F-----D-KEV--.-TE----C----I-Q--IE-.T-----I-K---H--QR-L---K---FY.-.......D................-- 208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----I---------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q---E-.E-----Q-K---S-----R------DFY.-NCCI.EL-................-- 213
47_BF.ES.08.P1942 --------------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E-.ED----M-K--RH--SK----------Y.-.......D................-- 207
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----T-F--C----F-----D-QEV--.D-----SC----M-Q---E-.E-----M-K---S--RR-I----R---Y.-.......D................-- 206
49_cpx.GM.03.N26677 ......................................................................................................... 99
50_A1D.GB.10.12792 ----I----------------QEEV-K.-TE-G-NC----ICQ-----.E-K---Q-K---S--RK-I-------FY.-.......D................-- 205
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----E-F-------FX----D--QV-K.--EK--------M-Q--N--.--K---M-K------LR-M-K-K--D-Y.-.......D................-- 211
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----I----C----F-----D-KEV--.D-----SC----I-Q--QE-.E-G---M-K---A--RT-T-------FY.-.......D................-- 205
53_01B.MY.11.11FIR164 ----T----C----F-----D-AEV--.---E--NC----M-Q---E-.D-----I-K---S--RR-I--------Y.-.......D................-- 206
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----T-F--C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--AE-.E-K---M-K---A--RT-----M-----.-.......D................-- 213
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------C----F-----D-REV--.TT-E--NC----M-Q-----.E-K---M-K---A--RK-R-------FY.-.......D................-- 206
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ......................................................................................................... 84
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------F-----D-RE---.--E---NC-----CQ---E-.EH----R-K---Q--HR-R-------FY.R.......D................-- 208
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----I----C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--IE-.N-----M-K---A--RK-I---K----Y.-.......D................-- 206
59_01B.CN.09.09LNA423 X........................................................................................................ 129
60_BC.IT.11.BAV499 ---RI----C----F------TK.....DIEE-SSC----MQQ-RVE-.------M-K---S-----M---K-----.-.......D................-- 202
61_BC.CN.10.JL100010 ----I-F-------F-------KEV--.-TE---NC-----CQ---E-.EH----M-K---H---S-----K---WY.-.......D................-- 207
62_BC.CN.10.YNFL13 ------F-------F-----D-REV--.--E---NC----M-----E-.EHG---R-K---Q--HK-R-------FY.-.......DC*HRGT........#.-- 213
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----T-F-------F----MD-AE---.-TE---N-----ICQ--LE-.ED----V-----K---D-----R---FY.-.......D................-- 208
64_BC.CN.09.YNFL31 ----I-F-------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----M-K---Q--HR-R-------FY.-.......D................-- 208
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------F-------F-----D-REV--.S-E---NC----M-Q-----.EHG---V-K---M--HR-M---Q---FY.-.......D................-- 212
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----I-F--C----F-----D-REV--.D-----KC----M-Q---E-.E-----M-K---A--RK-I------X-Y.-.......D................-- 208
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----I-F--C----F-----D-RDV--.D--R-DSC----I-Q--I--.E-----M-K---A--RK-I------D-Y.-.......D................-- 208
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----T-F--C----F-----D-REV--.ET----NC----MN----E-.E-G---R-E---S--RK-I--------Y.-.......D................-- 208
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ......................................................................................................... 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----T-W-------F-----D-E-V--.---K--S-----M-----E-.A-K---V-K---S-G------------Y.-.......-................-- 205
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----I---------F----L--EEV-K.-SE#--NC----AN------PG-G---V-----------M--------Y.-N*#....D................-- 223
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------C----F-------EQV--.--A---NC----M-Q--V--.------M-K---K-----M---K----Y.-.......D................-- 209
O.BE.87.ANT70 ----T-F------LF-----SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--FE-.THK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-Q-D*#....-................-- 216
O.CM.98.98CMA104 ----T-F------MF-----SEAEA--LG--H-RAK----ACA--FG-.AHG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-P-D*.....T................-- 216
O.CM.98.98CMABB141 ----T-F---Y--L------TREEA-RLG-EC-RA-----ACN--FE-.-HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---X-X-D*.....-................-- 215
O.CM.98.98CMABB212 ----I--------L------TAEEA-RLG-TR-DA-----ACN--AE-.AHG-I-K-Q--RT-GLT---LQK---L-P-.*......................#- 211
O.CM.98.98CMU5337 ----T-F------MF-----SEAEADXLG--H-RAK----ACN--FE-.-HG-I-K-Q--RS-GGT---MIT--HL-N-D*.....-................-- 212
O.CM.99.99CMU4122 ----T-F------LF-----SEAEA--LG--CVTAK----ACN--SE-.-HG-I-K-Q--RS-GNI---KVT---L-L-D*.....-................-- 214
O.FR.92.VAU ----T-F------LF-----SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--YE-.QHK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-S-D*.....-................-Q 218
O.GA.11.11Gab6352 ----T-F------LF-----TE-EAKRLG-ECVRAH----ACA--FE-.-HG-I-K-K---S-GLT--SKVI---L-T-D*.....-................-- 216
O.SN.99.99SE_MP1299 ----P-F------LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE-.NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-N-D*.....-................-- 214
O.US.10.LTNP ......................................................................................................... 103
N.CM.02.DJO0131 ----T-F-------F----LSAEAV--.--E-D-NA----LCQ--V--.GHK---Q-Q---S--RR-I------DFY.-.......-................-- 214
N.CM.02.SJGddd ......................................................................................................... 133
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------F----LSAEAV--.--E-D-NA----ICQ--V--.DHK---V-----S--RR-I------DFY.-.......-................-- 213
N.CM.06.U14296 ......................................................................................................... 93
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T---------F----LSAEAV--.-TE---N-----ICQ--V--.DHK---V-----S--RR---K-----F-.-.......D................-- 212
P.CM.06.U14788 ----E--------LF-----SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS-.-HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-I-D*.....#................-- 219
P.FR.09.RBF168 ----E-F------LF-----SEVEV--MGDEQ-KAK----ACTY-DS-.HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L-T-D*.....#................-- 211
CPZ.CD.90.ANT EE-------CR---F------S......PPDD-RNI----ACT--DG-.-HK-I-R-E--AS-MRR-I---R-----.RD*.....D................-- 201
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----I---I---G-F----LT-EEV--.------NL----ICQ---E-.EDK---I-KY--Q--LR-I-----S--Y.-.......-................-- 207
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 A--------C----F----LS-EEV--.N-E---NI----MCT---E-.ED----T-----K--LR-I---Q----Y.-.......D................*T 211
CPZ.TZ.06.TAN5 ----I----CR--LF-----D-PE......ED-RNL----ACS--K--.--G-L-I-----S--RR-I---R-----.-.*#....D................FR 198
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------Y---F----LTEEEV-Q.-----TNI----MCQ---E-.EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------.R.......-................*W 210
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--------LF-----SEAEA--MGTSN-KAM----ACS--R--.-YG-I-V----RA-GTT---LQK---L-KRD*.....-#...............-- 213
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----X-----Y--LF-----SEAEA--MG--N-RAK----ACN--YG-.EHGQI-K-Q--RS-GNN---LA------.-N*.....-................-- 213
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------W------MF-----SEAEA-YMG--D-RAK----ACTY-FS-.-HK-I-V-KY-RS-GTQ---LMK---L-I-D#.....-................-- 213
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